Tab. S1. Vergleich ausgewéhlter molekularer und phénotypischer Systeme zur beschleunigten Identifikation und Empfindlichkeitspriifung von
Erregern aus Blutkulturen. Abkiirzungen: AST=antibiotic susceptibility tesing (dt. Empfindlichkeitstestung); FISH=Fluoreszenz-in-situ-Hybridisierung;
LAMP=loop-mediated isothermal amplification (dt. isothermes DNA-Amplifikationsverfahren). Min.=Minuten, Std.=Stunden
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Qvella Corporation Direktnachweis Schnellisolation fiir Penven et al. (2025);
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2 Zeitdauer nach der initialen Bebriitung der Blutkulturflaschen im Blutkulturautomaten.
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