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	Gene
	Primers’ oligonucleotide (5’⇒3’)
	Amplicon size
	Reference

	blaZ
	F: CAGTTCACATGCCAAAGAG
	772 bp
	[1] 

	
	R: TACACTCTTGGCGGTTTC
	
	

	mecA
	F: GGGATCATAGCGTCATTATTC
	527 bp
	[2]

	
	R: AACGATTGTGACACGATAGCC
	
	

	mecC
	F: GCTCCTAATGCTAATGCA
	304 bp
	[3]

	
	R: TAAGCAATAATGACTACC
	
	

	ermA
	F: TCTAAAAAGCATGTAAAAGAA
	645 bp
	[4]

	
	R: CTTCGATAGTTTATTAATATTAG
	
	

	ermB
	F: GAAAAGTACTCAACCAAATA
	639 bp
	[4]

	
	R: AGTAACGGTACTTAAATTGTTTA
	
	

	ermC
	F: TCAAAACATAATATAGATAAA
	642 bp
	[4]

	
	R: GCTAATATTGTTTAAATCGTCAAT
	
	

	ermT
	F: CCGCCATTGAAATAGATCCT
	200 bp
	[5]

	
	R: TTCTGTAGCTGTGCTTTCAAAAA
	
	

	
	R: ATCATGTGATGTAAACAAAAT
	
	

	lnuA
	F: GGTGGCTGGGGGGTAGATGTATTAACTGG
	323 bp
	[6]

	
	R: GCTTCTTTTGAAATACATGGTATTTTTCGATC
	
	

	lnuB
	F: CCTACCTATTGTTTGTGGAA
	499 bp
	[7]

	
	R: ATAACGTTACTCTCCTATTC
	
	

	
	R: TGGCACAGATGGTCATAACC
	
	

	tetL
	F: CATTTGGTCTTATTGGATCG
	456 bp
	[8]

	
	R: ATTACACTTCCGATTTCGG
	
	

	tetM
	F: GTTAAATAGTGTTCTTGGAG
	576 bp
	[8]

	
	R: CTAAGATATGGCTCTAACAA
	
	

	tetK
	F: TTAGGTGAAGGGTTAGGTCC
	697 bp
	[8]

	
	R: GCAAACTCATTCCAGAAGCA
	
	

	scn
	F: AGCACAAGCTTGCCAACATCG
	257 bp
	[9]

	
	R: TTAATATTTACTTTTTAGTGC
	
	

	chp
	F: TTTACTTTTGAACCGTTTCCTAC
	366 bp
	[9]

	
	R: CGTCCTGAATTCTTAGTATGCATATTCATTAG
	
	

	sak
	F: AAGGCGATGACGCGAGTTAT
	223 bp
	[9]

	
	R: GCGCTTGGATCTAATTCAAC
	
	

	sea
	F: AGATCATTCGTGGTATAACG
	344 bp
	[9]

	
	R: TTAACCGAAGGTTCTGTAGA
	
	

	sep
	F: AATCATAACCAACCGAATCA
	196 bp
	[9]

	
	R: TCATAATGGAAGTGCTATAA
	
	

	
	R: CCAGATCTATCTTCTGATTCAGC
	
	

	tst
	F: TTCACTATTTGTAAAAGTGTCAGACCCACT
	180 bp
	[10]

	
	R: TACTAATGAATTTTTTTATCGTAAGCCCTT
	
	

	lukS-PV/lukF-PV
	F: ATCATTAGGTAAAATGTCTGGACATGATCCA
	443 bp
	[6]

	
	R: GCATCAAGTGTATTGGATAGCAAAAGC
	
	

	eta
	F: ACTGTAGGAGCTAGTGCATTTGT
	190 bp
	[11]

	
	R: TGGATACTTTTGTCTATCTTTTTCATCAAC
	
	

	etb
	F: CAGATAAAGAGCTTTATACACACATTAC
	612 bp
	[11]

	
	R: AGTGAACTTATCTTTCTATTGAAAAACACTC
	
	

	arcC
	F: TTGATTCACCAGCGCGTATTGTC
	456 pb
	[12]

	
	R: AGGTATCTGCTTCAATCAGCG
	
	

	aroE
	F: ATCGGAAATCCTATTTCACATTC
	456 pb
	[12]

	
	R: GGTGTTGTATTAATAACGATATC
	
	

	glpF
	F: CTAGGAACTGCAATCTTAATCC
	465 pb
	[12]

	
	R: TGGTAAAATCGCATGTCCAATTC
	
	

	gmk
	F: ATCGTTTTATCGGGACCATC
	429 bp
	[12]

	
	R: TCATTAACTACAACGTAATCGTA
	
	

	pta
	F: GTTAAAATCGTATTACCTGAAGG
	474 bp
	[12]

	
	R: TTTGCACCTTCTAACAATTGTAC
	
	

	tpi
	F: TCGTTCATTCTGAACGTCGTGAA
	402 bp
	[12]

	
	R: GAACCATTCGCCCCATGAA
	
	

	yqiL
	F: CAGCATACAGGACACCTATTGGC
	516 bp
	[12]

	
	R: CGTTGAGGAATCGATACTGGAAC
	
	

	sau1-hsdS1
	F: AGGGTTTGAAGGCGAATGGG
	296 bp
	[13]

	
	R: CAGTATAAAGAGGTGACATGACCCCT
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