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Supplemental Figures and Tables
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[image: image5.emf]superficial layers of SC (n=7/genotype)

Genes WT EphA3KI/+ EphA3KI/KI

5HT1A

min

0.80 0.38 0.60

q1

1.08 1.24 1.15

med 1.48 1.37 1.44

q3

1.72 1.89 2.33

max

2.91 3.92 3.56

5HT1B

min

0.31 0.38 0.42

q1

0.56 0.46 0.62

med 0.60 0.50 0.82

q3

0.68 0.55 0.91

max

0.79 0.85 1.00

Adra2A

min

0.61 0.57 0.61

q1

0.73 0.59 0.72

med 0.79 0.71 0.88

q3

1.17 0.86 1.38

max

1.56 1.30 2.01

Adra2C

min

0.19 0.17 0.05

q1

0.23 0.19 0.18

med 0.27 0.24 0.23

q3

0.28 0.28 0.32

max

0.33 0.34 0.51

D1

min

0.02 0.03 0.03

q1

0.05 0.04 0.05

med 0.06 0.04 0.06

q3

0.08 0.09 0.10

max

0.19 0.12 0.23

D2

min

0.07 0.08 0.05

q1

0.12 0.10 0.09

med 0.14 0.12 0.14

q3

0.21 0.14 0.17

max

0.32 0.40 0.27

DAT

min

0.00 0.00 0.00

q1

0.01 0.01 0.01

med 0.02 0.02 0.02

q3

0.03 0.03 0.04

max

0.03 0.06 0.08

NET

min

0.00 0.00 0.00

q1

0.00 0.00 0.00

med

0.00 0.00 0.00

q3

0.00 0.00 0.00

max

0.00 0.00 0.00

TH

min

0.02 0.03 0.01

q1

0.04 0.06 0.10

med 0.31 0.44 0.33

q3

0.65 0.68 0.64

max

0.75 0.85 0.78

DBH3

min

0.00 0.00 0.00

q1

0.00 0.00 0.00

med

0.00 0.00 0.00

q3

0.00 0.00 0.00

max

0.01 0.00 0.00

MAOA

min

0.69 0.15 0.58

q1

0.90 0.21 1.01

med 1.04 0.99 1.10

q3

1.11 1.27 1.29

max

1.32 1.51 1.44

PNMT

min 0.03 0.01 0.02

q1 0.03 0.02 0.06

med

0.04 0.04 0.14

q3 0.08 0.07 0.21

max 0.11 0.10 0.29

SNAP25

min

0.34 0.25 0.46

q1

0.63 0.69 0.58

med

0.71 0.78 0.73

q3

0.81 0.89 0.86

max

1.30 1.82 1.06
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[image: image6.emf]prefrontal cortex (n=7/genotype)
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striatum (n=4/genotype)

Genes

WT

EphA3KI/+

EphA3KI/KI

WT

EphA3KI/+

EphA3KI/KI

WT

EphA3KI/+

EphA3KI/KI

WT

EphA3KI/+

EphA3KI/KI

5HT1A

min

0.27

0.78

0.39

0.10

0.55

0.31

0.00

0.00

0.00

0.14

0.13

0.22

q1

0.56

1.09

1.11

0.48

0.63

0.40

0.00

0.00

0.00

0.15

0.29

0.71

med

1.05

1.67

1.27

0.70

0.73

0.45

0.00

0.01

0.00

0.18

0.38

1.03

q3

1.60

2.53

1.56

0.78

0.75

0.66

0.00

0.01

0.00

0.26

0.46

1.19

max

1.94

3.05

1.94

0.87

0.77

1.07

0.00

0.01

0.01

0.50

0.74

1.59

5HT1B

min

0.30

0.35

0.09

0.08

0.19

0.25

0.29

0.84

0.33

5.87

8.14

1.14

q1

0.51

0.46

0.36

0.16

0.30

0.29

0.35

1.03

0.52

10.89

10.05

9.15

med

0.59

0.55

0.62

0.28

0.60

0.61

0.39

1.21

0.77

12.61

13.86

15.48

q3

0.69

0.61

0.70

0.51

0.78

0.70

0.44

1.42

0.92

22.17

17.41

20.64

max

1.10

0.64

0.87

0.77

0.94

1.27

0.50

1.72

1.06

31.58

19.03

20.94

Adra2A

min

0.40

0.23

0.54

0.06

0.14

0.21

0.43

0.57

0.33

0.04

0.15

0.20

q1

0.59

0.36

0.61

0.21

0.33

0.28

0.52

0.59

0.53

0.07

0.25

0.36

med

0.69

0.60

0.70

0.31

0.50

0.35

0.63

0.76

0.80

0.13

0.37

0.47

q3

1.35

0.95

0.89

0.44

0.58

0.59

0.71

0.92

0.99

0.20

0.51

0.54

max

1.80

1.13

1.38

0.67

0.61

0.67

0.75

1.17

1.05

0.40

0.73

0.71

Adra2C

min

0.43

0.37

0.29

0.21

0.25

0.36

0.41

0.37

0.47

1.40

1.45

0.14

q1

0.48

0.44

0.39

0.37

0.44

0.40

0.55

0.48

0.48

1.78

1.88

1.77

med

0.53

0.49

0.59

0.44

0.46

0.42

0.61

0.50

0.50

2.18

2.12

2.84

q3

0.88

0.56

0.68

0.51

0.57

0.60

0.64

0.59

0.52

2.85

2.63

3.23

max

1.29

0.69

0.75

0.67

0.66

0.86

0.66

0.66

0.64

4.46

2.91

4.26

D1

min

0.05

0.16

0.20

0.01

0.09

0.11

0.00

0.00

0.00

0.00

5.29

0.91

q1

0.09

0.23

0.31

0.07

0.12

0.11

0.01

0.00

0.00

0.00

5.66

2.28

med

0.23

0.31

0.33

0.10

0.13

0.12

0.01

0.00

0.00

0.96

6.21

4.66

q3

0.33

0.34

0.36

0.13

0.13

0.15

0.01

0.00

0.01

2.07

8.20

6.99

max

1.77

0.38

0.96

0.18

0.17

0.19

0.01

0.01

0.02

2.55

10.49

7.33

D2

min

0.01

0.01

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

3.55

0.23

q1

0.01

0.01

0.01

0.01

0.00

0.00

0.00

0.01

0.00

0.01

3.76

0.93

med

0.01

0.02

0.02

0.01

0.00

0.01

0.00

0.01

0.00

0.84

4.56

2.94

q3

0.02

0.03

0.04

0.01

0.00

0.01

0.00

0.01

0.01

1.80

5.95

4.17

max

0.03

0.09

0.11

0.02

0.01

0.01

0.01

0.01

0.01

2.43

9.56

4.85

DAT

min

0.00

0.00

0.00

0.01

0.00

0.00

0.01

0.00

0.00

0.01

0.00

0.02

q1

0.01

0.01

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.01

0.03

0.02

med

0.01

0.02

0.01

0.00

0.01

0.00

0.00

0.00

0.00

0.02

0.04

0.04

q3

0.02

0.03

0.02

0.01

0.01

0.01

0.00

0.00

0.00

0.03

0.07

0.05

max

0.21

0.08

0.09

0.01

0.02

0.01

0.00

0.00

0.00

0.03

0.10

0.09

NET

min

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.01

0.01

0.00

0.05

0.00

0.30

q1

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.01

0.01

0.01

0.06

0.15

0.31

med

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.01

0.01

0.01

0.14

0.22

0.41

q3

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.00

0.03

0.02

0.02

0.20

0.29

0.50

max

0.00

0.00

0.00

0.01

0.00

0.00

0.06

0.04

0.03

0.42

0.64

0.55

SNAP25

min

0.33

0.81

0.43

0.45

0.70

0.82

0.97

1.20

0.87

0.16

0.27

0.40

q1

0.51

0.87

0.90

0.59

0.76

0.96

1.17

1.34

1.30

0.26

0.38

0.48

med

0.94

1.10

1.09

0.76

1.02

1.17

1.26

1.42

1.52

0.31

0.41

0.53

q3

1.11

1.23

1.54

0.88

1.25

1.46

1.51

1.60

1.63

0.38

0.53

0.59

max

1.42

2.08

1.78

1.08

1.35

2.02

1.67

1.84

1.82

0.53

0.96

0.74
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Supplemental Figure Legend
Supplemental Figure S1: Night and day actigraphy over 72 hours in WT, EphA3KI/+ and EphA3KI/KI animals.

Supplemental Figure S2: Box-plot representation (min., q1, med., q3, max.) of (A) dopamine, (B) adrenaline, (C) noradrenaline and (D) serotonin total content (in ng/mg of proteins) in the prefrontal cortex of WT, EphA3KI/+ and EphA3KI/KI animals.

Supplemental Figure S3: Box-plot representation (min., q1, med., q3, max. of (A) dopamine, (B) adrenaline, (C) noradrenaline and (D) serotonin total content (in ng/mg of proteins) in the striatum of WT, EphA3KI/+ and EphA3KI/KI animals.

Supplemental Figure S4: Box-plot representation (min., q1, med., q3, max.) of (A) dopamine, (B) adrenaline, (C) noradrenaline and (D) serotonin total content (in ng/mg of proteins) in the parietal cortex of WT, EphA3KI/+ and EphA3KI/KI animals.

Supplemental Figure S5: Box-plot representation (min., q1, med., q3, max.) of (A) dopamine, (B) adrenaline, (C) noradrenaline and (D) serotonin total content (in ng/mg of proteins) in the cerebellum of WT, EphA3KI/+ and EphA3KI/KI animals.

Supplemental Table S1: qPCR semi-quantitation of monoaminergic transporters, receptors and enzymes and ADHD associated genes in the superficial layers of the superior colliculus of WT, EphA3KI/+ and EphA3KI/KI animals expressed as min, q1, med, q3, max. 5HT1A: serotonin receptor 1A, 5HT1B: serotonin receptor 1B, Adra2A: a-2A adrenergic receptor, Adra2C: a-2C adrenergic receptor, D1: dopaminergic receptor 1, D2: dopaminergic receptor 2, DAT: dopamine transporter, NET: noradrenalin transporter, TH: tyrosine hydroxylase, DBH: dopamine-b-hydroxylase, MAOA: monoamine oxidase A, PNMT: phenylethanolamine N-methyltransferase, SNAP25: synaptosomal-associated protein 25.
Supplemental Table S2: qPCR semi-quantitation of monoaminergic transporters, receptors and ADHD associated genes, expressed as min, q1, med, q3, max., in the prefrontal cortex, the parietal cortex, the cerebellum and the striatum of WT, EphA3KI/+ and EphA3KI/KI animals. 5HT1A: serotonin receptor 1A, 5HT1B: serotonin receptor 1B, Adra2A: a-2A adrenergic receptor, Adra2C: a-2C adrenergic receptor, D1: dopaminergic receptor 1, D2: dopaminergic receptor 2, DAT: dopamine transporter, NET: noradrenalin transporter, SNAP25: synaptosomal-associated protein 25.

