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	C. calicatus
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	1

	C. coronatus
	0.113
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	2

	C. longibursatus
	0.133
	0.139
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	3

	C. ultrajectinus
	0.178
	0.182
	0.170
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	4

	C. goldi
	0.135
	0.145
	0.098
	0.166
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	5

	C. tetracanthum
	0.128
	0.133
	0.127
	0.169
	0.129
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	6

	C. radiatus
	0.133
	0.130
	0.138
	0.175
	0.139
	0.109
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	7

	C. nassatus
	0.132
	0.133
	0.142
	0.180
	0.143
	0.115
	0.113
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	8

	C. ashworthi
	0.128
	0.133
	0.140
	0.180
	0.136
	0.106
	0.101
	0.099
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	9

	C. auriculatus
	0.140
	0.134
	0.135
	0.177
	0.137
	0.124
	0.129
	0.133
	0.130
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	10

	C. insigne
	0.123
	0.135
	0.128
	0.172
	0.132
	0.114
	0.127
	0.124
	0.122
	0.114
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	11

	C. elongatus
	0.128
	0.142
	0.131
	0.182
	0.136
	0.129
	0.131
	0.138
	0.132
	0.132
	0.122
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	12

	C. catinatum
	0.139
	0.144
	0.101
	0.168
	0.100
	0.134
	0.138
	0.135
	0.137
	0.135
	0.132
	0.139
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	13

	C. pateratum
	0.142
	0.144
	0.102
	0.171
	0.107
	0.135
	0.141
	0.145
	0.141
	0.140
	0.134
	0.146
	0.059
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	14

	C. labiatus
	0.148
	0.151
	0.113
	0.170
	0.114
	0.136
	0.147
	0.147
	0.144
	0.143
	0.137
	0.143
	0.117
	0.120
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	15

	C. labratus
	0.137
	0.143
	0.102
	0.170
	0.106
	0.128
	0.139
	0.139
	0.135
	0.136
	0.128
	0.134
	0.110
	0.113
	0.093
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	16

	C. bicoronatus
	0.158
	0.155
	0.146
	0.183
	0.144
	0.149
	0.159
	0.157
	0.160
	0.154
	0.151
	0.151
	0.156
	0.152
	0.155
	0.149
	
	
	
	
	
	
	
	
	17

	C. minutus
	0.148
	0.151
	0.138
	0.174
	0.139
	0.139
	0.150
	0.150
	0.147
	0.148
	0.142
	0.148
	0.139
	0.147
	0.147
	0.139
	0.157
	
	
	
	
	
	
	
	18

	T. brevicauda
	0.167
	0.168
	0.154
	0.178
	0.156
	0.158
	0.168
	0.168
	0.167
	0.162
	0.153
	0.157
	0.154
	0.156
	0.162
	0.149
	0.172
	0.155
	
	
	
	
	
	
	19

	T. serratus
	0.167
	0.168
	0.159
	0.173
	0.158
	0.16
	0.174
	0.171
	0.172
	0.167
	0.160
	0.165
	0.161
	0.163
	0.162
	0.157
	0.176
	0.161
	0.150
	
	
	
	
	
	20

	T. nipponicus
	0.173
	0.177
	0.167
	0.188
	0.164
	0.167
	0.181
	0.181
	0.178
	0.174
	0.165
	0.174
	0.165
	0.168
	0.174
	0.162
	0.180
	0.170
	0.159
	0.169
	
	
	
	
	21

	P. imparidentatum
	0.165
	0.165
	0.159
	0.184
	0.160
	0.163
	0.166
	0.171
	0.169
	0.167
	0.161
	0.156
	0.165
	0.171
	0.173
	0.159
	0.178
	0.167
	0.168
	0.169
	0.179
	
	
	
	22

	S. vulgaris
	0.190
	0.195
	0.185
	0.199
	0.182
	0.182
	0.196
	0.189
	0.191
	0.190
	0.180
	0.187
	0.184
	0.185
	0.191
	0.181
	0.201
	0.192
	0.180
	0.185
	0.195
	0.199
	
	
	23

	S. equinus
	0.192
	0.196
	0.179
	0.200
	0.184
	0.180
	0.190
	0.189
	0.191
	0.190
	0.181
	0.184
	0.182
	0.189
	0.188
	0.178
	0.199
	0.190
	0.187
	0.186
	0.198
	0.196
	0.172
	
	24



