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Supplementary Table 1. Gene distribution

	Gene
	Wu et al. (2011) 
Taiwan (2)
N(%)
	Park et al. (2014) 
Korea (3)
N(%)
	Lee et al. (2020)
Korea (4)
N(%)
	Yoshimura et al. (2020)
Japan (5)
N(%)
	Seligman et al. (2022)
America (6)
N(%)
	Tropitzsch et al. (2023) 
Duitsland (7)
N(%)
	Total previous studies*
N(%)
	This study 
The Netherlands
N(%)
	Total all studies
N(%)

	ACTB
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,37
	1
	0,16

	ACTG1
	0
	0.00
	1
	1,96
	1
	4,76
	2
	10,53
	2
	1,52
	1
	1,35
	7
	2,10
	6
	2,20
	13
	2,14

	ADGRV1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	2
	0,73
	2
	0,33

	ALMS1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	ATP1A3
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	9,52
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	CDH23
	0
	0.00
	3
	5,88
	2
	9,52
	5
	26,32
	1
	0,76
	2
	2,7
	13
	3,89
	4
	1,47
	17
	2,80

	CDH7
	0
	0.00
	7
	13,73
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	7
	2,10
	6
	2,20
	13
	2,14

	CLDN14
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	5,26
	1
	0,76
	0
	0.00
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	CLRN1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	4
	1,47
	4
	0,66

	COCH
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	9,52
	0
	0.00
	3
	2,27
	1
	1,35
	6
	1,80
	34
	12,45
	40
	6,58

	COL11A1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	4
	3,03
	1
	1,35
	5
	1,50
	0
	0,00
	5
	0,82

	COL11A2
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	COL2A1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	1
	1,35
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	COL4A3
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	3
	4,05
	3
	0,90
	0
	0,00
	3
	0,49

	COL4A5
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	DIAPH1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	1,52
	1
	1,35
	3
	0,90
	1
	0,37
	4
	0,66

	EDNRB
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	1
	0,37
	2
	0,33

	EYA1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,37
	1
	0,16

	EYA4
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	FDXR
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,37
	1
	0,16

	GJB2
	13
	35,14
	10
	19,61
	1
	4,76
	0
	0.00
	20
	15,15
	14
	18,92
	58
	17,37
	55
	20,15
	113
	18,59

	GJB6
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	2
	0,73
	2
	0,33

	GPR98
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	1,52
	0
	0.00
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	ILDR1
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	4,76
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	KARS
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,37
	1
	0,16

	KCNE1
	0
	0.00
	1
	1,96
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	KCNQ4
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	1,52
	0
	0.00
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	KITLG
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,37
	1
	0,16

	KNCQ1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	LARS2
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,37
	1
	0,16

	LHFPL5
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	1
	1,35
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	LOXHD1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	5,26
	4
	3,03
	3
	4,05
	8
	2,40
	0
	0,00
	8
	1,32

	MARVELD2
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	2,7
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	MITF
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	2,7
	2
	0,60
	7
	2,56
	9
	1,48

	MT-TL1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	mtDNA
	1
	2,7
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	10,53
	7
	5,3
	0
	0.00
	10
	2,99
	6
	2,20
	16
	2,63

	MYH14
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	3
	2,27
	2
	2,7
	5
	1,50
	0
	0,00
	5
	0,82

	MYH9
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	1
	0,36
	2
	0,33

	MYO15A
	0
	0.00
	2
	3,92
	1
	4,76
	2
	10,53
	5
	3,79
	5
	6,76
	15
	4,49
	15
	5,49
	30
	4,93

	MYO3A
	0
	0.00
	1
	1,96
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	2
	0,60
	1
	0,36
	3
	0,49

	MYO6
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	4
	3,03
	2
	2,7
	6
	1,80
	1
	0,36
	7
	1,15

	MYO7A
	0
	0.00
	2
	3,92
	1
	4,76
	2
	10,53
	9
	6,82
	3
	4,05
	17
	5,09
	15
	5,47
	32
	5,26

	NF2
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	4,76
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	NLRP3
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	4,76
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	OPA1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	1
	0,31
	2
	0,33

	OSBPL2
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	OTOF
	2
	5,41
	1
	1,96
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	1,52
	1
	1,35
	6
	1,80
	5
	1,82
	11
	1,81

	OTOG
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	1,52
	0
	0.00
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	P2RX2
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	PAX3
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	2
	2,7
	3
	0,90
	5
	1,82
	8
	1,32

	PCDH15
	0
	0.00
	1
	1,96
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,30
	1
	0,36
	2
	0,33

	PDZ7
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	POLR1D
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	POU3F4
	0
	0.00
	5
	9,8
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	1
	1,35
	7
	2,10
	2
	0,73
	9
	1,48

	POU4F3
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	6
	4,55
	1
	1,35
	7
	2,10
	0
	0,00
	7
	1,15

	PRPS1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,36
	1
	0,16

	PTPN11
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	4
	1,46
	4
	0,66

	PTPRQ
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	2
	0,73
	3
	0,49

	RRM2B
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	1
	0,36
	2
	0,33

	SCN7A
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	2
	1,52
	0
	0.00
	2
	0,60
	0
	0,00
	2
	0,33

	SERPNB6
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	4,76
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	SIX1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	SLC17A8
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	SLC26A4
	21
	56,76
	13
	25,49
	2
	9,52
	2
	10,53
	10
	7,58
	3
	4,05
	51
	15,27
	30
	10,95
	81
	13,32

	SMPX
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	2
	2,7
	3
	0,90
	1
	0,36
	4
	0,66

	SOX10
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	3
	1,09
	4
	0,66

	TBC1D24
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	TECTA
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	4
	3,03
	0
	0.00
	4
	1,20
	0
	0,00
	4
	0,66

	TFAP2A
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	TJP2
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	TMC1
	0
	0.00
	0
	0.00
	3
	14,29
	0
	0.00
	3
	2,27
	0
	0.00
	6
	1,80
	3
	1,09
	9
	1,48

	TMIE
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	1,35
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	TMPRSS3
	0
	0.00
	3
	5,88
	2
	9,52
	2
	10,53
	13
	9,85
	6
	8,11
	26
	7,78
	20
	7,30
	46
	7,57

	TPRN
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	3
	1,09
	3
	0,49

	TRIOBP
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	0
	0.00
	1
	0,30
	0
	0,00
	1
	0,16

	TUBB4B
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	1
	0,36
	1
	0,16

	USH1C
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0,00
	3
	1,09
	3
	0,49

	USH2A
	0
	0.00
	1
	1,96
	0
	0.00
	0
	0.00
	1
	0,76
	3
	4,05
	5
	1,50
	15
	5,47
	20
	3,29

	WFS1
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	0
	0.00
	3
	4,05
	3
	0,90
	6
	2,19
	9
	1,48

	Total
	37
	100,00
	51
	100,00
	21
	100,00
	19
	100,00
	132
	100,00
	74
	100,00
	334
	100,00
	274
	100,00
	608
	100,00



* Data from the study of Miyagawa et al. (1) could not be included in this overview, because the prevalence of identified affected genes was reported as percentage, and the specific genes affected within the Waardenburg syndrome group were not specified.  
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