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1T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTITCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT



AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

3T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTRACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

472 M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

6T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

7T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGATTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAGTTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCATTATTAACATGCGCTCTCTTTCCA
TATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTGC
CCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

8T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTITCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT



AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

9T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

41T_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

43T_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

44T M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGGTTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAATTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCACTATTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTG
CCCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

2T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGATCTCTCCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCTTTTATTATGATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGGGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGATTTTGACTCCTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCAAGAACAATGGCGGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTITCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT



AGCAGGAGTTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCATTGTTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAAAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTAC
CCGTGCTGGCAGGGGCTATTACGATGCTACTC

5T2_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGATCTCTCCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCTTTTATTATGATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGGGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGATTTTGACTCCTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCAAGAACAATGGCGGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAGTTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCATTGTTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAAAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTAC
CCGTGCTGGCAGGGGCTATTACGATGCTACTC

10T_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGATCTCTCCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCTTTTATTATGATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGGGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGATTTTGACTCCTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCAAGAACAATGGCGGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAGTTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCATTGTTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAAAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTAC
CCGTGCTGGCAGGGGCTATTACGATGCTACTC

45T_M
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGATCTCTCCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCTTTTATTATGATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGGGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGATTTTGACTCCTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCAAGAACAATGGCGGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAGTTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCATTGTTAACATGCGCTCTCTTTCC
ATATCAATTGAAAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTAC
CCGTGCTGGCAGGGGCTATTACGATGCTACTC

SP1_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCGATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTGGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

SP2_T

TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC

CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA



GGAGTTTCTTCGATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTGGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

SP3_T

TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACAGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

SP4_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCACCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCTCTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCTATATCTAT
TGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTTG
GCTGGAGCAATTACAATACTTCTC

SP7_T
TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGATTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTTCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCCGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT
AGCAGGAGTTTCCTCGATTCTCGGAGCTGTTAACTTCATTTCTACCATTATTAACATACGCTCTCTTTCCA
TATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTAC
CCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATGCTTCTT

S10_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCGATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

S11_T

TAATTCGTGCTGAATTAAGCCAACCTGGGTCTCTTCTAGAAGACGAACAAATTTATAATGTCACCGTTACT
AGCCACGCCTTTATTATAATTTTTTTCTTCGTTATGCCCACCCTGATTGGAGGCTTCGGAAACTGATTAGT
CCCGTTAATGATCGGAGCACCGGACATGGCCTTCCCTCGTATAAATAATCTAAGATTTTGACTACTTCCT
CCCTCGTTTTTCCTGATTACTTCCAGAACAATGGCAGAACAAGGGGCGGGGACAGGATGAACAGTTTA
TCCTCCTCTTTCCCACTATTTCGCGCACAGCGGCCCGGCAGTGGACTTGACCATCTTTTCACTTCATTT



AGCAGGAGTTTCCTCGATTCTCGGGGCTGTTAACTTCATTTCTACCATTATTAACATGCGCTCTCTTTCCA
TATCAATTGAGAACATACCTCTCTTTGTATGGTCCGTCCTTATTACGGCAATTTTGTTACTTCTTGCATTGC
CCGTGCTGGCGGGGGCTATTACGATACTTCTT

PC1_0
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

PC3_0
TAATTCGCTCAGAGTTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTCGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACAACGAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTAGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATTTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCGACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAAAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACAGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTTA
GCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

PC5_0
TAATTCGCTCAGAGTTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTCGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACAACGAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTAGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATTTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCGACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAAAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACAGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTTA
GCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

PC6_0O
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATCGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCGCGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

PC7_0O
TAATTCGCTCAGAGTTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACAACAAGAACCATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTAGATCTTACGATTTTTTCACTTCATCTAGCA



GGAGTTTCTTCAATTTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCGACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACAGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
AGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

PC8_0O
TAATTCGCTCAGAGTTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACAACAAGAACTATAGCCAAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTAGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATTTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGGTCTGTTTTTATTACAGCAATTCTTCTTTTATTAGCCCTACCGGTGTT
AGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

PC9_O
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACGATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAAAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C10_0
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCAAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCCC
CCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCAG
GAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTAT
TGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTTG
GCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C11_0
TAATTCGCTCAGAGTTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTCGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACAACGAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTAGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATTTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCGACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAAAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACAGCAATTCTTCTTTTATTA?CTCTTCCGGTGTTA
GCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C12.0
TAATTCGGTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAGCAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGACCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA



GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C13_0
TAATTCGGTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAGCAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C15_0
TAATTCGGTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAGCAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C16_0
TAATTCGGTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAGCAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

PC2_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCGATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTGGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C15.T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTAGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA



GGAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C16_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCTCCA
TCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCCC
CCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTAGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCAG
GAGTTTCTTCAATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTAT
TGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTTG
GCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C17_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGGGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCGATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C18_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTITGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAAATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCAAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCCC
CCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCAG
GAGTTTCTTCGATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTAT
TGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTGGCTCTTCCGGTGTTG
GCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

C19_T
TAATTCGCTCAGAATTAAGTCAACCAGGGTCCCTTATTGAAGATGAACAAATTTATAACGTAACTGTAACA
AGACATGCATTTATTATAATTTTTTTTTTTGTTATGCCGACCTTAATCGGAGGATTTGGAAACTGATTAGTGC
CTCTTATAATTGGTGCGCCGGACATGGCCTTCCCACGAATAAATAATTTAAGATTTTGACTTCTTCCCCC
ATCTTTCTTCTTAATTACTACAAGAACTATAGCCGAGCAAGGGGCCGGCACTGGATGAACTGTTTATCC
CCCTCTTGCCCATTATTTTGCACATAGGGGGCCTGCAGTGGATCTTACAATTTTTTCACTTCATCTAGCA
GGAGTTTCTTCGATCTTGGGGGCAGTGAATTTTATTTCAACAATTATTAATATACGGTCTCTTTCGATATCTA
TTGAGAACATACCCCTATTTGTGTGATCTGTTTTTATTACGGCAATTCTTCTTTTATTAGCTCTTCCGGTGTT
GGCTGGGGCAATTACAATACTTCTC

END;

BEGIN TRAITS;



Dimensions NTRAITS=4;
Format labels=yes missing=? separator=Comma;
TraitLabels Pyr_cry_Ossoue Pyr_cry_Tail Pyr_snow_Tail Tatra_glac;

Matrix

1T2_M 0,0,0,1
3T2_M0,0,0,1
472_M 0,0,0,1
6T2_M 0,0,0,1
7T2_M 0,0,0,1
8T2_M0,0,0,1
9T2_M0,0,0,1
41T_M 0,0,0,1
43T7_M0,0,0,1
44T_M0,0,0,1
2T2_M0,0,0,1
5T2_M0,0,0,1
10T_M 0,0,0,1
45T_M 0,0,0,1
SP1.T0,0,1,0
SP2.T7T0,0,1,0
SP3_T7T0,0,1,0
SP4.T0,0,1,0
SP7.T0,0,1,0
$10_T0,0,1,0
S11.70,0,1,0
PC1_01,0,0,0
PC3_01,0,0,0
PC5_01,0,0,0

PC6_01,0,0,0



END;

PC7_01,0,0,0
PC8_01,0,0,0
PC9_01,0,0,0
c10_01,0,0,0
C11_01,0,0,0
C12_01,0,0,0
C13_01,0,0,0
C15_01,0,0,0
C16_01,0,0,0
PC2.T70,1,0,0
C15.70,1,0,0
C16_T0,1,0,0
C17_7T0,1,0,0
C18.70,1,0,0

C19.70,1,0,0



