Fig. S7
Centromeric band q11, chr22:16855001-16856001
ACTCGAATAGAATCATTGAATGTACTAGAATGCAATCATCATCACTGGGATCGTATGTAATTATCATCAAATGGAATCAAAAGGAATCACCTTCAAAAGGAATCGAAAGGAATCATCATCAAATGGAATCGAATGGAATCATTGAATGGAATCATCATCAAAAGGAATTGAAGTGAATCATCGAGAGGTATTGAATGGAATCATCTAATGGAATCAAATGGAATCATCATCGAATGGACTCGAATGGAATCATCATCGAATGGAATAGAATAGGAACATCGAATGCACTCGATTGGAATCATCAAATGGACTCGAAGGGAATCATCGATTGGAATCGAATGGAATCAGCGAATGGACTCGAATGGAATCATCAAATGGAATCGAATAGAATCATCTAATGGAATCGAATGGAATCATCATCAAATGGAATCAAATTAAATCATAGAATGGACACGAATGGAATCATCACTGAATGAAGTAGAATGGAATCATCATCGAATGGAATCAAAAGCAATCATCAAATGGATTCGAATAGAATCATCAAAGGGACACAAATGGAATCATCATCAAATGGAATCAGATGGAATCAACTAATGGAATCAACTGGTATCATCATCGAAATGAATCAAATGGAATCATCTAATGGACTGGAATTGAATCCTAATCAAATGGAATCGAATGGAATCATCAAATGGACAAGAATGGAATCCTTATGGAATGGAATCAAATGGAATTATCAAATGGACTCAAACGGAATCATCATCGAATAGAATCAAATTGAATCATCGTTGAATGGGCTCGAATGGAATCATCAAATGGACTGGAATGGAATCATCAAAAGGACTTGAATGCAATCATAATCAATAGAATCGAACGGAATCAGCATCGAACGGAATCAAATGGAATCATCATCAAATGGAATCAAATGGAATCATCGAATGAAATCGGATGTAATCATCATCGAATGGAATCGAATGGAATCATCATCAAATGGAATCCA
48 positions of AATCA were double-underlined. The below figure shows the chromosomal positions of homologous sequences detected with EMBL-BLAT. 

