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Supplementary material S4. Pairwise genetic distance matrixes among lineages within the genus Sinanodonta. Mean uncorrected p-distance among species of cytochrome oxidase subunit I (COI) gene fragment (below the diagonal) and associated standard error (above the diagonal in blue).
	Sinanodonta
	S. woodiana s. str.
	S. pacifica
	Sinanodonta sp. (Yangtze)
	S. elliptica
	S. lauta
	S. jourdyi
	S. schrenkii
	S. calypigos
	S. tumens
	S. angula
	S. lucida

	S. woodiana s. str.
	
	0.009
	0.009
	0.008
	0.009
	0.009
	0.011
	0.011
	0.011
	0.014
	0.014

	S. pacifica
	0.056
	
	0.005
	0.007
	0.006
	0.009
	0.012
	0.010
	0.011
	0.014
	0.014

	Sinanodonta sp. (Yangtze)
	0.049
	0.025
	
	0.007
	0.005
	0.008
	0.012
	0.010
	0.011
	0.014
	0.013

	S. elliptica
	0.048
	0.049
	0.044
	
	0.007
	0.008
	0.014
	0.011
	0.012
	0.015
	0.015

	S. lauta
	0.052
	0.036
	0.028
	0.047
	
	0.008
	0.013
	0.010
	0.011
	0.013
	0.013

	S. jourdyi
	0.054
	0.069
	0.066
	0.058
	0.065
	
	0.011
	0.011
	0.011
	0.013
	0.014

	S. schrenkii
	0.091
	0.104
	0.101
	0.099
	0.107
	0.094
	
	0.011
	0.011
	0.013
	0.013

	S. calypigos
	0.079
	0.084
	0.077
	0.088
	0.078
	0.095
	0.083
	
	0.009
	0.012
	0.013

	S. tumens
	0.094
	0.114
	0.099
	0.106
	0.099
	0.107
	0.100
	0.074
	
	0.013
	0.013

	S. angula
	0.117
	0.137
	0.130
	0.138
	0.129
	0.126
	0.120
	0.110
	0.111
	
	0.010

	S. lucida
	0.131
	0.141
	0.136
	0.139
	0.139
	0.132
	0.132
	0.133
	0.132
	0.078
	

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	



