
Supplementary Table 1 Calculated genetic distances (ML distances) within Trigonostomum based on the output of IQ-TREE.
	Species
	1
	2
	3
	4
	5
	6
	7
	8
	9
	10
	11
	12

	1 T. vanmecheleni
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	2 T. tillicum
	0.010
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	3 T. sinensis isolated 4
	0.001
	0.010
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	4 T. sinensis isolated 3
	0.001
	0.010
	0.001
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	5 T. armatum (France)
	0.103
	0.088
	0.089
	0.089
	
	
	
	
	
	
	
	

	6 T. armatum (Cuba)
	0.112
	0.098
	0.100
	0.100
	0.058
	
	
	
	
	
	
	

	7 T. franki
	0.110
	0.095
	0.100
	0.096
	[bookmark: _GoBack]0.059
	0.027
	
	
	
	
	
	

	8 T. setigerum
	0.111
	0.094
	0.094
	0.094
	0.056
	0.027
	0.027
	
	
	
	
	

	9 T. tori
	0.107
	0.094
	0.094
	0.094
	0.058
	0.025
	0.029
	0.015
	
	
	
	

	10 T. denhartogi
	0.067
	0.091
	0.093
	0.093
	0.120
	0.137
	0.132
	0.130
	0.141
	
	
	

	11 T. watsoni
	0.144
	0.138
	0.138
	0.138
	0.181
	0.200
	0.210
	0.208
	0.212
	0.020
	
	

	12 T. venenosum
	0.140
	0.120
	0.120
	0.120
	0.165
	0.184
	0.191
	0.180
	0.189
	0.050
	0.060
	

	13 T. penicillatum
	0.130
	0.126
	0.120
	0.120
	0.164
	0.172
	0.187
	0.171
	0.173
	0.134
	0.180
	0.144




