Supplementary Table S2 Manuscript: Nutrient bol hing of licol pl; with absol ive mass spectrometry based metabolite profiling
Metabolite concentrations
Units: nmole per mg DCW M145_Nlim M145_Plim M1146_Plim
23h 31h 38h 46h 61_5h 70h 31h 38h 46h 61_5h 70h 85h 28 34 48 60 %
Avg  RelStdv(%)  Avg RelStdv(%)  Avg RelStdv (%) Avg _ RelStdv(%)  Avg RelStdv (%) Avg__Rel Stdv (%) Avg__Rel Stdv (%) Avg__RelStdv (%) Avg__RelStdv (%) Avg__ Rel Stdv (%) Avg__Rel Stdv (%) Avg__Rel Stdv (%) Avg__Rel Stdv (%) Avg  RelStdv(%)  Avg RelStdv(%)  Avg RelStdv (%) Avg__RelStdv (%)
6PG 0.079 9.8 0073 129 0.022 180 0016 119 0.036 15 0.095 40.9 0.009 26.0 0.003 344 0.025 372 0.012 53 0.002 14.4 0.100 29 0.366 96 0.220 25 0390 06 0016 54
PP RSP 0.094 6.4 0.080 219 0.056 7.4 0.043 65 0.068 6.1 0171 411 0.017 753 0071 162 0.021 9.6 0.014 187 0.028 6.8 0.008 163 0.154 31 0.063 07 0017 25 0032 14 0012 0.8
s7P 0399 16 0321 104 0225 76 0214 72 0675 28 1431 15.0 0.041 14.8 0.264 46 0.090 4.4 0.063 252 0.108 18 0.053 13.0 0.995 43 0.603 15 0217 14 0270 17 0.059 16
G6P 0.866 35 0822 103 0593 7.4 0658 7.8 0.663 19 1.207 136 0.140 86 0431 21 0.227 39 0178 27 0279 20 0.149 118 1292 62 1479 08 0.202 12 0380 31 0114 23
F6P 039 19.1 0325 89 0.236 63 0.268 8.1 0.285 47 059 269 0.162 6.4 0.126 83 0076 231 0.107 82 0.058 1.7 1237 838 1718 6.4 0.206 47 0.421 35 0127 89
F1,68P 0.241 756 0876 132 0.416 383 0.139 192 0.965 71 1.624 175 0.695 287 0.058 8.6 0.003 0.197 187 0.034 76.4 0355 42 1.085 10 0.054 32 0.093 14 0.267 35
Glycolysis DHAP 0.400 412 1.130 195 0502 305 0334 37.0 1.256 102 2.019 21 1.006 175 0.091 235 0011 0.293 313 0.068 303 0.408 41 1120 73 0.063 27 0.086 45 0.280 04
GA3P 0.456 413 1244 238 0520 320 0375 412 1329 9.1 2122 231 1.080 232 0.107 419 0.014 0313 30.0 0.067 353 0.421 5.0 1177 85 0.067 45 0.095 38 0278 18
2-/3P6 0.941 31 0511 119 0374 132 0328 131 0371 24 0.700 14.4 0.289 771 0.407 134 0.141 59 0.123 306 0345 1.0 0.103 216 0.734 14 1852 28 0.148 39 0340 18 0322 49
PEP 0,020 759 0.052 125 0.023 162 0016 204 0.009 181 0,026 29.8 0016 0013 266 0,010 308 0014 358 0034 23 0.005 779 0.042 41 0.021 07 0.006 3.0 0018 24 0013 38
Pyr 10.386 14.0 2816 63 0398 45 0334 142 0337 8.0 0599 211 0350 63.5 3.786 112 0.141 102 4.082 172 2540 9.2 0.098 255 0233 NA 1.095 NA 4.147 NA 2243 NA
OHGlu 1015 48 0525 108 0370 53 0317 8.4 0235 07 0.737 292 0770 16.4 0382 43 0.086 2.7 0.295 19.1 0.500 34 0.096 168 0555 42 0550 16 0.155 14 0476 0.6 0131 19
cit 0629 5.4 0410 95 0385 43 0.283 111 0513 36 0.860 13.2 0.021 35 0115 21 0.061 78 0.194 304 0368 48 0.087 210 1.090 6.9 1518 21 0.282 24 0622 31 0411 21
A akG 1.062 103 0.548 58 0.146 135 0.082 234 0.087 5.9 0320 111 0415 18.0 1.267 7.6 0.108 187 3.637 133 5.939 7.4 0.296 14.4 1.766 5.4 1.949 21 1.202 38 7.815 32 0856 13
Suc 1.467 127 0.967 7.7 0.835 75 0.790 5.4 0.228 7.7 0518 16.1 1371 86 0.485 7.9 0.201 06 0367 176 0563 15.0 0302 108 0.891 33 0574 63 0.560 35 0939 33 0362 07
Fum 0.181 31 0.079 129 0.080 71 0.036 253 0,032 07 0,048 168 0115 385 0077 88 0015 08 0021 16.0 0.052 53 0,031 17.8 0.088 3.7 0.066 6.1 0.016 05 0.066 33 0.023 39
Mal 0655 8.1 0341 95 0340 4.4 0.119 55 0.120 35 0.180 165 0318 269 0233 31 0.060 0.9 0.180 18.1 0302 45 0.129 162 0350 58 0563 2.9 0.108 21 0527 20 0.101 36
Ala 1.350 8.0 1.048 6.0 2358 6.1 2.002 12 1.567 22 2.580 55 0.295 199 0.560 9.1 0.174 6.4 1.361 9.2 1.821 0.9 0.930 52 6.996 NA 8.040 NA 7.489 NA 15.092 NA
Arg 0.138 35 0.102 38 0.081 165 0076 17.3 0.080 53 0.107 833 0006 1732 0.028 6.7 0.014 115 0.050 2.4 0.067 40 0,019 35 0.165 NA 0.203 NA 0.159 NA 0.642 NA
Asn 0.036 266 0.049 6.0 0.090 63 0.085 3.0 0.072 3.7 0.152 28 0.000 0.004 433 0.007 9.1 0.010 242 0.021 63 0.007 9.1 0.145 NA 0.140 NA 0.074 NA 0.093 NA
Asp 3736 4.0 2355 0.9 3.715 80 2.769 5.0 0.685 41 1472 13 0.295 15.1 0.765 55 0.249 58 0873 108 1.875 29 0.817 44 1.925 NA 3.792 NA 2.934 NA 5371 NA
Cys 0.029 NA 0.035 NA 0.026 NA 0.000 NA
Gln 6.643 27 5.851 13 11.069 5.1 8529 23 3811 28 12.845 47 0.115 16.7 0247 66 0.110 52 2.267 46 6.636 18 4.067 45 0.890 NA 11.832 NA 12.769 NA 27.064 NA
Glu 975.063 14 306.241 07 83313 6.4 63.252 37 34.445 20 63.850 55 200.511 187 674.564 29 14.038 45 176.761 9.1 204.504 19 22.839 9.8 102.110 NA 92,591 NA 89.346 NA 119.276 NA
Gly 0312 134 0.181 14 0212 4.9 0.227 4.4 0.262 26 0.435 05 0.263 152 0.085 122 0.044 47 0.060 10.0 0171 35 0.058 22 0.395 NA 0.382 NA 0.422 NA 0.675 NA
His 0.041 200 0.044 33 0.045 86 0.052 52 0.040 43 0.062 33 0019 0.0 0.008 227 0.007 0.0 0.021 125 0.041 18 0015 43 0.113 NA 0.154 NA 0.173 NA 0.146 NA
Amino acids Leu 0004 1414 0.066 209 0.099 135 0123 127 0.082 238 0132 14.9 0114 1466 0.024 416 0.057 26 0.083 39.9 0.023 7.5 0.299 NA 0.400 NA 0.267 NA 0.109 NA
lle 0.127 38 0.055 45 0.078 87 0.079 55 0.040 7.6 0.077 41 0.045 2.7 0.008 227 0.012 49 0.035 9.4 0.060 38 0018 63 0322 NA 0371 NA 0.256 NA 0352 NA
Lys 0.271 127 0336 6.0 0.324 45 0.302 3.0 0.254 31 0.708 0.4 0.029 47.1 0.077 106 0.039 82 0.134 10.4 0.207 53 0.084 20 0.359 NA 0.410 NA 0.376 NA 1.973 NA
Met 0.052 365 0.030 83 0.041 125 0.052 7.8 0.050 26 0.089 7.4 0.019 0.0 0014 353 0.018 838 0.026 257 0.051 52 0.016 0.0 0.352 NA 0.390 NA 0231 NA 0.613 NA
Phe 0.146 33 0.098 51 0.112 9.8 0115 42 0118 51 0.198 10 0.032 346 0.057 86 0.027 38 0073 155 0.148 40 0.058 11 0.318 NA 0.392 NA 0322 NA 0.470 NA
Pro 0.152 31 0.103 24 0.147 9.2 0.139 63 0.102 18 0.200 21 0.026 433 0014 133 0.015 6.7 0.032 204 0.061 65 0.024 2.7 0.499 NA 0.554 NA 0.966 NA 5.073 NA
Ser 0395 44 0258 20 0331 6.4 0.297 55 0271 42 0.465 45 0244 199 0.098 116 0.064 28 0.093 52 0271 17 0.067 42 0.679 NA 0.740 NA 0.590 NA 0.736 NA
Thr 0.450 83 0.286 25 0.457 43 0.440 27 0.244 34 0.466 5.1 0.070 15.7 0.039 83 0.039 26 0073 13.8 0211 31 0.082 14 0.699 NA 0.709 NA 0.681 NA 1.053 NA
Trp 0.030 a7 0018 208 0.019 63 0.024 46 0,015 6.7 0.027 0.0 0.019 0.0 0.005 346 0.006 108 0,010 86 0.021 35 0.007 0.0 0.064 NA 0.061 NA 0.058 NA 0.124 NA
Tyr 0.064 15.1 0.064 23 0078 7.2 0,095 36 0,074 13 0.130 0.0 0.019 0.0 0.019 16.7 0.016 38 0.031 11.4 0.076 3.4 0.028 23 0.107 NA 0.162 NA 0.138 NA 0.199 NA
val 0533 121 0350 18 0671 46 0531 52 0.220 18 0347 39 0.070 15.7 0.041 199 0.031 7.0 0.153 6.4 0277 55 0.091 9.9 0.449 NA 0.751 NA 0.637 NA 0.471 NA
AMP 1621 5.4 1277 103 1.040 37 0.959 122 0.599 62 1143 12,0 0.470 18.0 0551 120 0371 4.8 0.267 282 0376 19 0.181 13.4 1597 6.6 0.776 6.4 0222 25 0253 6.0 0.162 13
ADP 1638 14 1.229 118 1.103 57 0957 69 0561 13 1173 15.2 0.485 2.8 0521 89 0379 48 0259 218 0359 7.8 0.186 19.7 1.564 85 0772 53 0.205 08 0243 15 0159 23
ATP 1117 53 1122 15.8 0.859 27 0.875 242 0.568 27 1.008 1.4 0.097 58.1 0529 101 0.295 6.9 0.245 404 0298 42 0.099 19.9 0.668 33 1637 7.3 0.430 58 0.483 12 0345 55
GMP 0.030 231 0.056 152 0.053 127 0072 317 0.031 121 0.043 119 0.042 0.025 212 0.042 132 0.021 59.0 0.029 139 0,010 233 0211 77 0358 47 0.081 68 0.069 1.7 0.029 11.0
GoP 0.413 5.2 0306 162 0.182 126 0.183 24.0 0.168 26 0314 10.0 0.125 222 0.240 13.1 0.102 11 0.042 26.6 0.078 4.1 0.039 173 0.515 5.1 0.204 27 0.032 33 0.063 56 0.037 19
GTP 0389 5.8 0278 24.0 0.179 131 0.182 188 0.164 23 0302 121 0.105 238 0238 1.1 0.101 26 0.043 309 0.076 4.7 0.037 17.4 0378 35 0348 95 0.027 33 0074 31 0.065 6.4
cvp 0.164 37 0137 107 0123 48 0141 7.0 0.129 07 0215 156 0017 0.050 1.1 0.039 59 0,033 14.0 0.063 80 0.044 201 0271 53 0379 09 0216 21 0213 53 0.109 22
Nucleoside cop 0.161 5.2 0.086 95 0.056 138 0.048 19.7 0.074 33 0.155 153 0.000 0.044 15.4 0.020 177 0015 6.1 0.032 16.1 0.019 24 0.168 32 0.026 36 0.005 17 0012 18 0010 4.0
phosphates a3 0122 10.1 0.089 168 0.066 306 0.068 392 0.083 34 0153 14.7 0.039 187 0,017 17.4 0018 73.0 0.020 4.4 0.008 320 0.078 37 0.100 31 0.018 39 0.044 09 0.036 37
™P 0.013 65 0.007 62 0.006 54 0.006 55 0.004 151 0.006 285 0.004 129 0.002 1.7 0.002 14.1 0.003 196 0.001 a3 0.026 5.9 0.061 48 0.011 18 0010 7.0 0.004 0.7
TP 0.056 5.0 0.030 17.0 0.026 235 0.037 284 0.020 4.0 0.031 145 0017 65 0.011 55 0.009 60.6 0.008 76 0.002 66.7 0.046 39 0.074 33 0.006 07 0011 17 0.009 15
TTP/dTTP  0.052 5.4 0.027 18.1 0.023 18.0 0,025 284 0.018 5.0 0,031 13.7 0019 17.6 0.009 106 0.005 6.7 0.006 13 0,001 330 0.041 3.7 0.059 07 0.005 31 0.010 24 0.008 16
ump 0.740 56 0.490 128 0.406 95 0.424 108 0357 29 0.665 17.2 0.036 814 0.168 148 0.136 26 0111 280 0.150 57 0.060 18.4 0.569 43 0.796 20 0.236 0.4 0279 35 0132 25
ubpP 0335 08 0171 11.0 0132 128 0124 1456 0.146 18 0307 17.3 0038 288 0075 136 0.043 103 0,032 129 0.060 98 0.042 210 0315 55 0.081 37 0.025 17 0.034 34 0.021 36
utp 0276 7.1 0.205 166 0.174 2.7 0.190 293 0.193 5.1 0339 119 0078 18.4 0.041 104 0.044 58.0 0.052 7.7 0.020 251 0.197 36 0390 10 0.128 13 0175 0.6 0.105 19
MP 1234 5.0 0.752 37 0.793 63 0.788 14.7 0501 129 0.820 185 0226 276 0358 115 0309 32 0.190 13.7 0308 59 0.128 229 0.802 5.0 0634 29 0.190 05 0216 23 0124 17
dAMP 0004  9.629 0.002 9.7 0.002 16.1 0.001 82 0.001 6.4 0.002 34 0.002 204 0.001 31 0.001 109 0.000 120 0.001 153 0.001 164 0.009 42 0.007 47 0.002 12 0.002 157 0.001 4.0
dADP 0037 7.274 0.020 131 0.021 339 0.033 255 0.014 6.4 0.026 15.2 0.008 0014 141 0.012 6.7 0.011 68.1 0.010 31 0.003 208 0.180 29 0.486 42 0.098 8.0 0139 35 0.063 20
dATP 0052 16,996 0.030 107 0.025 16.4 0.024 278 0.016 87 0.034 16.4 0015 16.1 0.023 166 0.012 49 0.007 358 0012 31 0.004 17.3 0.062 63 0.145 4.9 0.032 63 0.044 14 0.020 20
dGMP 0192 8946 0078 128 0.029 161 0018 13 0,017 1.1 0,041 103 0.409 416 0.060 2438 0.021 205 0013 787 0.030 16 0.027 279 0,010 7.1 0,017 7.0 0.003 71 0.002 26 0.001 107
Deoxy nucleoside | dGDP 0044 12.884 0.029 6.1 0.026 27.0 0.045 26.0 0.023 7.0 0.029 238 0011 253 0019 149 0.013 122 0.004 53.1 0011 9.9 0.004 210 0.099 6.7 0396 4.0 0.037 27 0.037 54 0013 24
phosphates dGTP 1272 2077 1.119 1.2 0.877 253 0.784 02 0540 143 1.004 1.1 0.425 156 0.481 8.7 0.290 67 0.241 394 0.284 6.0 0111 133 0.022 46 0.034 63 0.004 28 0.005 23 0.003 43
dcTp 0042 16,005 0.030 105 0.024 203 0.022 289 0.015 34 0.027 206 0.008 186 0.023 133 0.007 139 0.004 52.0 0.006 127 0.002 17.1 0.031 29 0.053 06 0.007 68 0012 11 0.007 32
dump 0001 5631 0.000 89 0.000 93 0.000 14 0.000 59 0.000 156 0.000 199 0.000 54 0.000 81 0.000 210 0.000 239 0.000 69 0.001 73 0.000 9.1 0.000 26 0.000 132 0.000 68
dutp 1425 85.109 0563 119 0.369 125 0.251 186 0.251 12 0.419 103 3310 163 0556 14.0 0.275 6.9 0.152 216 0337 123 0.250 56 0002 1288 0.002 4.1 0.001 102 0.002 15 0.001 2.0
divp 0028 11509 0019 17.9 0.019 232 0.035 6.6 0.014 93 0.021 238 0.010 56.3 0015 125 0.009 9.2 0.008 54.2 0.009 1.7 0.003 25.0 0.010 42 0.037 28 0.004 65 0.006 9.0 0.002 21
PRPP 0061  16.607 0.068 169 0.042 462 0.046 53.1 0.056 59 0.081 126 0.009 58.0 0.053 251 0.012 242 0.006 728 0011 17.4 0.006 123 0171 3.0 0.124 20 0.007 14 0014 34 0011 41
Gal1p 0042 5505 0031 18.4 0.036 56 0,031 83 0.022 163 0,051 9.1 0011 66 0.009 121 0.005 29 0012 5.1 0.006 180 0.032 9.4 0.047 114 0.012 43 0.032 152 0.009 38
G-/M1P 0113 4678 0116 11.0 0.101 95 0111 113 0.167 163 0.293 216 0.012 12 0.049 14 0.038 18.0 0.034 19.9 0.073 35 0.037 9.6 0.109 5.4 0.140 28 0.027 87 0.059 36 0016 14
FIP 0032 16451 0.030 200 0.019 296 0015 56.6 0.042 84 0.065 159 0.008 352 0.021 87 0.007 292 0.006 40.9 0014 85 0.006 102 0.008 6.4 0033 414 0.009 85 0016 76 0.007 13
M6P 0391 5177 0.404 92 0333 838 0362 9.6 0.418 49 0718 18.1 0.070 54.3 0218 34 0.120 18 0113 392 0.156 3.0 0.083 95 0635 5.8 0.787 12 0.109 24 0.208 13.0 0.063 38
Other sugar GL3p 0054 2.867 0038 8.4 0.038 6.1 0.022 47 0.012 27 0.048 59.4 0.025 9.4 0.028 33 0.010 7.8 0.007 27 0017 30 0016 83 0.495 28 0363 38 0.176 47 0.197 56 0.108 0.4
phosphates | UDP-glu 0710  7.821 0.466 172 0.469 137 0577 18.9 0.388 4.0 0.708 20,6 0.065 50.2 0.147 18.0 0.136 4.0 0.104 515 0137 159 0,048 186 0.928 43 1215 20 0277 29 0.444 31 0.201 52
DP-GlcNa  1.334  7.428 0710 108 0719 103 0.726 9.0 0.705 54 1418 157 0010 1237 0308 17.4 0.249 37 0.189 306 0.269 42 0.114 168 0.888 104 1221 26 0278 32 0432 21 0.250 28
DOXP 0063  7.630 0034 8.0 0.032 41 0.027 21 0,010 03 0.024 26.9 0.021 53 0.009 15 0.004 13.0 0010 5.1 0.003 156 0.046 65 0.025 138 0.005 17 0.007 62 0.004 73
21PML 0027 4.097 0023 95 0.015 38 0.021 6.0 0.010 20 0.050 63.9 0014 5.7 0.005 2.7 0015 18.1 0.027 5.1 0.002 20.1 0.030 3.9 0.018 06 0.003 0.2 0013 24 0.004 39
PP 0038 8583 0.027 210 0.022 53 0,019 17 0.007 87 0014 9.0 0014 138 0.006 18 0.009 19.8 0013 35 0.004 218 0.185 82 0.103 57 0.038 152 0.056 37 0.040 103
GleNGP 0125  11.968 0238 104 0.152 152 0.128 1.8 0.060 7.0 0.118 153 0.005 458 0073 6.0 0.035 9.4 0.048 211 0.108 8.0 0.030 121 0.065 5.4 0.183 16 0.042 36 0.065 52 0.020 14
CoA 002 11492 0.041 64.2 0.094 363 0.086 14 0,052 56.5 0,053 121 0.069 15.4 0.088 365 0.101 1.7 0123 58 0.088 146 0,043 183
Cons AcCoA 0204 32081 0079 320 0.280 237 0.129 3.4 0.136 55.0 0.202 1.4 0.157 203 0115 320 0.138 116 0.060 27 0.028 136 0.007 18.4
SucCoA 0006  27.909 0.006 257 0,017 7.7 0.024 104 0.022 233 0023 1.7 0.045 133 0053 231 0.077 193 0180 97 0119 135 0.051 151
MalCoA 0003  19.823 0.007 452 0.004 285 0.007 6.6 0.006 59.4 0.008 13.0 0.002 207 0.003 343 0.004 205 0.009 132 0.009 115 0.004 86
NAD 0560  45.815 1375 213 0.756 356 1.089 6.8 1211 89 1157 0 0721 288 0728 13 0.969 9.1 0725 433 0295 36.9 0.165 07
NADH 0356 50.355 0320 272 0.143 4.9 0172 17.4 0.200 5.7 0.192 0 0335 156 0344 11.0 0.165 9.4 0.089 53 0.019 471 0.004 282
NADs. NADP 0059  41.987 0.229 24.2 0.130 385 0.234 39 0.185 71 0.220 0 0.111 21 0.128 15 0.235 135 0.419 a4.4 0.134 213 0.067 39
NADPH 0027 12.352 0203 355 0.057 7.5 0.040 8.4 0.106 46.1 0.147 0 0173 838 0.033 396 0152 1011 0.065 35.8 0.058 286 0.016 514
FAD 0095  37.571 0.153 216 0.094 38.1 0.129 5.4 0.116 5.7 0.125 0 0.084 24.0 0.121 3.0 0.156 7.6 0.242 39.4 0.096 37.6 0.044 18




