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Supplementary Table 1: Biochemical characterization of bacterial isolates
	Isolate code
	Gram stain
	Shape
	Endospore stain
	Starch hydrolysis
	Sucrose
	Glucose
	lactose
	Hydrogen sulphide
	Gas production
	Methyl red
	Motility
	Nitrate
	Growth at 55 ᵒC
	6.5% NaCl
	Mannitol
	Catalase
	Vogues-Proskauer
	Citrate
	Probable organism

	O1
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus brevis

	O2
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus aminovorans

	O4
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	O5
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus megaterium

	O6
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	O7
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	O8
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	O9
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus pumilus

	O10
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	Bacillus subtilis

	O11
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	-
	Bacillus mycoides

	O12
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	Bacillus pumilus

	O13
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus cereus

	O15
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus brevis

	O17
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	Bacillus subtilis

	O18
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	O19
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	O20
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	Bacillus mycoides

	O21
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus megaterium

	O22
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus licheniformis

	O23
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus licheniformis

	O26
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus cereus

	O27
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus licheniformis

	O28
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus licheniformis

	O29
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus licheniformis

	O30
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus megaterium

	O31
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus licheniformis

	O34
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus licheniformis

	O35
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus cereus

	O36
	+
	R
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus firmus

	O37
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus subtilis

	O38
	+
	R
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus licheniformis

	O40
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	Bacillus licheniformis

	I1
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus megaterium

	I2
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus cereus

	I3
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus cereus

	I4
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus firmus

	I5
	+
	R
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus decolorationis

	I6
	+
	R
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus pumilus

	I7
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus laterosporus

	I8
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus laterosporus

	I9
	+
	R
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus decolorationis

	I11
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	I12
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus cereus

	I13
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	Bacillus laterosporus

	I15
	+
	R
	+
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus nneizhouensis

	I21
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus cereus

	I22
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus mycoides

	I23
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus megaterium

	I24
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus megaterium

	I26
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus cereus

	I27
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus brevis

	I28
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus gelatini

	I29
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus nealsonii

	I30
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus cereus

	I31
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus gelatini

	I32
	+
	R
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus schlegellii

	I33
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	-
	Bacillus firmus

	I34
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	Bacillus brevis

	I35
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus aminovorans

	I36
	+
	R
	+
	-
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus aminovorans

	I37
	+
	R
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus cereus

	I40
	+
	R
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	+
	+
	+
	-
	+
	-
	+
	-
	-
	Bacillus lentus



	

Key:
+ 	positive;	-	negative;	R	Rod shape; 	ND 	Not determined 














Supplementary Table 2: Frequency of Enterotoxigenic genes detection amongst Bacillus species
	Isolates
	
	bceT
	hblC
	hblD
	nheA
	nheB
	nheC

	O1
	Bacillus brevis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O2
	Bacillus aminovorans
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O4
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O5
	Bacillus megaterium
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O6
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O7
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O8
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O9
	Bacillus pumilus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O10
	Bacillus subtilis
	-
	+
	+
	-
	-
	-

	O11
	Bacillus mycoides
	+
	+
	+
	+
	-
	+

	O12
	Bacillus pumilus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O13
	Bacillus cereus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O15
	Bacillus brevis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O17
	Bacillus subtilis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O18
	Bacillus firmus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O19
	Bacillus firmus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O20
	Bacillus mycoides
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O21
	Bacillus megaterium
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O22
	Bacillus licheniformis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O23
	Bacillus licheniformis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O26
	Bacillus cereus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O27
	Bacillus licheniformis
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O28
	Bacillus licheniformis
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O29
	Bacillus licheniformis
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O30
	Bacillus megaterium
	-
	-
	+
	+
	+
	+

	O31
	Bacillus licheniformis
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O34
	Bacillus licheniformis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O35
	Bacillus cereus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	O36
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O37
	Bacillus subtilis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O38
	Bacillus licheniformis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	O40
	Bacillus licheniformis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I1
	Bacillus megaterium
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I2
	Bacillus cereus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I3
	Bacillus cereus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I4
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I5
	Bacillus decolorationis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I6
	Bacillus pumilus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I7
	Bacillus laterosporus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I8
	Bacillus laterosporus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I9
	Bacillus decolorationis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I11
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I12
	Bacillus cereus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I13
	Bacillus laterosporus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I15
	Bacillus nneizhouensis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I21
	Bacillus cereus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I22
	Bacillus mycoides
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I23
	Bacillus megaterium
	-
	+
	+
	+
	+
	+

	I24
	Bacillus megaterium
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I26
	Bacillus cereus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I27
	Bacillus brevis
	-
	-
	+
	+
	-
	-

	I28
	Bacillus gelatini
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I29
	Bacillus nealsonii
	-
	-
	+
	+
	+
	+

	I30
	Bacillus cereus
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I31
	Bacillus gelatini
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I32
	Bacillus schlegellii
	+
	+
	+
	+
	+
	+

	I33
	Bacillus firmus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I34
	Bacillus brevis
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I35
	Bacillus aminovorans
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I36
	Bacillus aminovorans
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I37
	Bacillus cereus
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	I40
	Bacillus lentus
	-
	-
	-
	-
	-
	-
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Supplementary Figure 1: PCR Gel image of bceT and hbl genes for representative Bacillus spp
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Supplementary Figure 2: PCR Gel image of nhe genes for representative Bacillus spp


image1.jpeg




image2.jpeg




