[bookmark: _Hlk159146267]Table S1-1 STR testing results of HPNE

	Sample Name
	Marker
	Allele 1
	Allele 2
	Size 1
	Size 2
	Height 1
	Height 2
	Peak Area 1
	Peak Area 2

	F
	Amelo
	X
	　
	120.7
	　
	15846
	　
	93875
	　

	F
	CSF1PO
	10
	　
	306.82
	　
	9715
	　
	66985
	　

	F
	D13S317
	10
	　
	408.34
	　
	12338
	　
	98915
	　

	F
	D16S539
	9
	12
	160.43
	172.35
	7438
	6720
	43665
	41403

	F
	D5S818
	11
	12
	376.73
	380.58
	2566
	4131
	20269
	32935

	F
	D7S820
	8
	10
	277.05
	284.71
	6406
	1996
	41512
	14294

	F
	TH01
	7
	9.3
	241.89
	252.89
	5180
	3226
	34085
	21088

	F
	TPOX
	9
	　
	108.09
	　
	12343
	　
	73815
	　

	F
	vWA
	17
	　
	229.32
	　
	13108
	　
	85148
	　

	HPNE
	Amelo
	X
	　
	121.52
	　
	33950
	　
	211461
	　

	HPNE
	CSF1PO
	12
	　
	316.41
	　
	11394
	　
	96594
	　

	HPNE
	D13S317
	13
	　
	422
	　
	11194
	　
	108378
	　

	HPNE
	D16S539
	12
	13
	173.28
	177.32
	13032
	11165
	85181
	71831

	HPNE
	D5S818
	11
	　
	377.65
	　
	5810
	　
	53005
	　

	HPNE
	D7S820
	9
	10
	280.89
	284.87
	7849
	8196
	62809
	63668

	HPNE
	TH01
	8
	9
	247.06
	251.11
	14982
	6824
	109035
	49411

	HPNE
	TPOX
	8
	11
	105.02
	116.91
	13442
	6603
	80583
	40005

	HPNE
	vWA
	17
	　
	229.12
	　
	27134
	　
	179453
	　



HPNE Genotype
	Sample Name
	D5S818
	D13S317
	D7S820
	D16S539
	vWA
	TH01
	Amelo
	TPOX
	CSF1PO

	HPNE
	11,11
	13,13
	9,10
	12,13
	17,17
	8,9
	X,X
	8,11
	12,12



HPNE Database comparison results
	Accession
	Name
	Score
	Amel
	CSF1PO
	D5S818
	D7S820
	D13S317
	D16S539
	TH01
	TPOX
	vWA

	NA
	HPNE
	NA
	X
	12
	11
	9,10
	13
	12,13
	8,9
	8,11
	17

	CVCL_C466 
	hTERT-HPNE
	96.00%
	X,Y
	12
	11
	9,10
	12,13
	12,13
	8,9
	8,11
	17

	CVCL_C467 
	hTERT-HPNE E6/E7
	96.00%
	X,Y
	12
	11
	9,10
	12,13
	12,13
	8,9
	8,11
	17

	CVCL_C469 
	hTERT-HPNE E6/E7/K-RasG12D
	96.00%
	X,Y
	12
	11
	9,10
	12,13
	12,13
	8,9
	8,11
	17

	CVCL_C470 
	hTERT-HPNE E6/E7/K-RasG12D/st
	96.00%
	X,Y
	12
	11
	9,10
	12,13
	12,13
	8,9
	8,11
	17

	CVCL_C468 
	hTERT-HPNE E6/E7/st
	96.00%
	X,Y
	12
	11
	9,10
	12,13
	12,13
	8,9
	8,11
	17



Table S1-2 STR testing results of ASPC-1, MIA-PACA2, PANC-1

	Sample Name
	Marker
	Allele 1
	Allele 2
	Allele 3
	Allele 4
	Size 1
	Size 2
	Size 3
	Size 4
	Height 1
	Height 2
	Height 3
	Height 4
	Peak Area 1
	Peak Area 2

	ASPC-1
	Amelo
	X
	　
	　
	　
	120.46
	　
	　
	　
	27505
	　
	　
	　
	154604
	　

	ASPC-1
	CSF1PO
	10
	13
	　
	　
	306.84
	319.36
	　
	　
	4436
	7779
	　
	　
	31682
	55649

	ASPC-1
	D13S317
	9
	12
	　
	　
	404.15
	416.63
	　
	　
	5294
	10466
	　
	　
	43827
	87074

	ASPC-1
	D16S539
	11
	　
	　
	　
	168.1
	　
	　
	　
	18456
	　
	　
	　
	107368
	　

	ASPC-1
	D5S818
	12
	　
	　
	　
	380.69
	　
	　
	　
	6900
	　
	　
	　
	56910
	　

	ASPC-1
	D7S820
	12
	13
	　
	　
	292.37
	296.23
	　
	　
	3517
	5747
	　
	　
	23802
	39694

	ASPC-1
	TH01
	9.3
	　
	　
	　
	252.75
	　
	　
	　
	10093
	　
	　
	　
	65555
	　

	ASPC-1
	TPOX
	8
	10
	　
	　
	103.92
	111.73
	　
	　
	9947
	5826
	　
	　
	60028
	34242

	ASPC-1
	vWA
	17
	　
	　
	　
	229.1
	　
	　
	　
	18729
	　
	　
	　
	113804
	　

	MIA_PaCa-2
	Amelo
	X
	　
	　
	　
	120.45
	　
	　
	　
	23019
	　
	　
	　
	133137
	　

	MIA_PaCa-2
	CSF1PO
	10
	　
	　
	　
	306.8
	　
	　
	　
	12607
	　
	　
	　
	88535
	　

	MIA_PaCa-2
	D13S317
	12
	13
	　
	　
	416.66
	420.71
	　
	　
	7326
	6856
	　
	　
	61607
	56745

	MIA_PaCa-2
	D16S539
	10
	13
	　
	　
	164.19
	176.18
	　
	　
	5825
	9938
	　
	　
	33889
	59351

	MIA_PaCa-2
	D5S818
	12
	13
	　
	　
	380.55
	384.33
	　
	　
	2333
	5469
	　
	　
	19515
	44738

	MIA_PaCa-2
	D7S820
	12
	　
	　
	　
	292.37
	　
	　
	　
	9478
	　
	　
	　
	62610
	　

	MIA_PaCa-2
	TH01
	9
	10
	　
	　
	250
	253.79
	　
	　
	4985
	4938
	　
	　
	31943
	30837

	MIA_PaCa-2
	TPOX
	9
	　
	　
	　
	107.87
	　
	　
	　
	13566
	　
	　
	　
	79164
	　

	MIA_PaCa-2
	vWA
	15
	　
	　
	　
	220.61
	　
	　
	　
	20626
	　
	　
	　
	122392
	　

	PANC-1
	Amelo
	X
	　
	　
	　
	120.38
	　
	　
	　
	28011
	　
	　
	　
	161514
	　

	PANC-1
	CSF1PO
	10
	12
	　
	　
	306.68
	315.13
	　
	　
	9494
	4594
	　
	　
	68237
	32477

	PANC-1
	D13S317
	11
	　
	　
	　
	412.37
	　
	　
	　
	13891
	　
	　
	　
	115928
	　

	PANC-1
	D16S539
	11
	　
	　
	　
	168.09
	　
	　
	　
	18808
	　
	　
	　
	109144
	　

	PANC-1
	D5S818
	11
	13
	　
	　
	376.63
	384.42
	　
	　
	3230
	5276
	　
	　
	27343
	45103

	PANC-1
	D7S820
	8
	10
	　
	　
	276.74
	284.62
	　
	　
	6183
	6469
	　
	　
	41312
	43624

	PANC-1
	TH01
	7
	8
	　
	　
	241.66
	245.84
	　
	　
	8132
	5440
	　
	　
	51883
	34626

	PANC-1
	TPOX
	8
	11
	　
	　
	103.83
	115.73
	　
	　
	10839
	6001
	　
	　
	64129
	35202

	PANC-1
	vWA
	15
	　
	　
	　
	220.49
	　
	　
	　
	21786
	　
	　
	　
	133369
	　



ASPC1, MIA-PACA2, PANC-1 Genotype
	　
	1
	2
	3
	4
	5
	6
	7
	8
	9

	Sample Name
	D5S818
	D13S317
	D7S820
	D16S539
	vWA
	TH01
	Amelo
	TPOX
	CSF1PO

	ASPC-1
	12,12
	9,12
	12,13
	11,11
	17,17
	9.3,9.3
	X,X
	8,10
	10,13

	MIA_PaCa-2
	12,13
	12,13
	12,12
	10,13
	15,15
	9,10
	X,X
	9,9
	10,10

	PANC-1
	11,13
	11,11
	8,10
	11,11
	15,15
	7,8
	X,X
	8,11
	10,12



ASPC1, MIA-PACA2, PANC-1 Database comparison results
	EV
	Cell No.
	Cell name
	Locus names
	Figures

	
	
	
	D5S818
	D13S317
	D7S820
	D16S539
	VWA
	TH01
	AM
	TPOX
	CSF1PO
	

	
	Query (ASPC-1)
	12,12
	9,12
	12,13
	11,11
	17,17
	9.3,9.3
	X,X
	8,10
	10,13
	

	0.94(34/36)
	CRL-1682
	AsPC-1
	12,12
	9,12
	12,13
	11,11
	17,17
	7,9.3
	X,X
	8,10
	10,13
	-

	0.94(34/36)
	CRL-2380
	MPanc-96
	12,12
	9,12
	12,13
	11,11
	17,17
	7,9.3
	X,X
	8,10
	10,13
	-

	0.67(24/36)
	CCL-210
	CCD-19Lu
	12,12
	11,12
	9,11
	11,11
	17,18
	9.3,9.3
	X,X
	8,8
	10,12
	-

	EV
	Cell No.
	Cell name
	Locus names
	Figures

	
	
	
	D5S818
	D13S317
	D7S820
	D16S539
	VWA
	TH01
	AM
	TPOX
	CSF1PO
	

	
	Query (MIA_PaCa-2)
	12,13
	12,13
	12,12
	10,13
	15,15
	9,10
	X,X
	9,9
	10,10
	

	0.94(34/36)
	733
	MIA-PACA-2
	12,13
	12,13
	12,13
	10,13
	15,15
	9,10
	X,X
	9,9
	10,10
	-

	0.94(34/36)
	CRL-1420
	MIA PaCa-2
	12,13
	12,13
	12,13
	10,13
	15,15
	9,10
	X,X
	9,9
	10,10
	-

	0.94(34/36)
	JCRB0070
	MIA PaCa-2
	12,13
	12,13
	12,13
	10,13
	15,15
	9,10
	X,X
	9,9
	10,10
	-

	EV
	Cell No.
	Cell name
	Locus names
	Figures

	
	
	
	D5S818
	D13S317
	D7S820
	D16S539
	VWA
	TH01
	AM
	TPOX
	CSF1PO
	

	
	Query (PANC-1)
	11,13
	11,11
	8,10
	11,11
	15,15
	7,8
	X,X
	8,11
	10,12
	

	1.00(36/36)
	783
	PANC-1
	11,13
	11,11
	8,10
	11,11
	15,15
	7,8
	X,X
	8,11
	10,12
	-

	1.00(36/36)
	CRL-1469
	PANC-1
	11,13
	11,11
	8,10
	11,11
	15,15
	7,8
	X,X
	8,11
	10,12
	-

	1.00(36/36)
	JCRB0177.0
	KP-1N
	11,13
	11,11
	8,10
	11,11
	15,15
	7,8
	X,X
	8,11
	10,12
	-

	1.00(36/36)
	RCB2095
	PANC-1
	11,13
	11,11
	8,10
	11,11
	15,15
	7,8
	X,X
	8,11
	10,12
	-



Table S1-3 STR testing results of KRAS/p53m/+
	Loci
	STR information of the submitted cells
	STR information of the cells in the cell bank
	
	
	
	

	[bookmark: _Hlk159146256]Name of the submitted cells：KRAS/p53m/+
	STR information of the cells in the cell bank
	
	
	
	
	

	Allele1 
	Allele2 
	Allele3 
	Allele4 
	Allele1 
	Allele2 
	Allele3

	4-2 
	239.17
【 20.3】
	
	
	
	
	

	5-5 
	344.08
【 16】
	348.18
【 17】
	
	
	
	

	6-4 
	296.36
【 17】
	300.37
【 18】
	
	
	
	

	6-7 
	334.55
【 12】
	346.74
【 15】
	
	
	
	

	9-2 
	222.23
【 15】
	
	
	
	
	

	12-1 
	230.32
【 17】
	
	
	
	
	

	15-3 
	201.16
【 22.3】
	
	
	
	
	

	18-3 
	156.58
【 17】
	
	
	
	
	

	X-1 
	408.87
【 27】
	
	
	
	
	

	D4S2408
	
	
	
	
	
	



