TableS3 Primer sequences for qRT-PCR
	Variables
	Primer sequences                   size

	KAT5

KAT3

GAPDH

H2A.Z

LincZNF337-AS1 

Exon1+2 

Exon2+3     

Exon3+4      

Exon4+5 

Exon full length

CDK14

CDKN1A

IGF1

JUP

SPINT1

TCF3
	5’- GGGGAGATAATCGAGGGCTG -3’         152bp
5’- TCCAGACGTTTGTTGAAGTCAAT -3’
5’- AGCCAAGCGGCCTAAACTC -3’          144bp
5’- TCACCACCATTGGTTAGTCCC -3’
5’-GGAGCGAGATCCCTCCAAAAT-3’         197bp      
5’-GGCTGTTGTCATACTTCTCATGG-3’
5’- GGCGGTAAGGCTGGAAAGG -3’          101bp
5’- TGTCGATGAATACGGCCCAC -3’
5’-CTACAGGCACTTTCCCTACATTTTC-3’     291bp
5’- CTACAGGCACTTTCCCTACATTTTC -3’
5’- CGCGATCTGTCTCATTCCCT -3’           109bp
5’- TGAGCTATGATGTTGCCACTG -3’
5’- GCTCAAGTGATCCTCCTGCT -3’           200bp
5’- CTGGCAGGAGTAAAGCATGT -3’
5’- CAAAGGCCTGCATCATCACA -3’          167bp
5’- CAGACAGAATCCAGAGGGCT -3
5’- CCTCTGGATTCTGTCTGCCT -3’           189bp
5’- AGCTTCCAGAGTGACACAGG -3
5’- ATTCCCGCGATCTGTCTCAT -3’           224bp
5’- CAGATGTGATGATGCAGGCC -3
5’- TGGGAAGTTGGTAGCTCTGAA -3          207bp
5’- CCAGGGTGCTTGTCCATGTA -3 
5’- TGTCCGTCAGAACCCATGC -3            139bp
5’- AAAGTCGAAGTTCCATCGCTC -3 
5’- GCTCTTCAGTTCGTGTGTGGA -3          133bp
5’- GCCTCCTTAGATCACAGCTCC -3 
5’- TCGCCATCTTCAAGTCGGG -3            169bp
5’- AGGGGCACCATCTTTTGCAG -3 
5’- AACTTGGCGCTAGTGGAGC -3            141bp
5’- TTCCCTCGTGAGGTAGTTGAT -3 
5’- ACGAGCGTATGGGCTACCA -3            233bp
5’- GTTATTGCTTGAGTGATCCGGG -3 
                  



