Table S3: Class I / Class III MHC Hemi-Haplotypes (A region).
	A hemi-haplotype ID
	Haplotype
ID
	Intra MHC Microsatellite Alleles

	
	
	Class I
	Class III
	Class II

	
	
	1
	2
	3
	4
	5
	6
	7
	8
	9
	10
	11
	12

	
	
	A hemi-haplotype
	B hemi-haplotype

	A1
	8
	156
	205
	345
	259
	314
	257
	206
	192
	256
	278
	169
	247

	
	47
	156
	205
	345
	259
	314
	257
	209
	190
	250
	266
	170
	245

	A2
	3
	156
	207
	345
	232
	301
	263
	205
	196
	264
	280
	172
	247

	
	28
	156
	207
	345
	232
	301
	263
	null
	196
	264
	280
	172
	247

	
	32
	156
	207
	345
	232
	301
	263
	205
	194
	262
	268
	179
	251

	A3
	19
	156
	207
	345
	251
	301
	265
	206
	192
	256
	260
	172
	243

	
	34
	156
	207
	345
	251
	301
	265
	206
	192
	256
	274
	169
	247

	A4
	39
	156
	207
	345
	230
	307
	257
	205
	194
	262
	264
	170
	238

	
	74
	156
	207
	345
	230
	307
	257
	212
	192
	244
	268
	167
	247

	A5
	46
	156
	207
	345
	253
	310
	261
	209
	190
	256
	278
	175
	241

	
	50
	156
	207
	345
	253
	310
	261
	215
	194
	262
	270
	167
	249

	
	59
	156
	207
	345
	253
	310
	261
	212
	192
	244
	268
	167
	247

	A6
	24
	156
	207
	345
	261
	314
	261
	205
	192
	248
	270
	184
	245

	
	33
	156
	207
	345
	261
	314
	261
	205
	194
	262
	268
	179
	251

	
	58
	156
	207
	345
	261
	314
	261
	206
	192
	268
	260
	172
	243

	A7
	5
	156
	209
	345
	230
	303
	259
	205
	192
	248
	270
	184
	245

	
	66
	156
	209
	345
	230
	303
	259
	206
	192
	260
	260
	177
	241

	A8
	4
	156
	217
	342
	249
	299
	257
	215
	190
	262
	270
	172
	236

	
	12
	156
	217
	342
	249
	299
	257
	211
	196
	260
	260
	177
	241

	A9
	43
	156
	223
	340
	253
	297
	267
	217
	199
	260
	272
	169
	255

	
	53
	156
	223
	340
	253
	297
	267
	212
	192
	244
	268
	167
	247

	
	72
	156
	223
	340
	253
	297
	267
	205
	192
	248
	270
	184
	245

	A10
	23
	156
	223
	345
	251
	301
	265
	206
	192
	264
	270
	172
	249

	
	38
	156
	223
	345
	251
	301
	265
	211
	192
	256
	270
	184
	245

	A11
	69
	158
	205
	345
	230
	303
	259
	212
	192
	244
	272
	169
	255

	
	9
	158
	211
	345
	230
	303
	259
	212
	192
	244
	272
	169
	255

	
	10
	158
	211
	345
	230
	303
	259
	205
	194
	262
	268
	179
	251

	
	17
	158
	211
	345
	230
	303
	259
	212
	192
	244
	270
	172
	249

	A12
	1
	163
	197
	345
	232
	301
	265
	219
	190
	254
	270
	172
	249

	
	79
	163
	197
	345
	232
	301
	265
	205
	192
	248
	270
	184
	245

	A13
	26
	165
	215
	342
	253
	297
	267
	null
	196
	254
	260
	172
	243

	
	71
	165
	215
	342
	253
	297
	267
	210
	190
	248
	270
	184
	245

	A14
	2
	165
	225
	345
	230
	303
	259
	205
	192
	248
	270
	184
	245

	
	61
	165
	225
	345
	230
	303
	259
	206
	192
	256
	260
	172
	243

	A15
	63
	156
	205
	345
	230
	303
	259
	212
	192
	244
	272
	169
	255

	A16
	7
	156
	205
	345
	253
	310
	261
	211
	192
	256
	268
	167
	247

	A17
	42
	156
	207
	345
	232
	297
	257
	211
	192
	null
	270
	184
	245

	A18
	40
	156
	207
	345
	261
	297
	267
	215
	187
	258
	264
	174
	234

	A19
	51
	156
	207
	345
	253
	301
	261
	215
	194
	262
	270
	167
	249

	A20
	49
	156
	207
	343
	245
	305
	261
	209
	192
	268
	278
	175
	241

	A21
	62
	156
	207
	343
	230
	310
	263
	215
	194
	262
	270
	167
	249

	A22
	73
	156
	207
	345
	230
	312
	259
	209
	192
	260
	260
	177
	241

	A23
	36
	156
	207
	343
	255
	312
	261
	215
	187
	258
	264
	174
	234

	A24
	76
	156
	207
	345
	261
	314
	253
	217
	199
	254
	260
	172
	243

	A25
	30
	156
	207
	345
	261
	314
	257
	206
	192
	264
	270
	172
	249

	A26
	15
	156
	209
	345
	257
	301
	259
	205
	192
	248
	270
	172
	249

	A27
	13
	156
	209
	345
	249
	301
	261
	210
	190
	248
	270
	184
	245

	A28
	77
	156
	209
	345
	251
	301
	265
	206
	192
	256
	260
	172
	243

	A29
	70
	156
	211
	340
	255
	316
	261
	211
	192
	260
	268
	167
	247

	A30
	52
	156
	211
	345
	232
	318
	257
	217
	199
	254
	260
	172
	243

	A31
	37
	156
	215
	342
	253
	297
	267
	211
	192
	260
	null
	177
	241

	A32
	29
	156
	215
	342
	251
	301
	265
	206
	192
	256
	260
	172
	243

	A33
	56
	156
	215
	342
	249
	312
	259
	206
	192
	260
	272
	169
	255

	A34
	45
	156
	217
	342
	249
	300
	257
	215
	190
	262
	270
	172
	236

	A35
	35
	156
	217
	342
	249
	312
	259
	206
	192
	260
	272
	169
	255

	A36
	31
	156
	221
	345
	261
	299
	257
	211
	192
	256
	260
	169
	243

	A37
	67
	156
	221
	345
	249
	301
	261
	206
	192
	254
	270
	172
	236

	A38
	48
	156
	221
	347
	247
	301
	265
	211
	192
	264
	264
	170
	238

	A39
	44
	156
	223
	345
	249
	299
	257
	215
	190
	262
	270
	172
	236

	A40
	16
	158
	209
	345
	249
	312
	261
	211
	192
	260
	260
	177
	241

	A41
	60
	158
	211
	345
	230
	310
	259
	205
	207
	262
	268
	179
	251

	A42
	14
	158
	221
	345
	249
	312
	261
	209
	192
	260
	270
	172
	249

	A43
	57
	161
	209
	345
	249
	312
	261
	211
	192
	256
	260
	172
	243

	A44
	68
	161
	211
	340
	259
	303
	259
	205
	192
	248
	270
	184
	245

	A45
	25
	165
	211
	345
	251
	301
	265
	215
	187
	258
	264
	174
	234

	A46
	27
	165
	211
	345
	245
	305
	261
	219
	190
	254
	270
	172
	249

	A47
	65
	165
	211
	345
	230
	312
	259
	206
	192
	260
	272
	169
	255

	A48
	18
	165
	211
	345
	232
	314
	261
	211
	194
	264
	270
	184
	245

	A49
	75
	165
	211
	345
	245
	null
	261
	null
	190
	254
	270
	172
	249

	A50
	6
	165
	215
	342
	230
	301
	259
	205
	196
	254
	270
	172
	249

	A51
	55
	165
	215
	342
	230
	310
	259
	219
	190
	254
	264
	170
	238

	A52*
	22
	156
	207
	345
	249
	301
	263
	211
	196
	264
	280
	172
	247

	A53*
	20
	156
	205
	345
	261
	314
	257
	205
	196
	268
	264
	170
	238

	A54*
	41
	156
	207
	345
	261
	301
	265
	206
	192
	264
	270
	172
	249

	A55*
	11
	156
	207
	345
	261
	307
	257
	211
	192
	260
	260
	177
	241

	A56*
	21
	156
	211
	343
	230
	303
	259
	206
	192
	256
	260
	172
	243

	A57*
	78
	156
	223
	340
	232
	297
	267
	null
	192
	260
	null
	169
	255

	A58*
	54
	156
	223
	345
	261
	297
	267
	212
	192
	244
	266
	169
	249

	A59*
	64
	156
	223
	340
	253
	303
	259
	211
	190
	264
	270
	172
	249



Displays the haplotypes sorted based on their identity in the Class I / Class III region, referred to as an A hemi-haplotype. The haplotypes were sorted based on the 12 marker panel. Each shaded region represents a unique A hemi-haplotype.
*A hemi-haplotypes determined by the 12-marker panel that were not differentiable with the 10-marker panel.
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