
Description of Additional Supplementary Files 
 
File Name: Supplementary Data 1 
Description:  Excel  file  containing  top  200  depleted  gene  list  using MAGeCK method  (Tab1),  the 

MAGeCK  ranking  score of  the  top 200 depleted genes  (Tab 2),  raw  counts  (Tab 3),  the alteration 
frequencies  of  the  top  200  depleted  genes  in  cBioportal  TNBC  clinical  samples  (Tab  4),  and  the 
selection notes for  looking for alteration frequencies of top 200 depleted genes  in cBioportal TNBC 
clinical samples (Tab 5). 
 
File Name: Supplementary Data 2 
Description: Excel file containing the list of the cytosol DEDD interacted protein IDs in MDA‐MB‐468 
cells  through  immunoprecipitation  assay  and  the  raw  spectral  counts.  The  search  is  against  the 
UniProt human Database. The FDR cutoff is 1%. 


