
Description of Additional Supplementary Files 
 
File Name: Supplementary Data 1 
Description: MTA1 interactome defined using two specific antibodies. 
 
File Name: Supplementary Data 2 
Description: DEGs screened in MTA1 knockout HCT116 cells by FDR<0.01. 
 
File Name: Supplementary Data 3 
Description: Summary and the detail information of the RASEs by MTA1 knockout. 
 
File Name: Supplementary Data 4 
Description:  GO  analysis  on  top MTA1‐correlated  genes  in  a  single‐cell  RNA‐seq  dataset 
(GSE51254). 
 
File Name: Supplementary Data 5 
Description: Functional clustering analysis on MTA1 deletion induced‐DEGs in synchronized 
mitotic cells. 
 
File Name: Supplementary Data 6 
Description: Functional clustering analysis on MTA1 deletion induced‐RASGs in synchronized 
mitotic cells. 


