Fast alignment of DNA sequences DNAMAN5 and DNAMAN1
DNAMAN5=DDX1(rat), DNAMAN1=ddx1(human)
Ktuple=2  Gap_penalty=7

Upper line: DNAMAN5, from 1 to 2223
Lower line: DNAMAN1, from 1 to 2223

DNAMAN5:DNAMAN1 identity= 96.71%(2150/2223) gap=0.00%(0/2223)
1    ATGGCGGCCTTCTCCGAAATGGGTGTTATGCCCGAGATTGCACAAGCCGTGGAGGAGATG
     ||||||||||||||||| |||||||| ||||| |||||||||||||| ||||| ||||||
1    ATGGCGGCCTTCTCCGAGATGGGTGTAATGCCTGAGATTGCACAAGCTGTGGAAGAGATG

61   GATTGGCTTCTACCCACTGATATCCAGGCAGAATCTATCCCATTGATCCTAGGAGGAGGT
     |||||||| || || |||||||||||||| |||||||||||||||||| |||||||||||
61   GATTGGCTCCTCCCAACTGATATCCAGGCTGAATCTATCCCATTGATCTTAGGAGGAGGT

121  GATGTACTTATGGCTGCAGAAACGGGAAGTGGAAAAACTGGTGCATTTAGTATTCCAGTT
     ||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||| |||||||||||||||
121  GATGTACTTATGGCTGCAGAAACAGGAAGTGGCAAAACTGGTGCTTTTAGTATTCCAGTT

181  ATCCAGATAGTGTATGAGACTCTGAAAGACCAACAGGAAGGAAAGAAAGGGAAAGCAACT
     ||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||| || ||||| ||| |||| 
181  ATCCAGATAGTTTATGAAACTCTGAAAGACCAACAGGAAGGCAAAAAAGGAAAAACAACA

241  ATTAAAACTGGTGCTTCTGTGCTCAACAAGTGGCAGATGAACCCATATGATAGAGGGTCT
     ||||||||||||||||| ||||| ||||| |||||||||||||||||||| ||||| |||
241  ATTAAAACTGGTGCTTCAGTGCTGAACAAATGGCAGATGAACCCATATGACAGAGGATCT

301  GCTTTTGCAATTGGGTCAGATGGTCTGTGTTGTCAGAGCAGAGAGGTGAAGGAGTGGCAT
     |||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| || ||||| ||||||
301  GCTTTTGCAATTGGGTCAGATGGTCTTTGTTGTCAAAGCAGAGAAGTAAAGGAATGGCAT

361  GGGTGCAGAGCGACTAGAGGACTGCTGAGAGGGAAGCACTACTACGAAGTATCCTGTCAT
     ||||| ||||| |||| |||| |  ||| |||||| |||||||| |||||||||||||||
361  GGGTGTAGAGCTACTAAAGGATTAATGAAAGGGAAACACTACTATGAAGTATCCTGTCAT

421  GACCAAGGGCTGTGCAGAGTTGGGTGGTCCACCATGCAGGCTTCCTTAGACCTGGGTACT
     ||||||||| | ||||| || |||||||| ||||||||||| || || ||||| ||||||
421  GACCAAGGGTTATGCAGGGTCGGGTGGTCTACCATGCAGGCCTCTTTGGACCTAGGTACT

481  GACAAGTTTGGATTTGGCTTCGGTGGAACAGGAAAGAAATCTCATAATAAACAATTTGAT
     |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||
481  GACAAGTTTGGATTTGGCTTTGGTGGAACAGGAAAGAAATCCCATAACAAACAATTTGAT

541  AATTATGGAGAGGAATTCACTATGCATGACACCATTGGATGTTACTTAGACATCGATAAA
     ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||| | || || ||||| 
541  AATTATGGAGAGGAATTCACTATGCATGATACCATTGGATGTTACCTGGATATAGATAAG

601  GGGCACGTGAAGTTCTCTAAGAATGGAAAAGACCTTGGTCTGGCATTTGAAATACCTGCA
     || || || |||||||| || ||||||||||| |||||||||||||||||||||||  ||
601  GGACATGTCAAGTTCTCCAAAAATGGAAAAGATCTTGGTCTGGCATTTGAAATACCACCA

661  CACATAAAAAACCAAGCCCTCTTCCCTGCCTGTGTTTTGAAGAATGCTGAATTGAAATTT
     || || ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||| ||||||||
661  CATATGAAAAACCAAGCCCTCTTTCCTGCCTGTGTTTTGAAGAATGCTGAACTGAAATTT

721  AACTTTGGTGAAGAAGAATTTAAGTTTCCACCAAAAGATGGTTTTGTTGCTCTTTCCAAG
     ||||| |||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
721  AACTTCGGTGAAGAGGAATTTAAGTTTCCACCAAAAGATGGCTTTGTTGCTCTTTCCAAG

781  GCCCCTGATAGTTACGTCGTCAAATCGCAGCACACAGGTAATGCACAGGTGTCACAAACA
     || || ||| ||||| | |||||||| |||||| ||||||||||||||||| ||||||||
781  GCACCGGATGGTTACATTGTCAAATCACAGCACTCAGGTAATGCACAGGTGACACAAACA

841  AAATTTCTCCCTAATGCTCCAAAAGCTCTTATTGTGGAACCCTCCAGAGAGTTAGCTGAG
     || |||||||| |||||||| |||||||| ||||| ||||| ||| | ||||||||||| 
841  AAGTTTCTCCCCAATGCTCCGAAAGCTCTCATTGTTGAACCTTCCCGGGAGTTAGCTGAA

901  CAAACCTTGAACAATGTGAAACAGTTTAAGAAGTACATCGATAATCCTAAATTGCGGGAG
     ||||| ||||||||  | || ||||||||||| ||||| ||||||||||||||  |||||
901  CAAACTTTGAACAACATCAAGCAGTTTAAGAAATACATTGATAATCCTAAATTAAGGGAG

961  CTTCTCATAATTGGTGGCGTTGCAGCTCGGGATCAGCTCTCCGTTCTGGATAATGGGGTT
     ||||| |||||||| || |||||||| |||||||||||||| ||| |||| ||||| || 
961  CTTCTGATAATTGGAGGTGTTGCAGCCCGGGATCAGCTCTCTGTTTTGGAAAATGGAGTA

1021 GATATTGTCGTCGGTACTCCAGGAAGATTAGATGATTTGGTGTCAACTGGAAAGCTCAAC
     ||||| || || |||||||| |||||| ||||||| |||||||||||||||||||| |||
1021 GATATAGTTGTAGGTACTCCGGGAAGACTAGATGACTTGGTGTCAACTGGAAAGCTGAAC

1081 TTGTCTCAAGTTAGATTCCTGGTCCTGGATGAAGCAGATGGGCTTCTCTCTCAAGGTTAT
     || |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||
1081 TTATCTCAAGTTAGATTCCTGGTCCTGGATGAAGCTGATGGGCTTCTTTCTCAAGGTTAT

1141 TCTGACTTTATTAACAGGATGCACAACCAGATTCCTCAGATTACTTCTGATGGGAAAAGA
     ||||| ||||| || ||||||||||| |||||||||||| |||| |||||||| ||||||
1141 TCTGATTTTATAAATAGGATGCACAATCAGATTCCTCAGGTTACCTCTGATGGAAAAAGA

1201 CTTCAGGTGATTGTTTGCTCTGCTACTCTGCATTCTTTTGATGTAAAGAAACTATCTGAG
     ||||||||||||||||||||||| ||| |||||||||| |||||||||||||| || |||
1201 CTTCAGGTGATTGTTTGCTCTGCCACTTTGCATTCTTTCGATGTAAAGAAACTGTCCGAG

1261 AAGATAATGCATTTTCCCACGTGGGTGGATTTGAAAGGAGAAGATTCTGTTCCTGATACT
     ||||||||||||||||| || ||||| || || ||||||||||| |||||||| ||||||
1261 AAGATAATGCATTTTCCTACATGGGTTGACTTAAAAGGAGAAGACTCTGTTCCAGATACT

1321 GTGCATCATGTCGTTGTTCCTGTGAACCCAAAAACTGACAGGCTCTGGGAAAGGCTGGGG
     || || ||||| ||||| || || || || ||||||||||| |||||||||||||| || 
1321 GTACACCATGTTGTTGTCCCAGTAAATCCCAAAACTGACAGACTCTGGGAAAGGCTTGGA

1381 AAGAACCACATTCGAACCGATGATGTCCATGCAAAGGATAACACAAGACCTGGTGCCAAC
     |||| ||||||| |||| |||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| || 
1381 AAGAGCCACATTAGAACTGATGATGTACATGCAAAAGATAACACAAGACCTGGTGCTAAT

1441 AGTCCAGAGATGTGGTCTGAAGCTATTAAAATACTGAAGGGGGAGTATGCTGTCCGAGCA
     |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||| |||
1441 AGTCCAGAGATGTGGTCTGAAGCTATTAAAATCCTGAAAGGGGAGTATGCTGTCCGGGCA

1501 ATCAAGGAGCACAAGATGGATCAAGCAATTATCTTCTGTAGAACGAAAATTGACTGTGAC
     |||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| 
1501 ATCAAGGAACATAAGATGGATCAAGCAATTATCTTCTGTAGAACCAAAATTGACTGTGAT

1561 AACTTGGAGCAGTACTTTATGCAGCAAGGAGGAGGACCTGATAAAAAAGGACACCAATTC
     |||||||||||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||| |||
1561 AACTTGGAGCAGTACTTTATACAACAAGGAGGAGGACCTGATAAAAAAGGACACCAGTTC

1621 TCATGTGTATGTCTTCATGGTGACAGAAAGCCTCACGAGAGAAAGCAGAACTTGGAACGA
     |||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||||| ||
1621 TCATGTGTTTGTCTTCATGGTGACAGAAAGCCTCATGAGAGAAAGCAAAACTTGGAAAGA

1681 TTTAAGAAAGGAGACGTAAGATTCCTGATTTGCACAGACGTAGCTGCCAGAGGAATTGAC
     |||||||||||||| ||||||||| ||||||||||||| |||||||| ||||||||||| 
1681 TTTAAGAAAGGAGATGTAAGATTCTTGATTTGCACAGATGTAGCTGCTAGAGGAATTGAT

1741 ATCCACGGTGTTCCTTATGTTATTAATGTCACCCTGCCTGATGAAAAGCAGAATTATGTG
     ||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||| ||||||||||| || || || 
1741 ATCCACGGTGTTCCTTATGTTATAAATGTCACTCTGCCCGATGAAAAGCAAAACTACGTA

1801 CACCGGATTGGCAGAGTGGGGCGAGCTGAAAGGATGGGCCTGGCTATTTCCCTGGTGGCA
     || || ||||||||||| ||  |||||||||||||||| ||||| |||||||||||||||
1801 CATCGAATTGGCAGAGTAGGAAGAGCTGAAAGGATGGGTCTGGCAATTTCCCTGGTGGCA

1861 ACAGAGAAAGAAAAGGTTTGGTATCACGTATGCAGCAACCGTGGGAAGGGATGCTATAAC
     ||||| ||||||||||||||||| || ||||| |||| |||||| || || || ||||||
1861 ACAGAAAAAGAAAAGGTTTGGTACCATGTATGTAGCAGCCGTGGAAAAGGGTGTTATAAC

1921 ACTAGACTCAAGGAAGATGGCGGCTGTACTATCTGGTACAATGAAATGCAGCTACTTTCT
     || ||||||||||||||||| |||||||| || |||||||| || |||||| |||| |||
1921 ACAAGACTCAAGGAAGATGGAGGCTGTACCATATGGTACAACGAGATGCAGTTACTATCT

1981 GAGATAGAAGAACACCTGAACTGTACCATTTCCCAGGTTGAGCCAGATATAAAGGTTCCA
     |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||| |||
1981 GAGATAGAAGAACACCTGAACTGTACCATTTCTCAGGTTGAGCCGGATATAAAGGTACCA

2041 GTGGATGAGTTTGATGGGAAAGTTACATATGGTCAGAAAAGAGCTGCTGGCGGTGGGAAC
     |||||||| ||||||||||||||||| || ||||||||||| |||||||| ||||| | |
2041 GTGGATGAATTTGATGGGAAAGTTACCTACGGTCAGAAAAGGGCTGCTGGTGGTGGAAGC

2101 TATAAAGGCCATGTGGACATCCTGGCACCTACCGTTCAAGAGTTGGCTGCCCTTGAAAAG
     ||||||||||||||||| ||  |||||||||| |||||||||||||||||||||||||||
2101 TATAAAGGCCATGTGGATATTTTGGCACCTACTGTTCAAGAGTTGGCTGCCCTTGAAAAG

2161 GAAGCACAGACATCTTTCCTACACCTTGGCTACCTTCCCAACCAGCTGTTCAGAACCTTC
     || || |||||||||||||| || |||||||||||||| |||||||||||||||||||||
2161 GAGGCGCAGACATCTTTCCTGCATCTTGGCTACCTTCCTAACCAGCTGTTCAGAACCTTC

2221 TGA
     |||
2221 TGA




Fast alignment of DNA sequences DNAMAN2 and DNAMAN1
DNAMAN2=EZH2(rat)   DNAMAN1=EZH2（huamn）
Ktuple=2  Gap_penalty=7

Upper line: DNAMAN2, from 1 to 2241
Lower line: DNAMAN1, from 1 to 2256

DNAMAN2:DNAMAN1 identity= 95.09%(2131/2241) gap=0.66%(15/2256)
1    ATGGGCCAGACTGGGAAGAAATCTGAGAAGGGACCGGTTTGTTGGCGGAAGCGTGTAAAG
     ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| 
1    ATGGGCCAGACTGGGAAGAAATCTGAGAAGGGACCAGTTTGTTGGCGGAAGCGTGTAAAA

61   TCAGAGTACATGAGACTGAGACAGCTCAAGAGGTTCAGAAGAGCTGACGAAGTAAAGACT
     |||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||| |||||||||| |
61   TCAGAGTACATGCGACTGAGACAGCTCAAGAGGTTCAGACGAGCTGATGAAGTAAAGAGT

121  ATGTTTAGTTCCAATCGTCAGAAAATTTTGGAAAGAACTGAAACCTTAAATCAAGAATGG
     |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||| |||||| |||||||||
121  ATGTTTAGTTCCAATCGTCAGAAAATTTTGGAAAGAACGGAAATCTTAAACCAAGAATGG

181  AAGCAGCGAAGGATACAGCCTGTGCACATCATGACTTCTGTGAGCTCATTACGCGGGACT
     || ||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||| |||||||||
181  AAACAGCGAAGGATACAGCCTGTGCACATCCTGACTTCTGTGAGCTCATTGCGCGGGACT

241  AGGGAGTGTTCAGTGACCAGTGACTTGGATTTTCCAGCACAAGTCATCCCGTTAAAGACC
     ||||||||||| |||||||||||||||||||||||| ||||||||||||| |||||||| 
241  AGGGAGTGTTCGGTGACCAGTGACTTGGATTTTCCAACACAAGTCATCCCATTAAAGACT

301  CTAAATGCTGTCGCATCGGTGCCCATAATGTATTCTTGGTCTCCCTTACAACAGAATTTT
     || ||||| || || || || |||||||||||||||||||||||| |||| |||||||||
301  CTGAATGCAGTTGCTTCAGTACCCATAATGTATTCTTGGTCTCCCCTACAGCAGAATTTT

361  ATGGTGGAAGATGAAACTGTTTTACATAACATTCCTTATATGGGGGATGAAGTTCTGGAT
     |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||| | |||
361  ATGGTGGAAGATGAAACTGTTTTACATAACATTCCTTATATGGGAGATGAAGTTTTAGAT

421  CAGGATGGCACTTTCATTGAAGAATTAATAAAAAATTATGATGGAAAAGTGCATGGAGAC
     |||||||| ||||||||||||||| ||||||||||||||||||| ||||| || || || 
421  CAGGATGGTACTTTCATTGAAGAACTAATAAAAAATTATGATGGGAAAGTACACGGGGAT

481  AGAGAATGTGGATTTATAAATGATGAAATTTTTGTGGAGTTGGTAAATGCTCTTGGTCAA
     ||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||||
481  AGAGAATGTGGGTTTATAAATGATGAAATTTTTGTGGAGTTGGTGAATGCCCTTGGTCAA

541  TATAATGATGATGACGATGATGATGATGGAGACGATCCTGATGAAAGAGAAGAAAAACAG
     ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||
541  TATAATGATGATGACGATGATGATGATGGAGACGATCCTGAAGAAAGAGAAGAAAAGCAG

601  AAAGATCTAGACGATAGTCGAGATGATAAAGAAACTTGCCCACCTCGGAAATTTCCTGCT
     |||||||| || |||   ||||||||||||||||   |||||||||||||||||||| ||
601  AAAGATCTGGAGGATCACCGAGATGATAAAGAAAGCCGCCCACCTCGGAAATTTCCTTCT

661  GATAAAATATTTGAAGCCATTTCCTCAATGTTTCCAGATAAGGGCACAGCAGAAGAACTG
     |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
661  GATAAAATTTTTGAAGCCATTTCCTCAATGTTTCCAGATAAGGGCACAGCAGAAGAACTA

721  AAAGAAAAGTATAAAGAACTCACGGAGCAGCAGCTCCCCGGTGCTCTACCTCCTGAATGT
     || ||||| |||||||||||||| || ||||||||||| || || || ||||||||||||
721  AAGGAAAAATATAAAGAACTCACCGAACAGCAGCTCCCAGGCGCACTTCCTCCTGAATGT

781  ACCCCAAACATCGATGGACCAAATGCCAAATCTGTTCAGAGGGAGCAAAGTTTACATTCA
     ||||| ||||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||| || 
781  ACCCCCAACATAGATGGACCAAATGCTAAATCTGTTCAGAGAGAGCAAAGCTTACACTCC

841  TTTCATACGCTCTTTTGTCGACGATGTTTTAAGTATGACTGCTTCCTACATCCC......
     ||||||||||| || ||| | ||||||||||| |||||||||||||||||||        
841  TTTCATACGCTTTTCTGTAGGCGATGTTTTAAATATGACTGCTTCCTACATCGTAAGTGC

895  .........TTTCATGCAACACCCAACACATATAAGAGGAAGAACACAGAAACAGCTCTG
              |||||||||||||||||||| |||||| |||||||||||||||||||||| 
901  AATTATTCTTTTCATGCAACACCCAACACTTATAAGCGGAAGAACACAGAAACAGCTCTA

946  GACAACAAGCCTTGTGGACCACAGTGTTATCAGCATCTGGAGGGAGCTAAGGAGTTTGCT
     |||||||| |||||||||||||||||||| |||||| |||||||||| ||||||||||||
961  GACAACAAACCTTGTGGACCACAGTGTTACCAGCATTTGGAGGGAGCAAAGGAGTTTGCT

1006 GCTGCCCTTACTGCTGAGCGGATAAAGACACCACCTAAACGTCCAGGGGGCCGCAGAAGA
     ||||| || || ||||||||||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||||||
1021 GCTGCTCTCACCGCTGAGCGGATAAAGACCCCACCAAAACGTCCAGGAGGCCGCAGAAGA

1066 GGAAGACTTCCGAATAACAGTAGCAGACCCAGCACCCCCACCATCAGTGTGCTGGAGTCA
     ||| | ||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||| | ||||||||| |||
1081 GGACGGCTTCCCAATAACAGTAGCAGGCCCAGCACCCCCACCATTAATGTGCTGGAATCA

1126 AAGGATACAGACAGTGACAGAGAAGCAGGGACTGAAACCGGGGGAGAGAACAACGATAAA
     ||||||||||||||||| || ||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||
1141 AAGGATACAGACAGTGATAGGGAAGCAGGGACTGAAACGGGGGGAGAGAACAATGATAAA

1186 GAAGAAGAAGAGAAAAAAGATGAGACTTCCAGTTCCTCTGAAGCAAATTCTCGGTGTCAA
     |||||||||||||| |||||||| ||||| || |||||||||||||||||||||||||||
1201 GAAGAAGAAGAGAAGAAAGATGAAACTTCGAGCTCCTCTGAAGCAAATTCTCGGTGTCAA

1246 ACACCAATAAAGATGAAGCCAAATATTGAACCTCCTGAGAATGTGGAGTGGAGTGGTGCT
     ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
1261 ACACCAATAAAGATGAAGCCAAATATTGAACCTCCTGAGAATGTGGAGTGGAGTGGTGCT

1306 GAAGCCTCCATGTTTAGAGTCCTCATTGGTACTTACTACGATAACTTTTGTGCCATTGCT
     |||||||| |||||||||||||||||||| |||||||| || || || ||||||||||||
1321 GAAGCCTCAATGTTTAGAGTCCTCATTGGCACTTACTATGACAATTTCTGTGCCATTGCT

1366 AGGCTAATTGGGACCAAAACATGTAGACAGGTGTATGAGTTTAGAGTCAAAGAGTCCAGT
     ||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| || || 
1381 AGGTTAATTGGGACCAAAACATGTAGACAGGTGTATGAGTTTAGAGTCAAAGAATCTAGC

1426 ATCATAGCACCTGTTCCCACTGAGGATGTGGACACTCCTCCAAGAAAGAAGAAAAGAAAA
     |||||||| || | |||| ||||||||||||| ||||||||||| || ||||| || |||
1441 ATCATAGCTCCAGCTCCCGCTGAGGATGTGGATACTCCTCCAAGGAAAAAGAAGAGGAAA

1486 CATCGGTTGTGGGCTGCACACTGCAGAAAGATCCAACTGAAAAAGGACGGCTCCTCTAAC
     || ||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||||
1501 CACCGGTTGTGGGCTGCACACTGCAGAAAGATACAGCTGAAAAAGGACGGCTCCTCTAAC

1546 CATGTTTACAACTATCAACCCTGTGACCATCCACGGCAGCCTTGTGACAGTTCGTGCCCT
     |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
1561 CATGTTTACAACTATCAACCCTGTGATCATCCACGGCAGCCTTGTGACAGTTCGTGCCCT

1606 TGTGTGATAGCACAAAATTTTTGTGAAAAGTTTTGTCAATGTAGTTCAGAGTGTCAAAAC
     ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
1621 TGTGTGATAGCACAAAATTTTTGTGAAAAGTTTTGTCAATGTAGTTCAGAGTGTCAAAAC

1666 CGCTTTCCTGGATGCCGGTGCAAAGCACAATGCAACACCAAGCAGTGTCCGTGCTACCTG
     |||||||| |||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||
1681 CGCTTTCCGGGATGCCGCTGCAAAGCACAGTGCAACACCAAGCAGTGCCCGTGCTACCTG

1726 GCTGTCCGAGAGTGTGATCCTGACCTCTGTCTCACTTGTGGAGCTGCTGACCACTGGGAC
     ||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||| |||||||| ||||||
1741 GCTGTCCGAGAGTGTGACCCTGACCTCTGTCTTACTTGTGGAGCCGCTGACCATTGGGAC

1786 AGTAAAAATGTGTCCTGCAAGAACTGTAGCATTCAGCGGGGCTCTAAAAAGCACTTACTG
     |||||||||||||||||||||||||| || |||||||||||||| ||||||||  || ||
1801 AGTAAAAATGTGTCCTGCAAGAACTGCAGTATTCAGCGGGGCTCCAAAAAGCATCTATTG

1846 CTGGCACCGTCTGATGTGGCAGGCTGGGGCATCTTTATCAAAGATCCAGTACAGAAAAAT
     |||||||| ||||| |||||||||||||| || |||||||||||||| || |||||||||
1861 CTGGCACCATCTGACGTGGCAGGCTGGGGGATTTTTATCAAAGATCCTGTGCAGAAAAAT

1906 GAATTCATCTCAGAATACTGTGGAGAGATTATTTCTCAGGATGAAGCAGACAGAAGAGGG
     |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||
1921 GAATTCATCTCAGAATACTGTGGAGAGATTATTTCTCAAGATGAAGCTGACAGAAGAGGG

1966 AAAGTGTATGACAAATACATGTGCAGCTTTCTGTTCAACTTGAACAATGATTTTGTGGTG
     ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
1981 AAAGTGTATGATAAATACATGTGCAGCTTTCTGTTCAACTTGAACAATGATTTTGTGGTG

2026 GATGCAACCCGCAAGGGCAACAAAATTCGTTTTGCTAATCATTCAGTAAATCCAAACTGC
     ||||||||||||||||| ||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||
2041 GATGCAACCCGCAAGGGTAACAAAATTCGTTTTGCAAATCATTCGGTAAATCCAAACTGC

2086 TATGCAAAAGTTATGATGGTTAATGGTGACCACAGGATAGGCATCTTTGCTAAGAGAGCT
     ||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||| || ||||| |||||||| 
2101 TATGCAAAAGTTATGATGGTTAACGGTGATCACAGGATAGGTATTTTTGCCAAGAGAGCC

2146 ATCCAGACTGGTGAAGAGTTGTTCTTTGATTACAGATACAGCCAGGCTGATGCCCTGAAG
     ||||||||||| |||||| |||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||
2161 ATCCAGACTGGCGAAGAGCTGTTTTTTGATTACAGATACAGCCAGGCTGATGCCCTGAAG

2206 TATGTGGGCATCGAACGAGAAATGGAAATCCCTTGA
     ||||| ||||||||| ||||||||||||||||||||
2221 TATGTCGGCATCGAAAGAGAAATGGAAATCCCTTGA



