[bookmark: _GoBack]Table S1 The information of lncRNA-NONMMUT004552.2

	NONCODE TRANSCRIPT ID
	NONMMUT004552.2

	NONCODE Gene ID
	NONMMUG002928.2

	Chromosome
	chr10

	Start Site
	5025380

	End Site
	5029003

	Strand
	-

	Exon Number
	1

	CNCI Score
	-0.0983040

	Length
	3623



Sequence
>NONMMUT004552.2
ATTGTATTATCTAATTCCCCTTCTCCCACAAATGAATTGTGGATGTTCCGTGACCAGAGGTGAAGCCATCCCACAGCAGTCCTTTGAGAAAGCCACAGATCCAGTCCTCTGACTGACAAAAGGGATGTTGCTAATAAGGGAGGAAGAAGTTAGATGGCAGCAAGAGTAGCCATTGGATCACAAATACCAAATCTATCTGCTCCCCTAATTAGTTTAGGCTGCCACCTAGGCGTTCTGAATGGCTAACATGTTGTCTCTTAAGGCATCAGTTGCTTTCATGTGCCTAACAGGTCTTTTACCAATGTGCCTGCCACATTCCCGCTGCAATACTCACGAAGCTCCTATCGGCTCTATTCTGCCCAGAATCGCTAATTAACACTCCTCTGAAAGTTCACCAGTGCTCTCTCGGGTCCCTTGGGAGGGAATCGATTGCAAGGAGGCTTTACCTGGGTGACATGCTCCATCAAACACCTTGGCAAACGAGCTCCTCAACTCCAGGGAACCTTGGATCAGGGGCACTCAGCCCTGTCAATGGGCACAGAGGGGATGTTTGCCTCACTTACAGTCTAGGCAGCTATCCATTCTTTGGCACAGAAGCTGACCTTGTGTTTGATCTTGCACTGCTCCAACAAATCTGGAAGGTTACCGAAGAAGCACGGGATTTAGAGACAGATGCTATCTTCTGAAAACAAGAAGGAGCTAGTTTGGGAAGGTATTGGTTTAAAGGGAGAGGTTGTATTTTGTTGTGGTTTTCAACTAAATGGTAACAACATCCTCACCTGTTATATATTTCAGTTGAAATTTAAGTTGGCAATTCCATGTTCTCATTGATTATTACAATAGTCTAATTGGATGGAGGCCTGTTACTCAGAGTCTCTTTAGGCCCCAAATCTACAAAATCAATACATGATGCTTTCTTCCATTAAGAGATATGAGATCCAGAGATTCCTAGAATCAATTACCAAGAGCTTCCAAAGAACTTGCTAAGATTATAAGAAACCAAAAATACAAAATAAAACGGTGCCTGCATTTATACTGCCCCATAATACTACTGGGTTTCATTTGAGGTTAAGCACATAGAAGTGTGCCTTCAGAACAGTGCTGTTTGTGGTCCCAGCATCTGACATAAGATTCTGTAACCCCGTCACCAAAAGTCTTCCATACAGATATGCACGGATGAGCAACAGTTTAAGAAACTGGGAAGGTGATGTGCTAGTTTTCAGCAAGATAGTAGACTGTGATTCTCTTCACCCTGTGTGGGATGAAGGATTACTTCACTCTACAGCTGAGAACACAGAGAGGCAGAACTTTTCTGGATGCTTTTAGTTTTGGCCTCTTCTGCACAAAGAATTAAGAAGGAATAGGAGCCAAAAAGGACTAGCTGAAGTCCTGGTAGGAGGCCCAAGAAAGAGGGGTCCTTTTAAATTGAAAATTTCAAATTTCAAAGGTAGTCAAATACATTTAAGCAAGCCAGTAGGGGGTTTCTTTTGCTTGTTCACTAAGGGACTCCTAAAGGTGCTGTTCAATTGATTGTGAAATTTGTTTTCCAATTTCTTCAATTGGACTCTTCCTGGAAGCCCATTGTTCAAAGCATCCAAAGAGCCTTAGCATAAAGCAGTTGCCCTTGGAGAGGCAGCTGCATTCATGCCTGAAGACAACTGTAGGGTGGGGCACCAACAGGCTTCTCTTTTGCTCTTCTGAAGTGGGATGTCCCAGTGTTTGGGAAATAATATCTTTGAAACCACTGTTAGTAAGTCAGAAATGTTTTCCCGAGAGAACAGACTGAATTCAGCAGTTTTCAAGGATATTACTCAGCACACCCCAGTATAGCCATACAGAGAACAACTGTTAGGTgctggcatttatctagtacttaatgtgttttgagcaccatgctaagaattgtgtgtgttacctcagttaacatccctgtgatatggctggctagatccctcaacttacagacaagaaCAAGAGATTAGAAATATGAACACAGGTCTCACAAGACTCTGAACCCTACTATACTGAAAAGACACCTCTCTCCCACTGGGATGTCCATAGTAGGATTAATCAAGCAATGTATGCATAGGACCAGGTGAACTTTCCATTTGGAAGGAGGGAATAACAGAGCCCTCAGTTGCTTCTTGCAACTTGCCTTCTCAGCACACAGCTAGGAGCTACTGAATGTCAAACACTATAGATGGACAGCTAGAAATTTCTGCATATGGAATTTATGTATCCTGTCTAACAAGTGTCAAAACAAACTGAAAATATCCCCCCCAGCTTTGTAAGATGTACACATGTAATTATCTCATTATATCTTCCTTGACCCTGTGGGATCTGCAAACTGAGTTACCTACTATATGCAGATCCCCAGGCCTCAGGGTTCTCTTTGTTATATGCACTTTCTTTTGTGTCATTTGGTTTTAGACCCTGGTCCATCCCTTACTTTCCTCCTTCTTCCATGAGTATGTGTTCTAGAAAAGGGACAAACAGTTATTTTTCTGCCAATCTGAAAGAAATAGAAGAGAAAGATGAGATAGAGATTTACTTAGAGAGAATATGCACATGTTATTCTGGACAAAATTACTTAAAATATCCCTATTGATTGAGTTCTTTGGGTACAGCCACACAGTTAAGTGTTCCCATACAAATGCAGTCTACACTGTCACCCTTGTCTATACAGAAGCCATTGAAGAATGGCCATGAGCAAGGCCACTTATCACTATTGCTCTGTCTTCTATTGAATTTTTCAGTACTCTTGAAAATTGGATGACCTTAAGTCAGTAAGTTAATATTAAAATAAGCACCCTTTTACTCTGAGATGATTAACCTATTGGCGCTAAAATCTCTAAGGCAGAGTCACCCTGATGGAGCAACTTTGAAACTCTGAGAATTCTTACAGTTACTTCAGGTTGAGTGAGCACTTGTCTCAGTAGGTAGACTGGACATTTAGTCCAATTGCACTGATAACCACTAAGTACTGTGTGTTCTCTTTGTCCCTGCCTCCTCAGCCCATTACTTCTCGCTAAGTTGGCATCAACAGTAGAAGTCAGGTGGCGGTTACATTTTACTAAAGAACGTTCTGATGTGGTTAAATGTGCCATGTCCTCCAAAGGATTCTGTCACATGTGAGCCCATGCTCTCCAAATGATAATCTCTCTAGTTCTTGGTAGGAATGAACTGGTCATGACAAAACCTCTGGGTTTTTTTTGTTTTTTTGTTTTTTTTATATCCTGTCCTTTAACCTCACAGAAGCTAATAATTGACAAAGAGGAGCTATCCAGCTCCATTTGATTGAATTCTTAATTGTTTTGTGGACCTTTTCCCATCCCTAAAGTATCTAAATATCTCCTGGTTGAAGTGGTCTTGAGGAATGGAGCTTCATCTTCAGCCATTTATCCAGGGTCAGTGCTGTTTGCCAGGGACTATTTTCACATCAACATGTACTCAAGGATCATGCCAAAGAAAAACCCAGTACAGAGTCTGCCCTCCCCTTCTATCTCATATTTCTCAGGACACTTTAAAACAAACAAACTATTGAGTAAGCCATCAAAGAAAAAATGACTTTGGTACTTAATATGCTATGCCATCCGTCTTCTTTGAAAACAATGAAAGGAACC
