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RPB_PLP1_R6-PLPx6

R6PO11

PLPPLPPLPPLPPLPPLP

PEEERIKYVITVVEQIAKDAHRNGQEE LAKLAERTAEEAKKATERGEEETLRIVYVIVVVLQI
ALEAHRNGQEELAKLALRTAEEAIKATERGEEET LRIVYVIVVVLQIALEAHRNGQEEL AKLA
LRTAEEAIKATERGEEETLRIVYVIVVVLQIALEAHRNGQEE LAKLALRTAEEAIKAT ERGEE
ETLRIVYVIVWLQIALEAHRNGQE ELAKLALRTAE EAIKATERGEEET ERIVYDIVVWLQEAL
EAHRNGEEERAKKALDEARRRIEATERGE

RPB_PLP1_R4-PLPx4

R4PO11

PLPPLPPLPPLP

PLRIVYVIAVVLQIVKDAHRNGQEELAKLAQRTAEEAIKAIERGE EETLRIVYVIAVVLQIALDA
HRNGQEELAKLALRTAEEAIKAIERGEEET LRIVY VIAVVLQIALDAHRNGQEE LAKLALRTA
EEAIKAIERGEEETERIVYDIAVLQE ALDAHRNGE EERAKKALDEARRRIEAIERGE

RPB_PLP2_R6-PLPx6

ReéD2

PLPPLPPLPPLPPLPPLP

PEEERIKYVITVVEQIAKDAHRNGQEE LAKLAERTAEEAKKAIERGEEETLRIVYVIAVVLQIA
LDAHRNGQEELAKLALRTAEEAIKAIERGE EETLRIVYVIAVVLQIALDAHRNGQE ELAKLAL
RTAEEAIKAIERGEEETLRIVYVIAVVLQIALDAHRNGQEE LAKLALRTAEE AIKAIERGEEET
LRIVYVIAVVLQIALDAHRNGQEELAKLALRTAEEAIKAIERGE EETERIVYDIAVVLQEALDA
HRNGEEERAKKALDEARRRIEAIERGE

RPB_PLP3_R6-PLPx6

RGPEP12

PLPPLPPLPPLPPLPPLP

DEEREKLKEKLKEVLRRAKEAKKKGD KEKLIELAY EAAALAAWIIHKDSNDDEIVELAKEALK
LVLEAAKEAKKNGDKEKLIKL AYL AAAVAAWIIHTDGDDDEIV ELAKEALKLVLEAAKE AKKN
GDKEKLIKLAYLAAAVAAWIITTDGDDDEIVEL AKE ALKLV LEAAKEAKKNGDKEKLIKLAYLA
AAVAAWIIHTDGDDDEIVELAKEAL KLV LEAAKE AKKN GDKEKLIKLAYLAAAVAAWIITTDG
DDEEIVELAKEALKLVKE AAE EAE KQGDEELREKLRYLSEAVREWIERND

RPB_LRP1_R6-LRPx6

R6ST3

LRPLRPLRPLRPLRPLRP

PEEEAHKKAMIKIDVAFD YGKREEEL EKILEE AIKE LEKNGVDKE EAAHRAAMILIDVAFDYG
KDDKELEKILEIAIKILEKNG VDKEEAAHRAAMILIDVAF DY GKDDKELEKILEIAIKILEKNGVD
KEEAAHRAAMILIDVAFD YGKDDKELEKILEIAIKILEKNG VDKEEAAHRAAMILIDVAFDY GK
DDKELEKILEIAIKILEKNGVDKRE AAKR AAMILRDVADDY GKHEE EEEKIE EIAKKILEKNGH
E

RPB_LRP2_R6-LRPx6

R6PXX13

LRPLRPLRPLRPLRPLRP

PEEEAFLKASIRIQHAHEHGKREEEL EKILEE AIRELEKNG VDREEAAF LAASILIQHAHEQG
KDDRELEKILEIAIRILEKNGVDREEAAF LAASILIQHAHEQ GKDDRELEKIL EIAIRILEKNGVD
REEAAFLAASILIQHAHEQGKDDRELEKILE IAIRILEKNG VDREEAAFLAASILIQHAHE QGK
DDRELEKILEIAIRILEKNGVDRREAAFLAASILIQHAREQGKHEEEEERIEEIAKRILEKNGHE

RPB_LRP2_R4-LRPx4

R4PXX13

LRPLRPLRPLRP

PEEEAFLKASIRIQHAHEHGKREEELEKILEE AIRELEKNG VDREEAAF LAASILIQHAHEQG
KDDRELEKILEIAIRILEKNGVDREEAAF LAASILIQHAHEQ GKDDRELEKILEIAIRILEKNGVD
RREAAFLAASILIQHAREQGKHEEEEERIEEIAKRILEKNGHE

RPB_LRP2_R6_FW6

R6PXX13
M

LRPLRPLRPLRPLRPLRP

PEEEAWLKASIRIQSAHEHGKRE EE LEKILEEAIRELEKNG VDREEAAWLAASILIQSAH EQ
GKDDRELEKILEIAIRILEKNGVDREEAAWLAASILIQSAH EQGKDDREL EKILEIAIRILEKNG
VDREEAAWLAASILIQSAHEQGKDDRELEKILEIAIRILEKNGVDREE AAWLAASILIQS AHE

QGKDDRELEKILEIAIRILEKNGVDRREAAWL AASILIQ SAREQGKHEEEEERIEEIAKRILEK
NGH

RPB_PEW1_R6-PAWx6

Rén11

PEWPEWPEWPEWPEWP EW

PEREKVEKLARNAHLWAKKKL EEAKRHGNEEET EEWKRETELVRRLAELAH KSDREEVLK
VIKLALNALLWANKKLDEAKRHGNEEET EEWR KETELVKR LAELASKSDREE VLKVIKLALN
ALLWANKKLDEAKRHGNEEETEE WRKETELVKR LAELASKSDREE VLKVIKLALNAL LWAN
KKLDEAKRHGNEEETEEWRKETELVKR LAE LASKSDREE VL KVIKLALNAL LWANKKLD EA
KRHGNEEETEEWRKETELVKRLAEL ASKSDREEV LKTIKLALNNLL WANKKLDEAKRHGN
EEETEHWRKRTETVKREAEKASKSDK

RPB_PEW2_R6-PAWx6

R604

PEWPEWPEWPEWPEWP EW

PEEKLKREVLQIARAAIYWQRNGGDEHVE KALKRVKRAAEE LGNSE EEALKRLVLQIARAAI
YWQRNGGDEYVEAALKVVKKAAEE LGNS EEE ALKR LVLQIARAAIY WQRNGGDEYVEAAL
KVWWKKAAEELGNSEEEALKRLVLQIARAAI YWQRNGGDEYVEAALKVWKKAAEEL GNSEEE
ALKRLVLQIARAAIYWQRNGGDEYVEAALKVVKKAAEELGNSEDEALKR LKLQIARAAHYW
ENNGGEEYVKAAEKVEKKAAEE LGNE

RPB_PEW1_R4-PAWx4

R4n11

PEWPEWPEWPEW

PEVERLRKEVKEEADKARENNDEDSLRKWKLL ANAL IAAHFAH LNGLE EVAR LATEV VHEA
YEASRNNDEDSLRKWLLLANALIAAHFAHLNGLE EVARLATEVVHEAYEASRNNDEDSLRK
WLLLANALIAAHF AHLNGLEEV AHEATRVVHEATRAS EENDEE SLEKWLL EANKLIATHFAH
LNGE

RPB_PEW3_R4-PAWx4

R4PXX28

PEWPEWPEWPEW

PEEERKKEAEEVAAHVEQIAF IAKEQGNEE VAKLAKRLAETIKRLNE GTEEE VKRLLEAAEV
AAHVLQIAFIAHEQGNEEVAKLALE LAESILRLIEGTEEEVKRLLEAAEVAAHVL QIAFIAHEQ
GNEEVAKLALELAESILR LIEGT EEE VKE LL ERAEE AAHVLQHAFIAT EQGNE EDAKEALRK
AEEILRRNEDRR

RPB_IYP1_R6-IYPx6

R602

IYPIYPIYPIYPIYPIYP

PEEEILVKAVNEASRITEKTKDEE KIKEAL ERILRE AAERIR ENGGNEE EAILVIAVNVASRITE
RVKNEEEIKKALEWILRVAAELIRENG GNEEE AILVIAVNVASRITERVKNE EEIKKALEWILR
VAAELIRENGGNEEEAILVIAVN VASRITER VKNEE EIKKALEWILRVAAELIRENGGNE EEAI
LVIAVNVASRITERVKNEEEIKKALE WILRV AAE LIRENGGN EEE AILVIAVN VASRITKR VTN
EEEIKKAQHWIKHVAKKLIKENGGT

R615M

IYPIYPIYPIYPIYPIYP

PEEKLEREVLQIARAAIYWQRNGGDEHVE KALKRVKRAAEE LGNSE EEALGV LV AQIAHM
AIHWQRNGGDEYVEAALKVVKKAAEE LGNS EEEALG VLV AQIAHMAIHWQRNGGDE YVE
AALKVVKKAAEELGNSE EEALGV LVAQIAHMAIH WQRNGGDEY VEAALKVVKKAAEELGN
SEEEALGVLVAQIAHMAIHWQRNGGDE YVE AALKVVKK AAE ELGNSEDEALERLKLQIARA
AHYWENNGGEEYVKAAEKVEKKAAEELGNE

RPB_IYP1_R4-IYPxd

R402

IYPIYPIYPIYP

PEEEILVKAVNEASRITEKTKDEE KIKEAL ERILRE AAERIR ENGGNEE EAILVIAVNVASRITE
RVKNEEEIKKALEWILRVAAELIRENG GNEEE AILVIAVNVASRITERVKNE EEIKKALEWILR




VAAELIRENGGNEEEAILVIAVN VASRITKR VTNEEEIKKA QHWIKHVAKKLIKENGGT

RPB_PRM1_R6-PRMx6

R6CP33

PRMPRMPRMPRMPRMPRM

PEEKLYWEVSQIAF SAIEEQKNGGDEHVE KALKKV KK AAE ELGNS EEE ALY WLVSQIAF SAI
ELQKNGGDEYVEAALKVVKKAAEEL GNSEE EAL YWLV SQIAF SAIELQKNG GDEYVEAALK
VVKKAAEELGNSEEEAL YWLVSQIAFSAIELQKNGGD EYVEAALKVVKKAAEELGN SEEEA
LYWLVSQIAFSAIELQKNG GDEYVEAALKVVKKAAEEL GNSEDE ALHLLKS QIAFSAHELEN
NGGEEYVKAAEKVEKKAAEEL GNE

RPB_PKW1_R6-PKWx6

R6M4_b2
0

PKWPKWPKWPKWP KWP KW

PEEKLEEEVTQIARAAIYKQRNGGD EHVEKALKR VKRAAEELGNSE EEALEELVTQIARAAI
YKQRNGGDEYVEAALKVVKKAAEE LGNSE EEALEELVTQIARAAIYKQRNGGDEYVEAAL
KVWKKAAEELGNSEEEALEE LVTQIARAAI YKQRNGGD EYVEAALKV VKKAAEELGNSEEE
ALEELVTQIARAAIYKQRNGGDEYVEAALKV VKKAAEEL GNSEDEAEEELKTQIARAAHYK
ENNGGEEYVKAAEKVEKKAAEE LGNE

RPB_hy1-PLP,PEP,PLP,

R6s23

PLPPLPPEPPEPPLPPLP

DEEREKLKEKLKEVLRRAKEAKKKGD KEKLIELAY EAAALAAWIIHKDSNDDEIVELAKE ALK
LVLEAAKEAKKNGDKEKLIKL AYL AAAVAKWIIHTDGDDDEIV ELAKEALKLVLEAAKE AKKN
GDKEKLIKLAKLAASVAKWIIHTDGDDDEIVELAKE ALK LV LEAAKE AKKNGD KEK LIKLAKL
AASVAAWIIHTDGDDDEIVELAKEALKLVLE AAKEAKKNGDKEKLIKLA YLAAAVAAWIITTD
GDDEEIVELAKEALKLVKE AAE EAEKQGDE ELREKLRYLSE AVREWIERNDGDD

R6E2

PLPPLPPEPPEPPLPPLP

DEEREKLKEKLKEVLRRAKEAKKKGD KEKLIELAY EAAALAAWIIHKDSNDDEIVELAKE ALK
LVLEAAKEAKKNGDKEKLIKL AYL AAAVAKWIIHTDGDDDEIV ELAKEALKLVLEAAKE AKKN
GDKEKLIKLAKLAASVAAWIIHTDGDDDEIVELAKE ALK LV LEAAKE AKKNGD KEKLIE LAEL
AAAVAAWIIHTDGDDDEIVELAKEALKLVLE AAKEAKKNGDKE KLIKLAYLAAAVAAWIITTD
GDDEEIVELAKEALKLVKE AAE EAEKQGDEELREKLRYLSEAVRE WIERNDGDD

RPB_hy2-IYP,RYP

R6s59

IYPIYPIYPRYPRYPRYP

PEEEILVKAVNEASRITEKTKDEE KIKEAL ERILRE AAERIR ENGGNEE EAILVIAVNVASRITE
RVKNEEEIKKALEWILRVAAELIRENG GNEEE AISVIAIN VASRIT ERVKNEEEIKKALEWILR
VAAELIRENGGNEEEAIVEIAINVASRITERVKNEEEIKKALEWILRVAAEL IRENGGNEEEAI
VEIAINVASRITERVKNEEEIKKALEWILRVAAELIRENGGNE EEAILE IAVNVASRITKRVTNE
EEIKKAQHWIKHVAKKLIKENGGT

R6s93

IYPIYPIYPRYPRYPRYP

PEEEILIKAVNEASRITEKTKDEEKIKEAL ERILRE AAERIRENG GNEEEAIL IAVNVASRIT ER
VKNEEEIKKALEWILRVAAEL IRENGGNEEDAISIIAINVASRITERVKNEEE IKKALEWILRVA
AELIRENGGNEEDAIVEIAINVASRITERVKN EEEIKKALE WILRVAAELIRENGGNEEDAI VEI
AINVASRITERVKNEEEIKKALEWILRV AAE LIRENGGNE EDAILEIAVNVASRITKRVTNEEEI
KKAQHWIKHVAKKLIKENGGT

aZFC-high

endol_b2

PLPPLPPLPPLPPEDPEQPPK
PPF

DEIVELAKEALKLVLEAAKEAKKNGDKEK LIKLAYLAAAV AAWIHTDGDDDEIVE LAKEALKL
VLEAAKEAKKNGDKEKLIKLAY LAAAV AAWIIHTDGDDDEIVE LAKEALKL VLEAAKEAKKNG
DKEKLIKLAYLAAAVAAWIIHTDGDDDEIVELAKEALKLVLEAAKE AKKNGDKEKL IKLAY LAA
AVAAWIIHTDGDDDEIVELAKEALKLVL EAAKEAKKNGDKEKL IKLAY LAAAVAAWIIKTDGD
DDEIVELAKEALKLVLEAAKE AKKNGDKEK LIKLAYLAAAVAAWIIHTDGDDDEIVEL AKEAL
KLVLEAAKEAKKNGDKEK LIKLAY LAASVAAWIITTDGDDEEIVELAKEALKLVKEAAEEAEK
QGDEELREKLRYLSEAVREWIERNDGDD

aZFC-low

endol_b7

PLPPLPPLPPLPPEDPEQPPK
PPF

KEKKIEKAYRAAAEAAWKIHTD GDDDEIVEE AKEAL KKVLEAAKEAKKNGD KEKLIKLAY LA
AAVAAWIIHTDGDDDEIVELAKEALKLV LEAAKE AKKN GDKEK LIKLAYLAAAVAAWIIHTDG
DDDEIVELAKEALKLVLEAAKEAKKNGDKEKLIKLAY LAAAVAAWI IITDGDDDEIVE LAKEAL
KLVLEAAKEAKKNGDKEK LIKLAY LAAAVAAWIIHTDGDDDEIVELAKEAL KLVLEAAKEAKK
NGDKEKLIKLAYLAASVAAWIITTDGDDEE IVE LAKEALKL VKE AAE EAE KQGDEELREKLR
YLSEAVREWIERNDGDD




