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Supplementary Figure 1. Matrix production in the skin of neutropenic mice. (A) Circadian expression patterns of Col3a1 across different tissues, in control or neutrophil-depleted mice. Experimental design as in Fig.2A. (B) Sort-based isolation of fibroblasts from lung and skin of control and neutropenic mice (iDTR, 7 days), which we used for bulk RNA sequencing. Principal component analyses show no effect of depletion in the global transcriptional profile of fibroblasts, and volcano plots (bottom) highlight similar transcription for key matrix genes as defined from Fig.1 and the circadian analyses in Fig.2. Note that –log adjusted p values, calculated with limma moderated two-sided t-test, are below significance levels (defined as > 1.3). (C) Analysis of lysine hydroxylation of Col3a1 in the skin as determined by mass spectrometry. Controls for both groups were wild-type Mcl1 littermates (n=4) treated with DT (with no effect in absence of expression of DTR). (Left) Hydroxylation post-translational modification (PTM) rates were estimated per lysine residue and relative PTM rates were derived by subtracting the baseline PTM rates (control mice) from neutropenic groups. X-axis indicates Col3a1 protein lysine residue position labels. The midline represents the control group against which the values in neutropenic mice are calculated. Error bars are SEM, from 3 mice per group. (Right) Cumulative distribution functions of all permutations of Col3a1 peptide sequences (n=42 sequences) detected to contain hydroxylysine, analyzed by two-tailed two sample Kolmogorov–Smirnov (KS) tests, comparing neutropenic curves against the control curve. Only high-confidence peptide sequences with at least 3 detected peptide-spectrum matches (PSM) were plotted for analysis. 
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[bookmark: _Hlk170944856]Supplementary Figure 2. Neutrophils patrol and remodel collagen fibers in the skin. (A-B) Intravital imaging experiments of the ventral ear skin of LysMGFP (A) or PdfgrCRE; Rosa26tdTomato (B) mice performed over 2.5 hours to visualize and measure the dynamics of neutrophils (LyzMGFP; 3 mice) and fibroblasts (PdfgbrTomato; 4 mice). Individual cell tracks (green) are shown for neutrophils and fibroblasts. Imaging was performed by two-photon microscopy at low energy and high sensitivity followed by AI-driven image restoration to minimize tissue damage and prevent immune activation or death. Bottom, values are calculations based on parameters extracted from the imaging experiments that estimate tissue coverage for each lineage over time. Note that area coverage on a per cell basis is much higher for neutrophils because they constantly scan the skin tissue (area of coverage shown in the left top image). (C) Neutrophil tracks (white outline) and collagen fibers (visualized by Frangi intensities) captured by 2-photon microscopy over 30 min in the living skin of Ly6GCRE; Rosa26TOMATO; TGFbRN and Ly6GCRE; Rosa26TOMATO control mice. (D) Quantification of the Frangi intensities at times 0 and 30min inside or outside areas transited by neutrophils. Frangi scores, reflecting fiber size and structure, are higher only in areas transited by wild-type neutrophils (n=14 cells, 6 mice), and the response is lost in TGFbRN mice (n=14 cells, 6 mice). P-values were determined by two-way ANOVA with Sidak multigroup comparison test. Boxplots show median ± interquartile; the whiskers show the range from minimum to maximum. 


[image: A close-up of a test results

Description automatically generated]
Supplementary Figure 3. Whole gels for Extended Data Fig.10B.
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Supplementary Figure 4. Preserved antimicrobial activity of neutrophils from TGFbRN mice. (A) Functional assays to compare the immune-competence of lung neutrophils purified from TGFbRN mice against Cre-negative floxed littermate controls, including chemotaxis, bacterial uptake (E. coli phagocytosis) and killing and production of iNOS (for both E. coli and S. aureus), as well as ROS and TNF production by flow cytometry, and NET release. Each dot represents one mouse, and the number of replicates is displayed in the figure. Data is from at least two independent experiments. Data are shown as mean ± SEM. P-values determined by two-tailed Student’s t-test. (B) Representative images showing the spatial distribution of S. aureus 4 hours after exposure to wounds of Col3N mice or littermate controls. Distribution is shown in radial plots and distances of individual bacteria to the wound edge are quantified in the bar graph. Data is from 4 wounds from 4 Cre-negative (1677 bacteria) and 4 Col3N mice (4345 bacteria). The P-value was determined by a two-sided unpaired t-test. (C) Model of skin shielding by neutrophils in the steady-state or after a wound, highlighting the deposition of matrix components (collagen) and reinforcement of the subepithelial matrix in the naïve skin. Potential invasion of the tissue by foreign molecules or microbes in the absence of neutrophils or TGF signaling is depicted in the bottom scheme, which shows a side view of the skin. Not shown here are the contribution of neutrophils to matrix structure and tissue mechanics described in this study. 
Supplementary Tables
Supplementary Table 1: Parabiont RNA Seq_Heatmap Values
	SN
	GeneSymbol
	Grouping
	Blood_1
	Blood_2
	Blood_3
	BM_1
	BM_2
	BM_3

	1
	Col1a1
	Collagens
	1,07
	0,39
	-0,35
	0,18
	-0,22
	1,72

	2
	Col1a2
	Collagens
	2,57
	0,12
	-0,10
	-0,11
	-0,18
	-0,69

	3
	Col2a1
	Collagens
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	4
	Col3a1
	Collagens
	0,30
	0,24
	2,19
	0,00
	0,04
	0,15

	5
	Col4a1
	Collagens
	-0,24
	-0,80
	-0,83
	0,71
	1,85
	-0,87

	6
	Col4a2
	Collagens
	1,64
	0,67
	0,22
	-0,71
	-1,19
	-0,35

	7
	Col4a3
	Collagens
	-0,11
	-0,20
	0,23
	-0,45
	1,65
	-1,04

	8
	Col4a4
	Collagens
	1,21
	-0,83
	0,94
	-0,83
	-0,82
	-0,83

	9
	Col4a5
	Collagens
	0,84
	0,04
	0,00
	-0,61
	-0,59
	-0,64

	10
	Col4a6
	Collagens
	2,63
	-0,36
	0,03
	-0,44
	-0,44
	-0,30

	11
	Col5a1
	Collagens
	-0,58
	-0,74
	-0,14
	1,54
	-0,91
	1,19

	12
	Col5a2
	Collagens
	-0,24
	0,34
	2,55
	-0,29
	-0,22
	-0,28

	13
	Col5a3
	Collagens
	-0,44
	-0,45
	-0,18
	2,60
	0,16
	-0,21

	14
	Col6a1
	Collagens
	0,07
	-0,45
	0,70
	2,17
	-0,34
	0,47

	15
	Col6a2
	Collagens
	0,74
	1,10
	0,35
	-0,95
	-0,81
	-0,87

	16
	Col6a3
	Collagens
	0,74
	-0,05
	1,32
	-0,45
	-0,22
	1,51

	17
	Col6a4
	Collagens
	-0,39
	-0,42
	2,61
	0,05
	-0,23
	-0,15

	18
	Col6a5
	Collagens
	0,11
	0,21
	0,13
	-0,49
	0,29
	1,29

	19
	Col6a6
	Collagens
	-0,55
	0,53
	0,21
	0,78
	-1,11
	-0,88

	20
	Col7a1
	Collagens
	-0,67
	-0,68
	-0,55
	1,05
	-0,67
	-0,68

	21
	Col8a1
	Collagens
	-0,42
	-0,05
	2,63
	-0,10
	-0,49
	-0,46

	22
	Col8a2
	Collagens
	-0,49
	2,50
	-0,55
	0,18
	0,28
	-0,57

	23
	Col9a1
	Collagens
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	24
	Col9a2
	Collagens
	-0,27
	-0,39
	1,89
	-0,44
	-0,32
	-0,52

	25
	Col9a3
	Collagens
	-1,08
	-0,72
	0,33
	0,10
	-1,09
	1,44

	26
	Col10a1
	Collagens
	-0,26
	-0,40
	1,22
	1,53
	-0,81
	-0,81

	27
	Col11a1
	Collagens
	0,26
	-0,51
	0,25
	-0,72
	-0,79
	2,39

	28
	Col11a2
	Collagens
	-1,05
	0,14
	-0,36
	0,49
	-1,05
	-0,85

	29
	Col12a1
	Collagens
	-0,22
	-0,37
	-0,08
	2,61
	-0,19
	-0,08

	30
	Col13a1
	Collagens
	-0,39
	-0,41
	-0,42
	-0,42
	0,06
	-0,43

	31
	Col14a1
	Collagens
	-0,24
	-0,52
	-0,12
	-0,12
	-0,41
	-0,12

	32
	Col15a1
	Collagens
	-0,82
	-0,90
	0,28
	-0,31
	-0,89
	1,95

	33
	Col16a1
	Collagens
	-0,15
	-0,41
	2,62
	-0,41
	0,07
	-0,42

	34
	Col17a1
	Collagens
	-0,38
	2,62
	-0,20
	0,09
	-0,51
	-0,51

	35
	Col18a1
	Collagens
	-0,32
	-0,47
	0,40
	-0,54
	-0,66
	-0,23

	36
	Col19a1
	Collagens
	-0,73
	2,00
	-0,76
	0,12
	-0,26
	0,04

	37
	Col20a1
	Collagens
	-0,56
	-0,48
	-0,35
	0,00
	-0,79
	2,31

	38
	Col22a1
	Collagens
	-0,73
	0,90
	-0,04
	-1,45
	0,67
	1,09

	39
	Col23a1
	Collagens
	-0,63
	-0,81
	0,69
	-0,06
	-0,64
	-0,68

	40
	Col24a1
	Collagens
	0,87
	-0,42
	-0,44
	-0,44
	-0,39
	-0,48

	41
	Col25a1
	Collagens
	-0,22
	1,40
	1,85
	-0,37
	-0,86
	-0,80

	42
	Col26a1
	Collagens
	0,08
	-0,46
	1,18
	-0,76
	-0,30
	1,60

	43
	Col27a1
	Collagens
	0,18
	1,39
	1,28
	-1,18
	-1,43
	-0,10

	44
	Col28a1
	Collagens
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	45
	Eln
	Major ECM
	-0,15
	-0,58
	-0,03
	0,03
	-1,16
	-0,41

	46
	Fn1
	Major ECM
	-0,79
	0,29
	2,11
	1,01
	0,05
	-0,55

	47
	Lama1
	Major ECM
	-0,61
	0,28
	2,02
	1,13
	-0,63
	0,13

	48
	Lama2
	Major ECM
	-0,62
	-0,64
	0,03
	-0,80
	-0,63
	0,53

	49
	Lama3
	Major ECM
	0,81
	-1,02
	-1,05
	2,00
	-0,98
	0,31

	50
	Lama4
	Major ECM
	0,51
	-0,32
	2,42
	0,23
	-0,50
	-0,33

	51
	Lama5
	Major ECM
	2,43
	-0,46
	0,77
	-0,46
	-0,34
	-0,42

	52
	Lamb1
	Major ECM
	-0,18
	0,76
	1,69
	1,00
	-0,72
	-0,49

	53
	Lamb2
	Major ECM
	2,64
	-0,37
	-0,38
	-0,38
	-0,35
	-0,12

	54
	Lamb3
	Major ECM
	-0,94
	-0,51
	-0,22
	-0,35
	1,09
	2,05

	55
	Lamc1
	Major ECM
	-0,85
	0,18
	2,14
	-0,64
	-0,94
	-0,89

	56
	Lamc2
	Major ECM
	0,86
	2,39
	-0,50
	-0,50
	-0,52
	-0,47

	57
	Lamc3
	Major ECM
	1,21
	-0,43
	-0,46
	-0,46
	-0,39
	-0,51

	58
	Acan
	Other ECM, Fibril forming
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	59
	Ache
	Other ECM
	1,71
	-0,31
	-0,15
	0,29
	-1,15
	1,24

	60
	Adamtsl5
	Other ECM
	-0,48
	1,77
	-0,50
	-0,50
	-0,48
	-0,51

	61
	Agrn
	Other ECM
	0,12
	-0,32
	-1,52
	-0,42
	-0,15
	-0,83

	62
	Ang
	Other ECM
	-0,32
	-0,33
	-0,33
	-0,33
	-0,32
	2,67

	63
	Dlg1
	Other ECM
	-0,62
	-0,27
	-0,18
	-0,09
	2,41
	0,09

	64
	Emilin1
	Other ECM, Fibril forming
	1,68
	-0,17
	0,10
	1,09
	-1,13
	-1,13

	65
	Entpd1
	Other ECM
	1,45
	0,48
	1,04
	-1,78
	-0,05
	-0,22

	66
	Entpd2
	Other ECM
	-0,33
	-0,40
	-0,44
	1,06
	-0,37
	2,28

	67
	Fbln1
	Other ECM
	-0,43
	0,05
	1,58
	0,53
	0,40
	1,14

	68
	Fbln5
	Other ECM
	1,67
	-0,48
	-0,19
	-0,70
	-0,36
	-0,42

	69
	Fbn1
	Other ECM
	0,68
	2,01
	-0,24
	-0,38
	0,27
	0,19

	70
	Fbn2
	Other ECM
	-0,55
	-0,56
	-0,57
	-0,31
	-0,26
	-0,57

	71
	Hspg2
	Other ECM
	-0,04
	-0,47
	2,18
	1,08
	-0,45
	-0,09

	72
	Ltbp1
	Other ECM
	1,02
	1,03
	-1,04
	-0,71
	-1,21
	1,07

	73
	Lum
	Other ECM
	0,91
	-0,93
	1,69
	-0,41
	0,82
	0,51

	74
	Mfap1a
	Other ECM
	0,30
	0,77
	-1,44
	-1,37
	0,32
	1,27

	75
	Mfap1b
	Other ECM
	0,27
	1,82
	1,28
	0,05
	-1,24
	-0,68

	76
	Mfap2
	Other ECM
	2,67
	-0,32
	-0,33
	-0,33
	-0,32
	-0,33

	77
	Mfap4
	Other ECM
	2,44
	0,74
	-0,42
	-0,48
	-0,54
	-0,37

	78
	Mfap5
	Other ECM
	0,37
	-0,64
	1,80
	-0,64
	-0,44
	-0,65

	79
	Nid1
	Other ECM
	-0,88
	-1,02
	-1,08
	-0,64
	0,32
	1,07

	80
	Ptprz1
	Other ECM
	2,28
	-0,26
	-0,39
	0,46
	-0,86
	-0,68

	81
	Thsd4
	Other ECM
	2,06
	0,79
	-0,01
	0,35
	-1,24
	-0,53

	82
	Tnr
	Other ECM
	0,49
	0,30
	0,05
	-1,19
	1,37
	0,07

	83
	Tnxb
	Other ECM, Fibril forming
	-0,01
	-0,37
	2,62
	-0,18
	-0,18
	-0,33

	84
	Anxa2
	Fibril forming
	1,28
	0,94
	1,02
	-1,07
	-0,12
	0,56

	85
	Atp7a
	Fibril forming
	-0,08
	-0,79
	0,01
	0,12
	2,05
	0,73

	86
	Chadl
	Fibril forming
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	87
	Colgalt1
	Fibril forming
	-0,71
	-0,71
	-0,71
	-0,34
	2,23
	0,05

	88
	Cyp1b1
	Fibril forming
	-0,49
	-0,50
	2,00
	-0,50
	-0,49
	-0,50

	89
	Ddr2
	Fibril forming
	1,15
	1,11
	-0,01
	-0,83
	-1,25
	-1,17

	90
	Dpt
	Fibril forming
	0,43
	0,38
	2,02
	-0,40
	0,17
	0,46

	91
	Foxc1
	Fibril forming
	-0,63
	2,53
	-0,28
	-0,66
	0,19
	0,03

	92
	Foxc2
	Fibril forming
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	93
	Grem1
	Fibril forming
	0,79
	-1,21
	0,45
	1,78
	-1,20
	0,64

	94
	Lmx1b
	Fibril forming
	-1,38
	0,47
	1,37
	-1,45
	0,55
	-0,61

	95
	Lox
	Fibril forming
	-0,44
	-0,47
	2,17
	-0,48
	-0,45
	-0,51

	96
	Loxl2
	Fibril forming
	-0,64
	-0,05
	-0,49
	-0,44
	-0,67
	0,56

	97
	Loxl3
	Fibril forming
	-0,58
	-0,78
	-0,74
	0,32
	-0,78
	1,00

	98
	Loxl4
	Fibril forming
	1,23
	-0,22
	0,88
	-0,85
	1,67
	-0,82

	99
	Mia3
	Fibril forming
	-1,07
	-0,58
	-0,44
	-0,16
	0,41
	2,24

	100
	Mkx
	Fibril forming
	-0,05
	1,41
	0,59
	0,69
	0,67
	-1,80

	101
	Nf1
	Fibril forming
	0,25
	-0,19
	0,87
	1,96
	-0,68
	0,44

	102
	P3h1
	Fibril forming
	-0,43
	2,61
	-0,57
	-0,10
	-0,43
	-0,36

	103
	P3h4
	Fibril forming
	0,94
	-0,58
	1,92
	-0,61
	-0,55
	-0,65

	104
	P4ha1
	Fibril forming
	2,22
	0,32
	0,56
	-0,68
	-0,19
	-1,07

	105
	Plod1
	Fibril forming
	0,52
	0,13
	-0,45
	-0,65
	1,22
	1,50

	106
	Plod2
	Fibril forming
	0,21
	-0,92
	0,95
	0,95
	1,18
	0,78

	107
	Plod3
	Fibril forming
	1,27
	-0,07
	0,02
	0,20
	1,04
	0,17

	108
	Rb1
	Fibril forming
	0,45
	0,23
	-1,20
	1,73
	0,46
	0,84

	109
	Scx
	Fibril forming
	-0,31
	-0,32
	2,67
	-0,33
	-0,31
	-0,34

	110
	Serpinh1
	Fibril forming
	0,35
	0,41
	0,44
	-0,35
	-0,38
	2,20

	111
	Sfrp2
	Fibril forming
	-0,29
	-0,32
	-0,33
	-0,33
	-0,30
	-0,35

	112
	Tgfb2
	Fibril forming
	-0,30
	-0,67
	-0,50
	-0,36
	-0,86
	0,79

	113
	Tgfbr1
	Fibril forming
	-0,55
	-0,85
	-0,56
	-0,42
	0,36
	2,39

	114
	Vipas39
	Fibril forming
	0,47
	0,26
	-0,91
	0,16
	2,30
	-0,19

	115
	Vps33b
	Fibril forming
	-0,30
	-0,48
	0,10
	-0,66
	2,45
	-0,99

	116
	Adamts1
	MMP-related
	-0,54
	2,27
	1,09
	-0,63
	-0,54
	-0,35

	117
	Adamts2
	MMP-related
	-0,18
	1,41
	1,69
	-0,47
	-1,19
	-1,13

	118
	Adamts4
	MMP-related
	0,18
	-1,64
	0,54
	0,43
	1,07
	-1,11

	119
	Adamts5
	MMP-related
	0,75
	-0,84
	-1,13
	0,08
	1,91
	0,72

	120
	Adamts8
	MMP-related
	-0,40
	-0,19
	-0,42
	-0,42
	-0,41
	-0,23

	121
	Adamts9
	MMP-related
	0,17
	0,40
	-0,44
	-1,05
	2,30
	-0,79

	122
	Adamts10
	MMP-related
	-0,20
	-0,58
	-0,64
	1,76
	-0,39
	-0,51

	123
	Adamts12
	MMP-related
	2,37
	0,91
	-0,48
	-0,48
	-0,38
	-0,48

	124
	Adamts14
	MMP-related
	0,13
	-1,19
	0,22
	0,78
	-1,32
	0,19

	125
	Adamts15
	MMP-related
	-0,25
	-0,43
	2,64
	-0,43
	-0,26
	-0,03

	126
	Adamts20
	MMP-related
	-0,28
	-0,31
	-0,32
	2,66
	-0,30
	-0,34

	127
	Mmp2
	MMP-related
	-0,46
	-0,46
	0,23
	2,60
	-0,42
	-0,33

	128
	Mmp3
	MMP-related
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	129
	Mmp8
	MMP-related
	-0,52
	-0,20
	-0,22
	1,35
	1,69
	0,66

	130
	Mmp9
	MMP-related
	-0,44
	-0,49
	0,10
	0,21
	1,30
	1,86

	131
	Mmp10
	MMP-related
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	132
	Mmp11
	MMP-related
	1,29
	0,61
	0,32
	0,33
	0,96
	-0,16

	133
	Mmp12
	MMP-related
	1,24
	1,35
	0,43
	-0,31
	-1,67
	-0,06

	134
	Mmp13
	MMP-related
	0,25
	-0,64
	-0,46
	-0,26
	2,30
	-0,65

	135
	Mmp14
	MMP-related
	-0,54
	-0,55
	-0,39
	0,74
	-0,13
	2,42

	136
	Mmp15
	MMP-related
	-0,76
	-0,26
	1,96
	0,26
	-0,88
	0,43

	137
	Mmp16
	MMP-related
	1,47
	0,17
	1,70
	-1,20
	0,06
	-0,63

	138
	Mmp17
	MMP-related
	-1,22
	0,44
	0,21
	-0,46
	-1,12
	-0,95

	139
	Mmp19
	MMP-related
	0,57
	0,09
	-0,10
	-0,70
	-0,94
	-0,78

	140
	Mmp20
	MMP-related
	-0,02
	-0,18
	-0,25
	-0,25
	-0,10
	2,59

	141
	Mmp21
	MMP-related
	-0,43
	2,43
	0,77
	-0,45
	-0,43
	-0,46

	142
	Mmp23
	MMP-related
	-0,51
	-0,57
	1,59
	1,59
	0,66
	-0,63

	143
	Mmp24
	MMP-related
	-0,33
	-0,34
	-0,34
	2,67
	-0,34
	-0,35

	144
	Mmp25
	MMP-related
	-0,65
	-0,26
	0,18
	0,98
	1,08
	1,57

	145
	Mmp27
	MMP-related
	1,63
	0,93
	-0,79
	0,33
	-0,79
	-0,80

	146
	Mmp28
	MMP-related
	-0,26
	-0,30
	-0,31
	2,66
	-0,28
	-0,34

	147
	Antxr1
	MMP-related
	2,21
	-0,51
	0,32
	0,83
	-0,49
	-0,69

	148
	Cpz
	MMP-related
	0,11
	-0,16
	-0,28
	-0,27
	-0,03
	-0,46

	149
	Ide
	MMP-related
	-0,33
	-1,08
	-0,57
	-0,66
	2,40
	0,10

	150
	Pitrm1
	MMP-related
	-0,85
	-0,85
	-0,19
	0,20
	-0,81
	-0,85

	151
	Reck
	MMP-related
	0,94
	0,14
	-0,43
	1,53
	1,20
	-0,57

	152
	Spg7
	MMP-related
	-0,80
	-1,08
	0,12
	1,09
	-1,46
	-0,09

	153
	Spock1
	MMP-related
	-0,35
	-0,37
	-0,38
	0,02
	-0,36
	-0,39

	154
	Spock3
	MMP-related
	1,52
	0,55
	-0,77
	0,25
	-0,91
	-0,74

	155
	Timp1
	MMP-related
	-0,45
	0,92
	-0,46
	2,37
	-0,45
	-0,47

	156
	Timp2
	MMP-related
	-0,23
	1,04
	0,57
	-0,20
	1,50
	0,63

	157
	Timp3
	MMP-related
	-0,40
	-0,18
	0,99
	0,70
	1,97
	-0,73

	158
	Timp4
	MMP-related
	1,68
	1,37
	-0,52
	-0,51
	-1,44
	-0,08



	Spleen_1
	Spleen_2
	Spleen_3
	Lung_1
	Lung_2
	Lung_3
	Skin_1
	Skin_2
	Skin_3
	Gut_1

	-1,72
	-0,65
	-0,42
	144,95
	68,65
	13,52
	1004,44
	700,13
	409,15
	488,48

	-0,56
	-0,54
	-0,52
	19,52
	10,36
	2,22
	111,43
	132,54
	37,37
	92,03

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	-1,25
	0,83
	3,04
	21,11
	52,57
	0,46

	-1,15
	-0,64
	-1,14
	94,33
	41,00
	6,51
	206,12
	33,93
	53,97
	498,63

	-0,96
	0,15
	0,99
	3144,41
	1280,89
	157,72
	0,42
	0,85
	-0,41
	794,41

	-0,67
	-0,86
	1,25
	126,33
	73,04
	27,08
	31,18
	14,58
	20,45
	164,29

	-0,64
	-1,01
	1,57
	13,61
	11,24
	5,29
	-0,61
	-0,80
	-0,79
	6,08

	1,47
	0,45
	-0,76
	11,28
	20,82
	3,52
	17,64
	0,70
	7,16
	9,10

	-0,69
	2,29
	-0,64
	24,52
	48,93
	40,48
	331,13
	0,35
	-0,37
	429,94

	-0,22
	-0,45
	-0,45
	9,29
	1,17
	-0,44
	34,90
	0,01
	11,10
	24,22

	-0,63
	1,14
	-0,88
	6,72
	18,02
	0,06
	33,22
	-0,95
	0,78
	121,61

	-0,62
	-0,62
	-0,61
	19,01
	6,99
	1,05
	28,04
	-0,55
	9,34
	107,35

	-0,50
	-0,50
	-0,47
	7,42
	2,47
	-0,45
	35,32
	-0,02
	0,64
	112,23

	-0,85
	-0,84
	-0,92
	44,00
	26,26
	6,27
	129,42
	-0,47
	-0,64
	307,61

	0,71
	-1,41
	1,14
	52,24
	31,75
	2,09
	90,98
	0,03
	15,23
	270,91

	-1,08
	-0,41
	-1,36
	212,69
	137,14
	27,02
	268,34
	5,50
	45,22
	818,59

	-0,25
	-0,61
	-0,60
	-0,47
	-0,61
	2,86
	19,99
	-0,34
	-0,53
	71,87

	-1,45
	1,34
	-1,43
	-1,18
	-1,45
	-1,40
	-1,35
	-0,93
	-1,29
	271,30

	-0,52
	-0,51
	2,05
	-0,70
	-0,48
	-0,58
	3,10
	-1,24
	2,27
	-1,10

	1,17
	1,71
	-0,69
	-0,58
	-0,59
	-0,67
	111,67
	-0,47
	33,27
	9,08

	-0,23
	-0,46
	-0,42
	-0,52
	1,29
	1,35
	53,88
	-0,37
	-0,27
	10,22

	-0,10
	-0,66
	-0,58
	52,71
	7,64
	11,97
	122,41
	0,59
	-0,26
	3,16

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	119,23
	0,83
	1287,76
	21,11
	5,49
	0,46

	-0,74
	-0,79
	1,57
	1,32
	1,06
	-0,35
	148,12
	3,24
	0,48
	78,10

	0,30
	-0,78
	1,49
	-1,00
	-0,93
	-1,09
	29,68
	-0,91
	-1,05
	-1,09

	1,14
	-0,81
	-0,81
	-0,78
	0,08
	1,80
	-0,80
	-0,74
	-0,79
	-0,81

	-0,21
	0,16
	-0,83
	-0,57
	0,75
	1,08
	9,18
	-0,77
	0,52
	-0,22

	1,70
	1,29
	-0,32
	-1,04
	-1,05
	-0,72
	-0,01
	-1,03
	-0,98
	-1,05

	-0,55
	-0,58
	-0,54
	16,38
	5,90
	2,65
	37,02
	-0,51
	3,14
	133,23

	2,63
	-0,19
	-0,44
	168,77
	40,61
	14,47
	6,16
	0,24
	-0,25
	37,59

	2,62
	-0,43
	-0,65
	24,57
	11,77
	5,20
	11,80
	-0,51
	2,13
	84,62

	0,55
	-0,78
	0,91
	9,90
	10,05
	0,45
	6,54
	-0,93
	22,23
	67,40

	-0,44
	-0,45
	-0,42
	22,07
	6,67
	2,87
	81,15
	4,44
	-0,33
	100,85

	-0,28
	-0,34
	-0,49
	-0,42
	-0,45
	-0,20
	181,35
	121,22
	10,91
	0,16

	-0,54
	-0,18
	2,53
	4,54
	5,90
	2,38
	10,46
	4,55
	3,87
	47,75

	-0,81
	-0,82
	1,21
	-0,43
	-0,14
	-0,74
	-0,67
	1,76
	0,20
	4,17

	0,84
	-0,18
	-0,79
	-0,75
	-0,53
	-0,79
	-0,78
	-0,71
	2,65
	0,87

	0,70
	-1,51
	0,37
	-0,76
	-1,89
	-0,82
	10,79
	29,03
	11,61
	-1,05

	0,95
	2,00
	-0,82
	53,70
	24,98
	0,98
	66,01
	-0,58
	-0,76
	13,95

	-0,58
	2,39
	-0,49
	0,37
	-0,57
	-0,40
	-0,22
	1,25
	-0,02
	14,91

	-0,51
	0,33
	-0,84
	1,21
	-0,47
	3,35
	-0,71
	-0,51
	3,57
	-0,69

	-0,66
	-1,46
	0,78
	-0,29
	0,02
	0,29
	2,15
	-1,45
	1,55
	-1,62

	0,67
	-0,11
	-0,69
	-1,44
	-0,81
	-1,41
	10,83
	-0,01
	-0,10
	-0,97

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	470,64
	0,83
	3,04
	21,11
	5,49
	2006,22

	2,25
	0,75
	-0,70
	93,02
	91,55
	25,58
	60,65
	-0,18
	38,77
	64,77

	-0,73
	-0,80
	-0,59
	12,50
	7,99
	0,99
	11,19
	12,10
	16,89
	44,88

	-0,79
	-0,81
	-0,72
	0,00
	-0,78
	-0,64
	-0,49
	0,74
	-0,32
	-0,66

	2,33
	-0,55
	0,36
	49,96
	39,60
	2,06
	104,64
	112,21
	15,18
	157,20

	-0,12
	-0,22
	0,26
	776,67
	515,63
	243,89
	893,14
	7,69
	911,68
	515,97

	-0,69
	-0,61
	-0,71
	29,55
	13,21
	7,47
	35,31
	0,76
	11,78
	94,45

	-0,52
	-0,52
	-0,47
	8,79
	8,27
	2,03
	15,51
	-0,22
	-0,49
	20,28

	-0,11
	-0,34
	-1,62
	50,46
	47,45
	12,24
	61,03
	-1,64
	-1,12
	512,19

	-0,11
	-0,54
	-0,40
	28,22
	42,92
	7,11
	83,16
	0,31
	3,92
	58,04

	-1,02
	-0,39
	0,29
	1,24
	3,25
	-0,46
	6,05
	-1,46
	-0,47
	0,07

	0,57
	-0,08
	0,51
	19,98
	18,60
	4,78
	18,63
	47,64
	-0,82
	64,84

	-0,47
	-0,26
	-0,53
	9,94
	5,27
	0,55
	16,09
	-0,48
	-0,40
	0,96

	-0,64
	2,20
	-0,52
	113,82
	108,78
	8,44
	21,08
	882,54
	0,08
	93,15

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	-1,25
	0,83
	1734,63
	294,91
	52,57
	0,46

	0,24
	-1,28
	-0,59
	-1,27
	1,19
	-0,63
	3,05
	69,22
	5,29
	4,13

	1,76
	-0,55
	-0,51
	16,03
	1,82
	18,18
	0,88
	-0,01
	16,75
	-0,50

	0,24
	1,94
	0,94
	1,00
	7,19
	-0,83
	5,94
	-2,09
	6,20
	0,76

	-0,35
	-0,35
	-0,34
	9,07
	6,02
	-0,33
	-0,30
	-0,13
	8,39
	3,84

	-0,60
	-1,09
	0,35
	-0,02
	0,15
	-1,00
	-0,98
	-2,30
	-0,36
	-1,48

	0,46
	0,18
	-1,08
	4,50
	1,79
	0,92
	-1,00
	-1,06
	-1,11
	15,83

	-1,15
	0,06
	0,16
	-1,70
	-0,62
	2,04
	-1,99
	-0,44
	-0,12
	-2,66

	-0,63
	-0,66
	-0,51
	0,69
	9,62
	-0,38
	94,77
	1,92
	0,15
	176,44

	-1,10
	-1,10
	-1,07
	15,07
	19,46
	0,66
	0,49
	-0,64
	3,77
	372,28

	1,81
	-0,72
	-0,61
	45,85
	51,10
	4,96
	18,22
	-0,54
	6,14
	57,00

	-0,05
	-0,97
	-1,50
	113,93
	93,31
	11,31
	99,41
	30,26
	57,44
	430,69

	2,47
	-0,28
	0,62
	-0,40
	-0,59
	-0,04
	74,92
	-0,22
	-0,48
	47,46

	-0,72
	-0,65
	-0,84
	15,23
	8,53
	9,18
	31,74
	0,70
	14,11
	159,58

	-0,08
	0,88
	-0,96
	18,24
	11,91
	2,22
	10,56
	51,79
	6,44
	27,31

	-0,62
	-1,02
	-0,96
	66,80
	46,71
	-0,92
	266,09
	-0,11
	-0,73
	617,24

	0,19
	0,88
	-0,92
	-1,66
	0,83
	0,11
	-3,52
	1,02
	-3,12
	-4,34

	-0,75
	-0,62
	-0,15
	-0,70
	-2,03
	-0,07
	-1,54
	4,82
	-0,73
	-0,55

	-0,35
	-0,35
	-0,33
	8,99
	5,71
	2,15
	-0,30
	-0,09
	-0,27
	2,33

	-0,46
	-0,37
	-0,55
	57,49
	34,07
	10,93
	20,47
	-0,44
	5,28
	26,44

	-0,67
	1,52
	-0,65
	14,81
	12,49
	0,87
	38,57
	-0,37
	-0,26
	67,42

	1,76
	0,53
	-0,06
	55,67
	32,05
	12,09
	49,46
	-0,88
	41,80
	133,67

	0,43
	0,02
	-0,99
	1,33
	3,45
	-1,14
	14,52
	-0,04
	24,24
	0,31

	-0,03
	-0,34
	-1,04
	-1,04
	0,16
	1,19
	7,10
	143,48
	4,56
	4,76

	-1,14
	-1,21
	1,27
	-2,43
	-1,65
	-1,59
	0,60
	-2,50
	1,74
	-1,70

	-0,52
	-0,54
	-0,51
	17,21
	11,69
	4,20
	25,50
	-0,48
	10,29
	84,19

	-1,54
	-0,64
	-0,43
	-1,20
	-0,99
	-0,04
	-0,65
	2,20
	-0,84
	-1,90

	-0,53
	0,02
	-1,53
	-1,60
	-0,25
	1,62
	-1,84
	9,43
	0,29
	-1,83

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	-1,25
	0,83
	3,04
	21,11
	5,49
	0,46

	-0,71
	-0,02
	0,93
	2,37
	0,57
	-0,71
	-0,71
	-0,70
	-0,34
	2,39

	1,51
	-0,52
	-0,50
	2,15
	1,13
	1,09
	15,86
	10,99
	0,96
	9,92

	-0,43
	0,15
	1,28
	33,63
	23,88
	3,67
	17,39
	-0,26
	10,55
	33,23

	-1,13
	-1,07
	-0,88
	94,32
	54,67
	15,60
	101,61
	254,91
	10,45
	544,40

	-0,14
	-0,72
	-0,33
	-0,37
	-0,12
	0,18
	-0,58
	-0,06
	0,17
	47,54

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	-1,25
	0,83
	3,04
	21,11
	664,52
	0,46

	-0,75
	-0,31
	-0,19
	-1,48
	-1,22
	-0,66
	-0,32
	20,33
	10,47
	22,32

	-0,18
	1,08
	0,16
	-0,79
	-1,55
	-1,41
	-1,27
	-0,07
	-1,10
	-1,44

	-0,57
	1,27
	-0,51
	276,14
	91,86
	39,56
	303,11
	0,56
	132,38
	489,77

	-0,61
	-0,11
	2,45
	3,29
	5,68
	2,27
	5,00
	0,27
	1,15
	69,30

	-0,47
	2,14
	-0,10
	0,19
	-0,27
	-0,78
	-0,72
	-0,72
	13,70
	3,50

	-0,83
	-0,23
	-0,85
	-0,69
	-0,85
	-0,84
	15,91
	-0,69
	-0,79
	1,53

	-0,50
	0,71
	-0,61
	-1,41
	-0,71
	0,23
	-0,16
	3,19
	-1,32
	-1,13

	-0,77
	-0,92
	0,18
	-0,35
	0,24
	0,26
	-1,84
	-1,74
	-0,17
	-0,22

	-0,73
	-1,31
	-0,63
	-2,27
	-3,32
	-4,90
	1,61
	-7,70
	-3,31
	-0,90

	-0,58
	-0,10
	-0,04
	10,96
	0,93
	1,20
	7,88
	-0,38
	-0,52
	22,72

	-0,77
	0,97
	-0,67
	63,91
	71,61
	-0,56
	92,70
	1,39
	-0,11
	-0,60

	0,00
	-0,17
	-0,98
	1,93
	2,06
	-0,26
	4,11
	-1,03
	1,09
	6,84

	-1,78
	-0,06
	-0,43
	-2,05
	1,32
	0,36
	-1,83
	0,95
	-0,86
	-0,78

	-1,07
	-1,09
	-0,99
	301,47
	156,90
	77,68
	161,10
	0,55
	16,34
	359,78

	-1,08
	0,43
	-1,97
	-1,99
	0,65
	-0,70
	-3,05
	-1,62
	-2,60
	-1,09

	-0,54
	-0,76
	-1,23
	-1,34
	-0,26
	-0,89
	-1,49
	-3,97
	-0,58
	-1,07

	-0,36
	-0,37
	-0,34
	-0,12
	3,37
	-0,32
	-0,27
	0,10
	-0,22
	-0,32

	-0,90
	-0,97
	-0,80
	107,19
	77,31
	12,80
	36,21
	-0,46
	12,96
	260,98

	2,67
	-0,41
	-0,35
	37,56
	36,12
	4,14
	183,26
	0,49
	6,32
	20,21

	2,20
	0,48
	-0,79
	6,60
	1,45
	0,21
	1,20
	-0,86
	-0,62
	2,56

	-0,42
	-0,46
	0,50
	-0,37
	0,16
	0,03
	-1,94
	-1,96
	-2,11
	-0,65

	-0,89
	-0,54
	-0,66
	-1,85
	-1,51
	0,11
	-2,05
	-2,09
	-1,68
	-1,66

	0,06
	-0,42
	0,24
	-1,25
	-1,58
	-0,37
	-0,95
	-2,14
	-1,14
	-1,04

	-0,42
	-0,38
	-0,50
	144,21
	76,39
	29,14
	304,52
	-0,51
	16,91
	33,16

	0,32
	-0,16
	-0,28
	0,14
	2,78
	0,66
	9,96
	-0,71
	-1,36
	0,51

	0,15
	1,27
	-0,89
	-0,87
	0,31
	1,27
	69,42
	-1,82
	-0,65
	23,31

	-0,99
	-0,55
	0,06
	4,77
	-0,12
	7,99
	-1,32
	-1,23
	-0,59
	12,84

	-0,44
	-0,15
	2,65
	20,46
	37,77
	30,39
	-0,37
	1,68
	-0,33
	2,40

	-0,73
	0,24
	-0,10
	1,51
	1,84
	0,25
	8,63
	2,01
	1,46
	2,92

	0,65
	1,24
	-1,33
	-1,34
	-0,77
	-0,85
	0,03
	-1,33
	0,84
	-0,16

	-0,49
	-0,49
	-0,48
	-0,42
	-0,49
	-0,47
	-0,46
	-0,35
	6,04
	17,07

	1,61
	0,64
	-1,06
	0,30
	1,33
	-0,49
	-0,62
	-1,28
	-1,01
	-1,33

	-0,45
	-0,35
	-0,44
	44,45
	32,21
	14,87
	-0,40
	49,66
	17,40
	26,92

	-0,38
	-0,39
	-0,34
	0,05
	7,94
	-0,30
	20,82
	0,46
	59,27
	-0,31

	-0,34
	-0,31
	-0,51
	8,22
	2,62
	-0,49
	21,87
	-0,49
	2,47
	22,65

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	109,47
	540,92
	0,83
	4601,99
	21,11
	5,49
	0,46

	-0,96
	-0,92
	-0,88
	-0,97
	-0,99
	-0,74
	-1,11
	-0,63
	-0,84
	-1,04

	-1,21
	-0,73
	-0,61
	-1,35
	-0,71
	-0,60
	-2,01
	-1,27
	-1,14
	-2,00

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	-1,25
	0,83
	3540,69
	21,11
	5,49
	1736,99

	-1,38
	-1,67
	-0,29
	10,26
	360,19
	0,83
	300,94
	4511,55
	5,49
	888,91

	0,04
	0,23
	-1,24
	1,51
	-0,12
	-0,65
	7,27
	17,70
	3,15
	-1,10

	-0,67
	0,79
	-0,66
	-0,50
	-0,67
	0,39
	49,44
	-0,35
	-0,57
	246,40

	-0,57
	-0,57
	-0,41
	6,44
	13,33
	7,49
	59,30
	-0,30
	9,21
	89,59

	-0,84
	-0,89
	0,98
	13,25
	22,29
	0,51
	-0,67
	5,72
	7,27
	5,07

	-0,12
	-0,85
	-0,61
	-1,68
	0,50
	2,16
	-1,06
	0,51
	1,32
	-1,99

	0,52
	0,89
	1,69
	7,76
	-0,93
	-1,22
	-0,46
	-1,11
	-0,28
	12,17

	-0,52
	0,07
	2,32
	5,93
	0,30
	-0,82
	3,22
	-0,93
	7,35
	3,54

	-0,66
	-0,73
	-0,40
	2,15
	-0,63
	-0,13
	0,41
	4,77
	1,00
	-0,22

	-0,49
	-0,49
	-0,46
	-0,22
	-0,48
	-0,44
	11,27
	0,03
	-0,33
	-0,44

	-0,73
	-0,76
	-0,64
	0,23
	30,01
	2,98
	56,63
	1,13
	-0,16
	89,63

	-0,25
	-0,36
	-0,35
	-0,25
	0,73
	-0,34
	-0,32
	-0,14
	15,57
	-0,34

	-0,93
	-0,87
	-1,12
	-1,22
	-0,57
	-0,90
	-1,42
	1,08
	-1,07
	-1,42

	1,09
	-0,81
	-0,80
	0,20
	-0,80
	-0,79
	-0,78
	-0,68
	-0,77
	-0,79

	-0,41
	-0,42
	-0,35
	63,26
	9,78
	34,08
	0,89
	0,86
	-0,02
	-0,30

	-0,53
	-0,09
	-1,03
	41,60
	23,97
	7,23
	27,61
	-0,10
	2,87
	33,10

	-0,94
	2,54
	-0,51
	3,61
	187,32
	-0,08
	778,83
	7,84
	1,75
	-0,22

	0,11
	-0,26
	0,29
	1,83
	0,69
	1,15
	7,96
	-0,93
	-1,25
	7,43

	1,22
	1,88
	0,26
	7,25
	7,59
	3,49
	-0,75
	-0,65
	4,04
	4,85

	-0,94
	-0,65
	-1,22
	0,72
	0,09
	0,30
	2,97
	-1,26
	-1,26
	0,24

	0,31
	1,64
	0,26
	0,54
	0,30
	1,42
	-1,20
	-1,36
	-0,87
	2,13

	-0,43
	2,64
	-0,40
	-0,07
	23,40
	-0,36
	-0,29
	0,26
	0,50
	-0,37

	-0,36
	1,48
	-1,02
	0,04
	-0,98
	-0,87
	0,63
	-0,94
	-0,73
	-0,47

	-0,49
	-0,49
	-0,47
	-0,32
	1,09
	-0,46
	3,57
	-0,17
	-0,39
	-0,46

	-1,46
	-1,00
	-0,85
	1,23
	0,65
	-0,43
	2,22
	-0,38
	-0,01
	1,23

	-0,63
	-0,96
	-0,78
	63,45
	58,39
	20,04
	88,59
	-1,20
	4,93
	50,72

	0,45
	-0,60
	-0,35
	-1,45
	-0,53
	0,91
	1,45
	-0,90
	-1,31
	-1,20



	Gut_2
	Gut_3

	1229,44
	925,48

	181,32
	183,53

	-1,02
	-1,42

	947,52
	959,26

	4035,97
	677,29

	326,37
	189,47

	0,51
	0,51

	9,61
	-0,47

	708,29
	700,03

	43,41
	42,10

	252,69
	187,56

	198,25
	175,28

	159,39
	125,49

	473,41
	417,46

	376,91
	380,92

	1178,45
	1326,96

	117,42
	180,42

	254,56
	424,92

	-0,59
	-0,60

	-0,69
	0,77

	14,02
	13,77

	6,31
	0,96

	61,99
	-1,42

	145,95
	23,29

	-1,11
	-1,11

	-0,81
	-0,81

	3,29
	-0,03

	-1,05
	-1,04

	310,94
	216,57

	53,83
	27,88

	115,16
	89,99

	121,72
	130,12

	97,75
	82,39

	-0,49
	-0,52

	92,86
	58,40

	-0,10
	6,94

	-0,44
	1,34

	-2,51
	-1,58

	74,04
	42,79

	66,11
	16,81

	-0,58
	-0,86

	-1,03
	-1,17

	1,28
	-0,22

	1868,25
	2971,45

	179,49
	112,60

	67,35
	78,14

	215,99
	122,97

	295,04
	255,26

	912,36
	429,20

	189,78
	173,42

	20,20
	14,11

	665,78
	696,07

	201,08
	71,11

	-0,88
	-0,33

	144,78
	116,75

	2,77
	0,35

	81,14
	93,12

	-1,02
	-1,42

	-1,34
	-1,04

	21,65
	4,48

	8,11
	5,37

	-0,34
	2,97

	1,43
	0,63

	46,01
	33,48

	-2,09
	-2,15

	413,32
	322,87

	841,89
	520,44

	178,12
	106,92

	759,42
	637,05

	60,47
	70,97

	293,07
	185,55

	53,37
	38,51

	1460,41
	1025,11

	-2,43
	-2,29

	-1,78
	-1,36

	10,98
	9,45

	60,02
	33,42

	78,56
	78,28

	269,69
	233,89

	56,36
	1,88

	19,87
	6,15

	-1,39
	-0,86

	167,40
	162,16

	-1,90
	-1,73

	-1,69
	-1,81

	975,62
	76,31

	5,32
	1,75

	53,60
	3,41

	89,28
	79,96

	746,37
	903,90

	-0,70
	0,97

	-1,02
	-1,42

	41,75
	44,27

	-1,54
	19,53

	540,37
	408,96

	60,72
	62,63

	6,27
	5,03

	6,32
	4,07

	-1,29
	-0,54

	-0,30
	-0,28

	4,86
	4,05

	13,49
	12,60

	69,91
	123,40

	4,32
	7,63

	2,50
	1,08

	659,07
	973,94

	0,87
	0,17

	-0,97
	-2,16

	-0,35
	-0,36

	598,26
	584,31

	17,28
	31,14

	25,68
	11,40

	-0,51
	-0,90

	-1,61
	-1,45

	-1,36
	-0,89

	110,82
	84,15

	6,93
	6,89

	22,49
	27,85

	38,56
	13,38

	20,98
	5,02

	4,36
	2,24

	-1,06
	-0,63

	16,03
	26,97

	-1,47
	-0,54

	23,81
	9,04

	7,94
	-0,38

	28,13
	44,07

	-1,02
	341,60

	-1,09
	-1,07

	-1,97
	-1,95

	1080,63
	733,96

	1007,12
	1144,98

	0,14
	-0,38

	118,05
	77,68

	57,04
	84,80

	21,13
	7,91

	-1,30
	-1,26

	23,92
	27,52

	3,81
	10,65

	-0,58
	-0,67

	-0,48
	-0,49

	211,29
	46,69

	0,84
	0,26

	-1,18
	-1,42

	-0,80
	-0,80

	51,95
	21,23

	77,28
	67,85

	-0,80
	-0,95

	10,13
	9,20

	11,16
	6,99

	1,01
	2,34

	1,16
	1,40

	15,88
	20,85

	0,80
	4,76

	-0,48
	3,40

	2,86
	3,99

	120,67
	79,32

	-0,51
	1,10
























Supplementary table 2: Proteomics of Neutropenic Tissues_Heatmap Values
	ID
	Label
	UniprotID
	Fullname
	Lung_Ctl_1
	Lung_Ctl_2
	Lung_Ctl_3
	Lung_Ctl_4

	1
	Col1a1
	P11087
	collagen, type I, alpha 1
	-1,401
	1,529
	-0,461
	0,332

	2
	Col1a2
	Q01149
	collagen, type I, alpha 2
	-1,412
	1,683
	-0,384
	0,112

	3
	Col3a1
	P08121
	collagen, type III, alpha 1
	-0,311
	2,999
	-1,597
	-1,091

	4
	Col4a1
	P02463
	collagen, type IV, alpha 1
	-0,174
	1,955
	-0,890
	-0,891

	5
	Col4a2
	P08122
	collagen, type IV, alpha 2
	-0,423
	1,754
	-1,151
	-0,180

	6
	Col5a2
	Q3U962
	collagen, type V, alpha 2
	-0,196
	0,895
	-0,705
	0,006

	7
	Col6a1
	Q04857
	collagen, type VI, alpha 1
	-0,927
	-1,772
	0,632
	2,068

	8
	Col6a2
	Q02788
	collagen, type VI, alpha 2
	-0,498
	-0,991
	-0,051
	1,540

	9
	Col12a1
	Q60847
	collagen, type XII, alpha 1
	-0,578
	0,130
	-0,188
	0,636

	10
	Eln
	P54320
	elastin
	-0,261
	1,522
	-1,289
	0,027

	11
	Fn1
	P11276
	fibronectin 1
	0,363
	1,000
	-1,282
	-0,081

	12
	Lama2
	Q60675
	laminin, alpha 2
	0,122
	0,187
	-0,657
	0,348

	13
	Lama3
	Q61789
	laminin, alpha 3
	0,111
	0,472
	-0,662
	0,079

	14
	Lama5
	Q61001
	laminin, alpha 5
	-0,003
	0,710
	-0,513
	-0,194

	15
	Lamb2
	Q61292
	laminin, beta 2
	0,128
	0,153
	-0,489
	0,209

	16
	Lamc1
	P02468
	laminin, gamma 1
	0,038
	-0,078
	-0,356
	0,396



	Lung_Dtr_1
	Lung_Dtr_2
	Lung_Dtr_3
	Lung_Mcl_1
	Lung_Mcl_2
	Lung_Mcl_3
	Gut_Ctl_1
	Gut_Ctl_2

	4,875
	5,704
	5,785
	4,074
	1,335
	1,630
	-4,563
	-0,287

	4,970
	4,665
	5,188
	4,181
	1,231
	1,185
	-3,469
	0,044

	2,640
	5,502
	7,937
	4,131
	1,112
	1,847
	-5,091
	-0,524

	2,684
	3,101
	3,133
	2,491
	0,749
	2,249
	0,217
	0,679

	4,060
	3,096
	2,996
	2,752
	1,146
	0,582
	-0,695
	0,559

	3,463
	2,953
	4,383
	3,172
	1,057
	0,110
	-1,478
	0,409

	1,100
	-0,074
	0,016
	0,207
	0,034
	-0,512
	-2,440
	0,495

	0,572
	0,805
	0,376
	0,196
	-0,396
	-1,283
	-0,705
	-0,319

	2,423
	1,326
	1,320
	1,189
	1,247
	0,185
	-1,840
	-0,657

	0,938
	2,559
	4,680
	1,054
	0,327
	0,121
	-0,664
	0,000

	4,250
	3,322
	2,846
	3,080
	0,780
	2,301
	-0,232
	-0,067

	2,636
	1,719
	0,851
	0,820
	0,919
	1,588
	-1,211
	-0,442

	2,535
	1,556
	1,482
	1,323
	-0,162
	0,369
	-1,070
	-0,306

	3,655
	2,198
	1,991
	1,727
	1,004
	1,117
	-0,451
	0,194

	3,423
	2,415
	1,994
	1,504
	0,342
	0,890
	-0,758
	0,296

	3,204
	2,111
	1,871
	1,226
	-0,250
	0,484
	-0,723
	-0,020



	Gut_Ctl_3
	Gut_Ctl_4
	Gut_Dtr_1
	Gut_Dtr_2
	Gut_Dtr_3
	Gut_Mcl_1
	Gut_Mcl_2
	Gut_Mcl_3
	Skin_Ctl_1

	4,994
	-0,144
	-2,776
	-1,646
	3,161
	4,202
	9,219
	-7,976
	5,169

	4,357
	-0,932
	-2,656
	-0,968
	2,817
	3,403
	9,947
	-6,713
	2,146

	6,257
	-0,642
	-4,023
	-1,846
	3,620
	6,603
	12,714
	-8,604
	1,577

	0,062
	-0,957
	-0,198
	-0,250
	-1,369
	-0,815
	-3,164
	-6,262
	0,990

	1,241
	-1,104
	0,183
	-0,750
	0,439
	-0,675
	-3,139
	-4,934
	1,749

	1,872
	-0,803
	-1,614
	-1,850
	0,260
	1,570
	-1,490
	-5,022
	0,238

	2,662
	-0,717
	-0,297
	-1,466
	0,998
	4,308
	0,490
	0,496
	-3,837

	1,674
	-0,650
	-0,856
	-0,667
	-0,146
	1,589
	-0,590
	-0,508
	-2,854

	3,138
	-0,641
	-0,751
	-1,072
	1,335
	0,067
	-2,045
	-1,747
	-0,660

	0,274
	0,390
	-0,732
	-0,168
	0,757
	0,228
	0,843
	-1,977
	-1,011

	1,471
	-1,172
	-0,258
	0,702
	0,485
	1,047
	-2,080
	-4,084
	-0,486

	1,761
	-0,108
	-1,020
	-1,309
	0,961
	-0,027
	-1,824
	-1,945
	0,646

	0,349
	1,028
	0,977
	-0,104
	0,999
	0,812
	0,136
	-0,994
	0,369

	0,199
	0,057
	-0,484
	-0,507
	-0,076
	0,091
	-2,354
	-3,505
	-0,325

	1,506
	-1,044
	-0,543
	-0,957
	1,819
	0,010
	-3,516
	-2,393
	0,205

	2,672
	-1,928
	-0,745
	-0,564
	1,579
	0,883
	-2,553
	-1,544
	-0,932



	Skin_Ctl_2
	Skin_Ctl_3
	Skin_Ctl_4
	Skin_Dtr_1
	Skin_Dtr_2
	Skin_Dtr_3
	Skin_Mcl_1
	Skin_Mcl_2
	Skin_Mcl_3

	-1,638
	-3,757
	0,227
	-3,649
	-3,897
	-3,758
	-5,932
	-4,323
	-0,591

	-0,934
	-2,126
	0,915
	-0,794
	-1,618
	-1,660
	-1,583
	-2,190
	1,322

	-0,749
	-2,731
	1,903
	-2,770
	-2,164
	-3,168
	-3,409
	-2,750
	1,058

	-0,443
	-0,530
	-0,017
	-2,550
	-2,040
	-1,963
	0,211
	-1,532
	0,775

	-0,655
	0,386
	-1,479
	-1,935
	0,053
	-0,052
	1,188
	0,157
	0,167

	-1,176
	-1,221
	2,159
	-2,319
	-2,321
	-1,653
	1,317
	-2,813
	-0,610

	2,939
	-0,689
	1,588
	3,400
	0,050
	-0,166
	-1,708
	0,155
	-0,973

	2,273
	-0,633
	1,214
	3,018
	1,019
	0,061
	-2,140
	0,604
	0,277

	-0,004
	-0,075
	0,739
	1,785
	0,578
	-0,444
	-1,196
	0,206
	-0,748

	0,597
	0,398
	0,016
	-0,773
	0,903
	-0,222
	-0,321
	0,407
	-0,302

	-0,283
	1,542
	-0,773
	1,296
	1,215
	0,630
	1,008
	1,356
	0,097

	-0,450
	0,551
	-0,747
	-1,355
	0,751
	-0,073
	-0,518
	0,877
	-0,688

	0,423
	-0,778
	-0,014
	2,182
	-0,182
	-0,150
	-0,796
	0,421
	1,292

	-0,327
	0,789
	-0,136
	-0,495
	1,387
	1,511
	-0,073
	1,658
	-0,684

	-0,656
	0,764
	-0,313
	0,526
	0,776
	0,589
	0,187
	0,693
	0,568

	0,473
	0,727
	-0,269
	1,575
	0,653
	0,509
	-0,664
	1,539
	0,807












Supplementary table 3: Proteomics of post-translational modifications (PTM)
	AA
	Ctl_1
	Ctl_2
	Ctl_3
	Ctl_4
	Mcl_1
	Mcl_2
	Mcl_3
	iDTR_1
	iDTR_2
	iDTR_3

	250
	-4,06
	3,50
	-6,25
	6,81
	1,16
	8,87
	0,85
	4,71
	17,69
	10,22

	262
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 

	274
	-8,65
	9,68
	-1,56
	0,53
	13,05
	5,48
	10,68
	8,75
	-19,41
	11,89

	283
	10,40
	-7,59
	6,62
	-9,43
	6,79
	-4,87
	-14,12
	-16,41
	4,15
	18,63

	349
	-1,32
	0,52
	-0,40
	1,21
	-4,71
	12,60
	1,52
	-0,88
	1,15
	-14,99

	394
	-5,36
	0,99
	-7,11
	11,48
	-7,79
	-117,32
	6,93
	1,95
	-256,99
	-29,69

	435
	-2,02
	-23,75
	49,95
	-24,18
	37,44
	-23,71
	-18,44
	-12,81
	-21,46
	9,79

	439
	-14,96
	32,21
	-51,24
	34,00
	-43,81
	23,91
	30,46
	20,51
	-39,99
	-18,23

	460
	24,93
	-22,01
	17,44
	-20,36
	7,28
	-21,19
	-32,01
	-35,91
	9,22
	6,52

	465
	26,70
	-24,75
	25,34
	-27,29
	28,21
	-24,46
	-40,71
	-43,75
	-28,03
	1,34

	502
	-2,31
	-4,90
	10,27
	-3,07
	7,64
	5,30
	1,22
	-2,84
	17,26
	14,28

	549
	0,06
	-5,01
	7,94
	-2,98
	-0,24
	20,45
	-9,00
	-7,05
	-19,00
	-25,00

	583
	0,28
	-4,14
	5,13
	-1,27
	8,63
	-12,31
	-2,41
	-5,90
	-18,90
	-0,33

	591
	-2,48
	-8,13
	17,94
	-7,32
	23,25
	-14,16
	-5,63
	-4,50
	-1,27
	12,89

	609
	-2,84
	-0,29
	2,66
	0,47
	5,16
	-0,63
	3,10
	3,11
	9,04
	12,41

	628
	-0,27
	4,46
	-5,23
	1,03
	-10,00
	-16,29
	-7,53
	-17,99
	-43,94
	2,29

	654
	-4,02
	0,23
	0,75
	3,04
	-16,79
	-16,04
	6,82
	6,85
	-24,48
	-6,68

	661
	-0,52
	1,27
	-4,45
	3,71
	0,40
	-21,86
	7,43
	9,38
	-31,31
	-2,61

	673
	15,30
	-19,07
	17,79
	-14,02
	27,64
	-29,85
	-13,98
	-16,33
	-7,79
	22,62

	706
	-3,53
	-4,94
	17,00
	-8,53
	-4,72
	-8,03
	-12,76
	-18,50
	6,36
	3,39

	739
	-1,36
	6,18
	-15,66
	10,84
	-14,59
	10,13
	3,87
	8,96
	-9,10
	-31,93

	742
	-14,78
	9,53
	-7,11
	12,36
	-3,21
	1,77
	21,53
	24,99
	-2,05
	-4,09

	756
	11,08
	-11,44
	13,24
	-12,89
	25,41
	-8,79
	-14,56
	-11,31
	-21,00
	19,31

	778
	0,03
	0,36
	2,02
	-2,41
	-0,12
	-8,21
	-0,98
	1,10
	-37,74
	7,73

	823
	16,77
	-14,52
	18,72
	-20,98
	14,89
	0,56
	-18,32
	-9,46
	-4,94
	11,15

	832
	-2,74
	0,69
	2,06
	-0,01
	-5,85
	-14,39
	-0,92
	-3,99
	-71,60
	-21,37

	859
	-0,07
	-3,45
	1,41
	2,11
	3,87
	-13,30
	0,76
	1,24
	-31,25
	-10,77

	900
	-1,20
	0,62
	-6,03
	6,61
	3,51
	-13,17
	3,23
	-2,47
	-9,14
	-5,03

	922
	0,64
	-8,22
	10,88
	-3,30
	23,56
	-1,58
	-7,01
	-9,04
	-9,34
	14,02

	931
	-1,73
	-4,14
	9,41
	-3,55
	6,51
	-33,37
	-6,77
	-8,85
	-60,59
	-18,70

	976
	-11,01
	9,15
	-15,61
	17,47
	-15,37
	-17,24
	12,06
	11,84
	-37,68
	-10,52

	981
	-0,37
	1,58
	-7,97
	6,76
	-2,78
	-19,55
	1,77
	0,01
	-45,60
	-6,40

	1030
	-6,28
	4,62
	3,24
	-1,59
	18,81
	-9,82
	-3,87
	-9,22
	-36,44
	-10,29

	1059
	3,71
	-1,57
	-2,13
	-0,02
	-2,91
	-5,47
	-5,17
	-7,50
	-7,67
	-1,93

	1093
	2,00
	11,10
	-23,84
	10,74
	-13,48
	24,16
	10,54
	10,16
	59,31
	8,00

	1105
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 
	 

	1149
	10,24
	-6,99
	1,56
	-4,82
	21,01
	-12,41
	-10,74
	-8,44
	-7,20
	13,28




Supplementary table 4: qPCR screening for matrix-inducing pathways
	Target Pathway
	Treatment/Condition
	Col3a1
	Eln
	Lama3

	Control
	Vehicle / WT
	0
	0
	0

	GM-CSF
	Blocking Ab
	9,6
	13,6
	-25,6

	Adrenergic
	Adrb3dN mice
	-58,3
	-76,8
	107,7

	Circadian time
	ZT13 (night)
	-37,5
	-43,3
	4,81

	Iron transport
	Ferristatin II
	98,9
	62,8
	-11,9

	IFNg
	Blocking Ab
	-4,4
	101,5
	175,4

	NFkB
	BAY11-7082
	4,0
	8,1
	3,3

	CXCR4
	AMD3100
	-10,9
	-34,0
	-37,3

	CXCR2
	CXCR2dN mice
	54,1
	139,8
	160,7

	TGFb
	Blocking Ab
	-19,8
	-26,6
	-18,1

	Serotonin
	PCPA
	-58,6
	-55,3
	-73,2






















Supplementary table 5: Nanostring analysis of TGFbRN and control mice
	Gene Symbol
	Blood_WT_1
	Blood_WT_2
	Blood_WT_3
	Blood_TGFRfl_1
	Blood_TGFRfl_2
	Blood_TGFRfl_3

	Hbb-bs
	0,58
	0,86
	1,72
	1,19
	1,07
	-0,61

	Steap4
	0,06
	-0,91
	0,13
	0,44
	0,88
	0,08

	Wfdc17
	-0,16
	-1,12
	0,01
	0,41
	0,66
	-0,07

	Ifitm1
	-0,03
	-0,72
	0,38
	0,41
	0,58
	-0,31

	Ifitm3
	0,06
	-0,80
	0,49
	0,32
	0,54
	-0,56

	Lcp1
	0,07
	-0,55
	0,47
	0,31
	0,43
	-0,53

	H2-D1
	0,16
	-0,45
	0,36
	0,10
	0,34
	-0,49

	Oasl2
	0,23
	-0,76
	0,42
	-0,09
	0,42
	-0,38

	Picalm
	0,10
	-0,58
	-0,01
	-0,11
	0,03
	-0,55

	Retnlg
	0,01
	-0,19
	0,72
	0,54
	0,62
	-0,22

	Cebpe
	0,41
	-0,37
	0,53
	0,38
	0,44
	-0,20

	Mmp8
	0,38
	-0,68
	0,47
	0,35
	0,63
	-0,39

	Anxa1
	0,16
	-0,41
	0,45
	0,32
	0,48
	-0,24

	Lcn2
	0,35
	-0,51
	0,24
	0,44
	0,39
	-0,32

	Lyz2
	0,11
	-0,27
	0,62
	0,38
	0,53
	-0,63

	Camp
	-0,52
	-0,26
	1,10
	0,26
	0,61
	-0,80

	Ngp
	-0,36
	-0,37
	0,72
	0,02
	0,44
	-0,44

	Ltf
	0,03
	-1,20
	-1,24
	-2,81
	-0,15
	-1,52

	Chil3
	-2,13
	-1,63
	-1,77
	-2,50
	-1,05
	-2,34

	Col3a1
	-2,58
	-3,59
	-3,76
	-2,61
	-4,54
	-4,88

	Col1a1
	-4,39
	-5,53
	-3,83
	-3,30
	-4,50
	-3,37

	Ddr2
	-0,87
	-2,52
	-1,33
	-0,70
	-3,47
	-4,04

	Col6a3
	-1,86
	-3,21
	-2,90
	-2,35
	-1,60
	-3,03

	Eln
	-3,31
	-2,57
	-2,90
	-2,21
	-1,11
	-3,76

	Fbln5
	-1,78
	-3,84
	-3,44
	-1,39
	-2,81
	-2,13

	Fbn1
	-0,67
	-0,97
	-1,12
	-1,28
	-2,06
	-1,28

	Lox
	-0,06
	-1,33
	-1,60
	0,33
	-1,30
	-0,29

	Fn1
	-1,47
	-3,52
	0,01
	-0,13
	-0,77
	-1,23

	Plod2
	-1,39
	-2,00
	-1,04
	-0,88
	-0,98
	-1,31

	Lama3
	0,48
	-2,27
	-1,49
	-1,55
	-1,22
	-2,76

	Sftpc
	-7,32
	-7,34
	-6,91
	-5,77
	-5,87
	-6,93

	Tnfaip3
	-3,52
	-4,30
	-3,64
	-4,13
	-3,71
	-4,10

	Ptgs2
	-5,10
	-5,84
	-6,37
	-7,77
	-3,37
	-3,64

	Ace
	-3,41
	-2,97
	-3,87
	-3,92
	-3,45
	-4,15

	Egr1
	-7,18
	-4,51
	-4,34
	-6,36
	-3,32
	-1,62

	Vegfa
	-2,18
	-3,52
	-2,93
	-3,45
	-2,62
	-3,54

	Nr4a1
	-3,33
	-4,06
	-4,30
	-4,10
	-4,86
	-3,81

	Il1b
	-1,09
	-1,91
	-1,40
	-1,67
	-0,87
	-1,40

	Bmpr2
	-0,28
	-0,94
	-1,19
	-0,48
	-0,95
	-2,24

	Ptma
	-0,49
	-1,17
	-0,74
	-0,78
	-0,58
	-1,47

	Pax5
	-0,26
	-0,80
	0,26
	-0,06
	0,12
	-0,18

	Cd79b
	-0,93
	0,09
	-0,07
	0,16
	0,21
	-0,58

	Cd19
	-0,55
	-0,56
	-1,05
	0,16
	0,17
	0,41

	Cd79a
	0,10
	-0,53
	-0,91
	0,08
	-0,25
	-0,44

	Ighm
	0,42
	-0,04
	0,44
	0,14
	0,34
	-0,15



	Lung_WT_1
	Lung_WT_2
	Lung_WT_3
	Lung_TGFRfl_1
	Lung_TGFRfl_2
	Lung_TGFRfl_3
	Signature

	-2,16
	-3,77
	-4,77
	-8,06
	-6,36
	-7,66
	Blood

	-0,78
	-0,75
	-0,24
	0,03
	0,05
	0,01
	Blood

	-0,38
	-0,68
	-0,40
	0,01
	0,42
	0,36
	Blood

	-0,41
	-0,29
	-0,16
	-0,10
	0,12
	-0,01
	Blood

	-0,22
	-0,20
	0,09
	-0,24
	0,14
	-0,24
	Blood

	-0,18
	-0,08
	0,01
	-0,27
	0,04
	-0,14
	Blood

	0,03
	-0,04
	0,18
	-0,34
	0,05
	-0,20
	Blood

	0,17
	-0,12
	0,14
	-0,40
	0,20
	-0,33
	Blood

	0,03
	0,09
	0,21
	-0,03
	0,31
	0,22
	Blood

	-0,57
	-0,16
	-0,59
	-0,21
	-0,54
	-0,27
	BM

	-0,46
	0,11
	-0,17
	-0,63
	-0,34
	-0,34
	BM

	-0,50
	-0,63
	-0,05
	-0,48
	0,24
	-0,18
	BM

	-0,28
	-0,24
	-0,10
	-0,30
	0,02
	-0,23
	BM

	-0,71
	-0,18
	-0,14
	-0,40
	0,14
	0,15
	BM

	-0,14
	-0,26
	0,18
	-0,48
	-0,17
	-0,55
	BM

	0,35
	-0,23
	-0,01
	-0,27
	-0,36
	-1,78
	BM

	0,50
	-0,36
	0,21
	-0,33
	0,13
	-1,13
	BM

	1,03
	0,15
	0,93
	-0,32
	0,64
	0,41
	BM

	1,34
	0,53
	1,10
	0,09
	0,81
	0,44
	BM

	1,29
	1,16
	1,48
	0,30
	0,72
	0,15
	ECM

	1,35
	1,06
	1,43
	0,38
	0,89
	0,20
	ECM

	0,75
	1,31
	1,43
	0,20
	0,32
	-0,23
	ECM

	1,16
	0,79
	1,24
	0,36
	0,88
	0,46
	ECM

	1,14
	0,77
	1,10
	0,57
	0,73
	0,72
	ECM

	1,23
	0,56
	1,17
	-0,03
	1,21
	0,51
	ECM

	1,00
	0,68
	0,93
	-0,06
	0,72
	0,29
	ECM

	0,58
	1,00
	0,96
	-1,77
	0,26
	-0,14
	ECM

	0,71
	0,93
	0,62
	0,12
	0,51
	0,04
	ECM

	0,37
	1,00
	0,72
	0,83
	0,32
	0,55
	ECM

	0,19
	-0,08
	0,73
	0,17
	1,28
	0,88
	ECM

	1,42
	0,55
	1,54
	0,38
	1,33
	0,10
	Lung

	1,04
	1,46
	1,17
	0,85
	0,16
	0,69
	Lung

	1,07
	1,32
	1,26
	0,90
	0,47
	0,59
	Lung

	1,41
	0,97
	1,10
	0,23
	0,87
	0,80
	Lung

	1,34
	0,94
	0,98
	0,54
	0,95
	0,73
	Lung

	1,28
	0,82
	1,25
	0,34
	0,99
	0,50
	Lung

	1,20
	0,93
	0,97
	0,63
	1,00
	0,94
	Lung

	0,76
	0,97
	0,85
	0,61
	0,29
	0,52
	Lung

	0,62
	0,83
	0,78
	-0,13
	0,25
	0,71
	Lung

	0,78
	0,55
	0,76
	-0,02
	0,51
	0,43
	Lung

	0,52
	0,81
	0,31
	-0,38
	-0,77
	-0,54
	Spleen

	0,48
	0,47
	0,38
	-0,05
	-1,34
	0,10
	Spleen

	-0,94
	0,60
	0,58
	0,74
	-0,54
	-0,53
	Spleen

	-1,02
	0,61
	0,07
	0,47
	-0,09
	0,75
	Spleen

	-0,04
	0,15
	0,05
	-0,77
	-0,60
	-0,51
	Spleen



Supplementary table 6: Proteomics of ear skin wounds
	PDB Number
	PDB Symbol
	Gene Symbol
	WT_1
	WT_2
	WT_3
	WT_4
	TGFbRfl_1
	TGFbRfl_2
	TGFbRfl_3

	P08121
	CO3A1
	Col3a1
	-4,7
	8,1
	-5,2
	1,7
	-3,5
	-2,8
	1,4

	P11087
	CO1A1
	Col1a1
	-1,6
	4,7
	-2,2
	-0,9
	-1,6
	-1,0
	4,5

	E9PV24
	FIBA
	Fga
	-1,9
	5,2
	-2,3
	-1,0
	-1,8
	-2,7
	-1,8

	P20152
	VIME
	Vim
	-2,9
	4,6
	-0,5
	-1,1
	-2,9
	-3,4
	-1,2

	Q8K0E8
	FIBB
	Fgb
	-1,6
	6,2
	-2,1
	-2,5
	-1,5
	-1,8
	1,1

	P18165
	LORI
	Loricrin
	0,8
	-1,0
	0,3
	-0,2
	-1,8
	-1,2
	-2,8

	P19246
	NFH
	Nefh
	-0,6
	0,5
	1,1
	-0,9
	-1,1
	-1,0
	0,2

	Q9Z1K7
	APCL
	Apc2
	0,4
	0,4
	-0,1
	-0,8
	1,0
	0,3
	-0,1

	Q99K41
	EMIL1
	Emilin1
	0,4
	-1,2
	0,6
	0,1
	-0,2
	0,1
	-1,5

	Q01149
	CO1A2
	Col1a2
	-1,7
	6,5
	-2,6
	-2,2
	-1,6
	-0,3
	6,4

	Q99P91
	GPNMB
	Gpnmb
	0,4
	-0,8
	0,8
	-0,3
	0,0
	-0,2
	-1,6

	Q9D2Q8
	S10AE
	S100a14
	0,5
	-0,5
	0,2
	-0,3
	0,6
	-0,2
	-1,1

	Q61554
	FBN1
	Fbn1
	0,5
	2,1
	0,6
	-3,3
	1,9
	1,3
	2,1

	P02463
	CO4A1
	Col4a1
	-0,4
	0,9
	-0,3
	-0,2
	-0,7
	-1,2
	2,3

	Q64739
	COBA2
	Col11a2
	0,4
	0,3
	0,1
	-0,8
	0,4
	0,6
	1,2

	P08122
	CO4A2
	Col4a2
	-0,1
	0,0
	0,4
	-0,4
	0,2
	-0,6
	2,7

	O70624
	MYOC
	Myoc
	0,5
	0,9
	0,1
	-1,6
	0,6
	0,1
	0,7

	Q63870
	CO7A1
	Col7a1
	-0,3
	-1,8
	0,9
	1,1
	-0,3
	-0,4
	0,5

	P21844
	CMA1
	Cma1
	0,9
	-1,1
	0,5
	-0,3
	-0,2
	1,4
	-1,1

	Q62009
	POSTN
	Postn
	1,8
	-3,2
	1,1
	0,2
	1,0
	0,4
	-1,9

	Q8K4G1
	LTBP4
	Ltbp4
	-1,2
	1,2
	0,2
	-0,2
	-0,5
	-0,7
	1,1

	Q2VIS4
	FILA2
	Flg2
	0,5
	-0,5
	0,9
	-0,9
	-0,2
	0,3
	-1,1

	Q04857
	CO6A1
	Col6a1
	0,5
	2,5
	-0,1
	-2,9
	0,7
	-0,6
	1,5

	Q9JLF6
	TGM1
	Tgm1
	0,5
	-1,7
	0,6
	0,5
	1,0
	0,3
	-2,4

	Q8BGY3
	LUZP2
	Luzp2
	1,0
	-1,1
	0,3
	-0,3
	0,5
	0,7
	0,3

	Q61245
	COBA1
	Col11a1
	0,8
	1,8
	-0,3
	-2,4
	1,2
	1,6
	2,0

	Q02788
	CO6A2
	Col6a2
	0,4
	-0,2
	0,7
	-0,9
	-0,5
	0,1
	-1,1

	O88207
	CO5A1
	Col5a1
	0,6
	2,0
	0,1
	-2,6
	0,9
	1,3
	4,8

	P25318
	CO8A2
	Col8a2
	0,5
	0,8
	-0,3
	-1,0
	1,0
	0,8
	0,5

	Q8R0W0
	EPIPL
	Eppk1
	1,1
	-2,2
	1,2
	0,0
	0,6
	0,9
	-0,1

	Q61555
	FBN2
	Fbn2
	0,7
	0,1
	0,1
	-0,8
	1,6
	1,3
	0,9

	Q61878
	PRG2
	Prg2
	0,1
	0,7
	0,1
	-0,9
	-0,8
	-0,9
	-0,3

	Q00780
	CO8A1
	Col8a1
	0,7
	1,1
	-0,1
	-1,6
	0,7
	0,6
	2,1

	P97350
	PKP1
	Pkp1
	1,9
	-4,3
	2,0
	0,4
	1,3
	1,9
	-2,2

	Q3U962
	CO5A2
	Col5a2
	0,5
	1,6
	0,4
	-2,6
	0,3
	1,6
	5,6

	P11088
	FILA
	Flg
	1,2
	-0,4
	0,1
	-0,9
	1,3
	1,6
	-0,6

	Q02257
	PLAK
	Jup
	1,8
	-3,3
	1,3
	0,2
	1,6
	1,1
	-0,7

	P15089
	CBPA3
	Cpa3
	2,3
	-6,1
	3,8
	0,0
	2,3
	1,2
	-3,8

	Q62266
	SPR1A
	Sprr1a
	1,1
	-0,8
	1,0
	-1,3
	0,4
	0,4
	0,1

	P28481
	CO2A1
	Col2a1
	0,8
	3,5
	-0,8
	-3,5
	1,7
	1,8
	2,7

	E9Q557
	DESP
	Dsp
	3,6
	-6,9
	2,6
	0,7
	2,2
	3,5
	0,2



	TGFbRfl_4
	iDTR_1
	iDTR_2
	iDTR_3
	iDTR_4

	-1,9
	-3,7
	-4,6
	-5,5
	-3,8

	-2,6
	-3,3
	-1,5
	-2,0
	-12,7

	-4,5
	-1,7
	-1,3
	-2,7
	-3,1

	-0,7
	-3,7
	-0,6
	-1,4
	0,9

	-2,3
	-0,9
	1,8
	-1,3
	-2,2

	-3,2
	-0,6
	-0,6
	0,1
	5,5

	-2,6
	-1,6
	-1,2
	0,4
	3,5

	-2,5
	0,3
	-0,8
	0,0
	-0,8

	0,4
	-0,3
	-0,6
	0,0
	0,8

	5,3
	-3,8
	-0,6
	-2,1
	-4,0

	-0,9
	0,2
	0,2
	0,9
	1,0

	-1,6
	0,5
	0,0
	0,9
	0,8

	-4,9
	0,5
	-2,0
	0,3
	0,8

	0,4
	-1,3
	-0,1
	0,2
	0,8

	-1,4
	0,0
	-0,2
	0,0
	-0,3

	-0,6
	-0,8
	0,1
	0,2
	-0,4

	-0,1
	0,5
	-1,1
	0,0
	0,1

	1,1
	-1,6
	-1,0
	0,4
	2,3

	-0,9
	0,7
	-0,2
	1,1
	0,2

	-0,3
	1,2
	-0,7
	1,0
	1,0

	0,7
	-0,8
	0,3
	-0,2
	1,7

	-1,7
	1,2
	-2,2
	-0,5
	6,0

	-1,3
	-0,1
	-0,2
	0,5
	1,5

	0,2
	1,6
	-0,3
	0,8
	1,3

	-0,2
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Legends for Supplementary Videos
Supplementary Video 1. 3D imaging of the naïve skin. Whole mount confocal imaging and 3D rendering of a representative immunofluorescence of the cleared naïve skin of a Ly6GCRE; Rosa26Tomato mouse, showing neutrophils (red), vessels (blue), Col3 protein (green) and nuclei (DAPI, grey). The video is from a representative ear skin of 5 mice analysed. 
Supplementary Video 2. Spatiotemporal dynamics of neutrophils in live murine skin. Representative intravital microscopy sequences depicting tdTomato+ neutrophils (CatchUp mice) exhibiting distinct motility patterns and compartmental distribution: (A) intravascular trafficking within blood vessels and (B) interstitial migration through the collagen-rich extracellular matrix. (C) Side-by-side comparison demonstrating the dual-compartment neutrophil distribution in naïve skin. Colors: CatchUp neutrophils (red), second harmonics (teal), anti-CD31 injected IV (grey).
Supplementary Video 3. Quantitative analysis workflow of neutrophil-induced collagen remodeling. Sequential high-resolution confocal microscopy (t0, t1) captures structural changes in the subepidermal collagen network, visualized through SHG. Initial volume acquisition was followed by deconvolution and 3D Frangi filtering to enhance fibrillar structures. TdTomato+ neutrophils (Ly6GTomato mice) were monitored using ultra-low, minimal-perturbation imaging excitation. Migration paths enabled comparative analysis of collagen reorganization by quantifying 3D Frangi filter intensities within and adjacent to neutrophil trajectories.
Supplementary Video 4. Time-lapse multiphoton intravital microscopy of Lyz2 GFP neutrophils around skin wounds. Ear skin wounds in albino Lyz2-GFP mice were imaged repeatedly for 10 minutes at the indicated days (D0-D7). Neutrophils are highly motile on D1 within the initial wound. After D2, however, only those at the periphery remain motile. Video is representative of 4 independent mice and is looped three times. Each image: 450 um x 450 um, time lapse of 1 min between frames, maximal intensity projection of approximately 72 µm in Z-axis with 4 µm step size. (Green: Lyz2-EGFP neutrophils, Blue: SHG).
Supplementary Video 5. Structure of the matrix ring around wounds.  The wounded ear skin from a wild-type mouse was explanted on day 3, fixed and stained for Col3a1 staining. Multiphoton imaging allowed the capture of second harmonic signal (grey) together with the Col3a1+ areas (orange). Video is representative of 4 independent experiments. The image is 950 x 950 µm and has a depth of 250 µm.
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