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Extended Data Fig 1b
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Extended Data Fig 6k
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Extended Data Fig 7h
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Primer sequence used for qPCR 

Lsp2-3′UTR: 5′-CGGTGAAGCATGACTACTACTT-3′ and 5′-TTCGTTGGGTCCAGGATCTAG-3′ 

Lsp2-CDS: 5′-ATGAAGTCGTTCACGGTGAT-3′ and 5′-CTAGACCACATTGGTGTGCT-3′ 

Lsp1α: 5′-GCGGGATCCCATGTTCTATATG-3′ and 5′-GAAGTTGCTCCTTGGTGTATTTG-3′ 

Lsp1β: 5′-GACCTACGCCAACTACGATATG-3′ and 5′-CGGTCTTGTAGTAGCCCATTT-3′ 

Lsp1γ: 5′-ATCCGACTTCTTTGTG CCTAAT-3′ and 5′-CGAACTGGGTGTACTTCTTCTC-3′ 

3xHA: 5′-TCCTGACTATGCGGGCTAT-3′ and 5′-CTAAGCGTAATCTGGAACGTCATA-3′ 

dilp2: 5′-AGCAAGCCTTTGTCCTTCATCTC-3′ and 5′-ACACCATACTCAGCACCTCGTTG-3′ 

Kr-h1: 5′- GGCTACAATCATGTGCTGAAAC-3′ and 5′- CCTCCATCTCCTTCTTGTTCTT -3′ 

Fbp1: 5′-ATCGTGGCGGCATTGATAAGG-3′ and 5′-CGAAGGGTGTCAAAGTCCTG-3′ 

Fbp2: 5′-ATGAATCTGACTGGCATGATCCA-3′ and 5′-CCAGGCCATAGACAGAGGACA-3′ 

RpL32: 5′-TCTGCATGAGCAGGACCTC-3′ and 5′-ATCGGTTACGGATCGAACAA-3′ 
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Rp-3xHA sequence that was cloned into the pUAST-attB vector 

The following Rp-3xHA sequence for each RP gene (RpL11, RpL23, RpL27, RpL30 and RpL40) was 
cloned into the pUAST-attB vector, replacing the sequence between the SphI and KpnI restriction sites. 
Key features of the cloned Rp-3xHA sequence are color-coded. 

----------------- 

RpL11-3xHA 
Predicted TOP motif in red; CDS in green; 3xHA in orange and highlighted 
 
GCATGCCTGCAGGCTAAGCTCTACATACGAATTGATGCTACACACTTTAAAGTTGACGGACTTCTTCAATGGAATACACATTATTG

CTAAAATTAATAATTCAAATAAACTATTATGGACGTTTACTTCGAGTTTTTCAATTGATATCACTGGAAGTGCCTTTTTTTATTAA

TTTTGGCGCATTACTTAAACGATGTGTTTAATGCGAAATGAAGTTAATTAAGCGGGCCGTATTTCAAATAAATTTTTATTCTAAAA

GGATTTTTCGTTACATGCGAATAACGCCAAGTAAACAAATATCAAATCAAGCTACCTCAAAGTAATTTAAACATCCGTGCAATCAA

ATAATCACAATTATCGGCCATATTTGCTGTTCAGCATTTAAAATAATTGAATAAACCAATTTCAGTGGTTAACATTTTAAGGAATA

CCCCATTTATTTACCGTTAGCCCTGTTAACCGTTAGTGATGGAACGACGTGCGCACAACAGCACGATAGTTGGATAACAGCACGAC

AACAGCACGTGTCGTGCGTTTTTTAGGTCCATTTGTGCGCCTCAGCGCGGCCACACTATCCTTTCCTTCTTTTCTTACAAGTTTCC

GGTGAGTGCTCCGCGTTTTTTTTGCCGATATTTTTATTTAACCACTTTTAAATCGTTTATTTGTAGCGAGGGATACCTGTGAGCAG

CTTTCACTCCTACATACCACAATGGCGGTAGGTTCAACCACAATTGCTGCACGCATCGACATATTTTCAACAATATTTTTGTCATG

CAAAATTTGTACGCTGTGTGTTTACGATGGCAGCACAAGAAGTGACGAGTTTCCTTGGTTGTTTTTCAGGCGGTTACCAAGAAGAT

TAAGCGCGATCCCGCGAAGAACCCGATGAGGGATCTGCACATCCGCAAACTCTGCCTGAACATCTGCGTGGGCGAGTCCGGTGACA

GGCTGACCCGTGCCGCCAAGGTAAGATATACCTAGATGCAGCATAACCATGATCACTGGCTAACTAGAGAATGCCAACAGGTGCTG

GAGCAGCTGACTGGTCAGCAGCCAGTGTTCTCCAAGGCCCGCTACACGGTCCGTTCGTTCGGTATTCGCCGTAACGAGAAGATCGC

TGTCCACTGCACGGTGCGCGGCGCCAAGGCTGAGGAGATTCTGGAGCGTGGCCTGAAGGTGCGCGAGTACGAGCTGCGTCGGGAGA

ACTTCTCCTCCACCGGCAACTTCGGTTTCGGCATCCAGGAACACATCGATCTGGGCATCAAGTACGATCCCTCCATCGGTATCTAT

GGTCTGGACTTCTACGTCGTCCTCGGCCGCCCTGGTAAGCATCTGTCTCCTACGTTTCGAATCGTGCACTTAATTAGGTATCTCTG

CCAATCGAGGCTCTGATGCTCAGTGAATGTGCGCATAGCAAAGAAGATGTGCTTAGTTGGACTTGCTACATTCCATGCGTGGCCAC

ACGGTACAATTTCGACAGCGTCTCATGGATTGCCAAAACGTTGATTACTTATCTGCTACTCTGGTTTATCTTGCAGGCTACAATGT

GAACCACAGGAAGCGCAAGTCCGGCACTGTCGGCTTCCAGCACCGCCTCACCAAGGAGGATGCCATGAAGTGGTTCCAGCAGAAAT

ACGATGGTATCATCTTGAACACCAAGAAGTACCCATACGATGTTCCTGACTATGCGGGCTATCCCTATGACGTCCCGGACTATGCA

GGATCCTATCCATATGACGTTCCAGATTACGCTTAGAGGAGCTCTATCAGTAACCATGTTTTTTAAGAAGAATTCTACAATAAACC

TTGGCTTGTGTCAACACGTAAAACCCGTAGTTCTGATCAACATTATTTATCGACAATAGTTTCAACTAAGTGGATCGTGATTGAAG

TTATTTGGCAAGAAATCATTGCTAGGATTTCATATCCGGTTTTAGGTTCTATGGAGACCAACGTCTTGTTAATGGATACAACTGCA

GCATATTGTAGTGTCTGGACGAAAACATTTGGATATCAGCTAGAGGCATTCAAGATTTTAAAGTTTACTGTTCAATTGATCAATTT

TAAAGCAATTTCTTGTACTATTATAGAAATCAATTGTAAATATCAAAATGCCAAAATGAAAAAACTTTTGTAACAAAAGGAACAAA

TTCTTGATTTTGCTACAAGTTGTAGATTTAATTGCTAAACTGAGTTCCATGATTTATTTTATGAAATCCTAAAGCCAAATCATTCA

GTTCAGTGTAGGTGTACATATGGCCAAAACAATTCCATCTTGGGCATGATGGGTGACCTCTTCCCCTACTGTTGTAATCGAACCCA

ATACTCAAAGTCACGCCTTAGGTGAACTTGAAAATTCGTGGGGGCGAACAAATCGGATGCGGCAGCCAAAGTTGAAGGTGGCCATA

AGTTTCAATAAATCGATGCCAACACCAAGCGGGTTGCCATGGCAATTGAAAGTCCTTTGCAGGGCCAAACATGTCAGGAAAATCGC

CGGTACC 
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RpL23-3xHA  
Predicted TOP motif in red; CDS in green; 3xHA in orange and highlighted 
 
GCATGCCTGCAGGTCTTGGTGGGCGGAGTTCTTGGAATGTTCTGCGGGCTTTTTCACATCTCTTTGTTGCAATCAACAGTTGATAA

TAGCGAAAACAGCTGTATGTTCTGCTTCTTCTTCTCCGGAACCTTATCTAGTTCCGAGTGCAAGTACAGTAAGCACTGAAAATAAT

GACGCACAAATTGTATTAAATGGAGCCACATTTTAACTAAAAATATCTGAAACTTTGTTCAGTCCATTGCTGTCGAGGAACTTTTG

TCTCTTACCCTTTTGCCACAACGGGAAGTTTAAGTTTATTATTATTATTAAGTTTATCAATGTCAAAGAGTAAAGTTTTTAAAATA

TTCAAATCATTTAATGTCATCTACTATAAGATATTCAAAAAAAATTTACTTAAATATTGTGGAATAAATATAGCGATAGAGTAAAA

AAATGGCCCCATCCCTTTCTAGCACACGTAATTTCTTTTAAAAGAAAAGTTGCTGATTAAGTTTTTGGAATTTCCGGTGTGAACAC

GACATCTGATTGGCCAGACCTGCCAACTTGTTCGAGGTGGGTGTAAAACTCCGATGGTATGAGTACCTGCTAGGATTTTAGCAAAG

TTCGAACCCAATCCGTGCTCATTCTTGGTTATAATTAGGTTATTTTTTCGATATTTTGAGGTATATTTCTACGATAGATCGGCGGT

CACATCGTATTTCCCCTCCTTTTCGTTTTCGTTTCCGGCGAAGTAAGTATAATAAAATCTCCACGTTTTTTTTAATGCTAATAATT

GAAACATCTCATTGGCAAACTAGCGAATAATCTTGGAATAACCAGTCCGCGAGCAACAAAATGTCGAAGAGAGGTAAAAATCCGAA

CGAACCGCGCCGCTAAGCGTGCGAAATGTGACGCGCCGGATGTGGAGAGTGTCGAAGTTGTGGTGTGCAAAACTAATAACCCTCTG

TTTTTCGGTCTCATCCAGGACGTGGAGGTACCGCGGGAGGCAAGTTCCGCATCTCCCTCGGTTTGCCCGTGGGCGCCGTGATGAAC

TGTGCCGACAACACCGGAGCCAAGAACCTGTACGTGATCGCCGTCCACGGAATCCGCGGTCGCCTTAACCGTCTGCCCGCCGCTGG

TGTCGGCGACATGTTCGTGGCCACCGTGAAGAAGGGAAAGCCCGAGCTCAGGAAGAAGGTGAGTGTGGTGCCCAGTGCTCCGGCTG

AATCGGTCATGTGCTAAAAGTGCCCATGGGCTAGCAACCCGCCCAGTGAACACGTTTTTCCACTTTGTTTGTGTGCGTTTTCTTGA

ATGAAATTCAACTTGTTTCTGTTTCAAAGAAGCCAATTTGAAATTAGTTAGCTCTTATTACATTGGGTTGCTTAAGGTTAATAATC

GTATTTTGTGCTACACTATTTGTCATTTGTTTTGAACGGGCAGTTTTAATTTCTATCAATTGCAGAGTATTTCATTGTAAAGTAAT

ACGATAATATAGATAGATTTGTATTAGACGTGGAAGGTTTCTCCTTACGCTTCCAATAAATTTTCCCCACATGTTTTGTGCCGGCT

AAGATAGCTTATCGCACCAAACTCACGTTTTTAATATTTTTGTTTATTGATAAGAATTTAAAATTGTAGTGAAGAAGGTTTATAAA

ACGGTTTCACTGCACTTCTCATAATTCCCCCACCTATAACAACGCACTTTTGCATAACTAACCGATGCAGCAGGAGGTTTGCACAC

TGCCGAGCAACTTTGCTAACTACTATTTTCATTTGTTTCCAGGTCATGCCTGCCGTGGTTATTCGGCAGCGCAAACCGTTCAGGAG

GAGGGACGGGGTGTTTATATACTTTGAGGACAATGCCGGGGTAATAGTAAACAACAAGGGCGAAATGAAGGGCTCGGCCATCACTG

GACCGGTGGCCAAGGAATGCGCCGATCTGTGGCCCCGTATTGCATCCAATGCAAGCTCTATAGCCTACCCATACGATGTTCCTGAC

TATGCGGGCTATCCCTATGACGTCCCGGACTATGCAGGATCCTATCCATATGACGTTCCAGATTACGCTTAAGGAGTTTCCTTTTC

AATAAACCCACAACGGAAAACAGATTGTTTTGAATTCGAATTGTTGGTTCTTTTATTGAATTGCTGCACTGCTTCGCTACCGGAGG

AGGAGAATGAGGATCGTCTCTAGGGTACC 
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RpL27-3xHA 
Predicted TOP motif in red; CDS in green; 3xHA in orange and highlighted 
 
GCATGCCTGCAGGGGTAAGTGAAGGATTTACCTACATTTTTGTGGCATTTGTTTATAATCATTTACCTTTCCTCGGCAGAAAACCT

TTTCGCGCTACTTCGACGCCACCCATGTTACTGCCCAACTGGAGCCCACGCTGCTCAGCAAGATCAACACGGGCGTCCAGTTGGCC

ACCATTGGACTGAGCCTGGGAGCTCCCATTTGGAACTATTTGGGTGAGATACAGCAAACACTTTTATCACTACTGATGGATTAATC

AATTCTGTATCATCCCATTCCAGATCACCCAGCTTTGCAGGGACTTTGGTATCTGACTGGCCTGACTACGGCTGCCACTGCCCTCA

GCTACGTCATGAATCGGCATAATACCTTTAAGATTATCCAAAAAAAGACGTAGGGCCGGGCATTTCCGCTAAATATCTGAGTACTA

TGAAGGAGTAGTATCTCTCCTTAAGCAATGATTAGTATGTACCATGTTTTCTAAATGATTAACATATTAAATTTAAAAAAATCTAT

TTTGTTAATAAATTTTAAGTGTTTTTCCACAATTATATGATGTTATGAATTTACAAAGGGAAAATTTAAAATTGTGATAAAAAAAA

ATACTTGTGCCAGTGTGACCAGATAGTAGGAAACACAGCCATATGGTAGAGTGACCGCCTCAAAAATACCGGAAATGTTGCCACTA

AGTATCGATAAAAAGACGACGTTTTGCCATCTCTAAAATCTCCCCTTCTTTTCTTTTCGCCCGTTTCCGGTGAGTGGTGTGTTCCG

CGTGTAAATTTTGTTAAATTTTAGCCAAAATATAAATTTCTACGCTGCGGTAGGAATGCGAGTGGCGTGCAATGTACAGGCTATGC

CCCCTCAAAATGGATAATGATTTTAAAAGGAGGAAAAATACGGTTTTAGTCCCGTAGAGCAGAAAAAAAAGATTCTATGGTGGCTC

TGCCTCCCATCTCTTCTATGAAAAAAACAATATCTGGTTATAACTTACCACATGGTTTAGCCGACTATGACTTCTGAGTTGCATAT

GATTTGTGTATGCCAGTTTGAATATATTATGTGTGTTAACAGATAATAAGTGAATTCAAGACATCCGGCAAACTAATACTACAATA

CCAAGCACACAATGACCAAAAACGTGTTGCTTTAAAAACCTATTTTGGTTTACTTGCAGATGATGTTATAAACTCTGCCGCCAAAT

AGTTATTAAATAATGTTTTGAGATCTGACGATTTTACTAACGTTTTTCCCTTAATTTACAGAGCAAACCGCCAAGATGAGGAAAAT

CATGAAGCAGGGCAAGATCGTAATCGTCCTTAGCGGACGTTACGCCGGTCGCAAGGCCATCATCGTCAAGACCCACGACGATGGAA

CCCCGGAGAAGCCCTTCGGACACGCCCTCGTCGCCGGTATCGATCGCTACCCGCGCAAGGTGACCAAGAAGATGGGCAAGAACAAG

CTGAAGAAGAAGTCCAAGGTCAAGCCCTTCCTGAAGAGCCTGAACTACAATCATCTGATGCCCACCCGCTACACGGCGCACGACAT

CAGCTTTGAGAAGCTGTCGCCCAAGGACCTGAAGGATCCCGTAAAGCGCAAGACGCACCGCTTCCAGACCCGCGTCAAGTTCGAGT

CCGTCTACAAGGAGGGCAAGAACAAGTGGTTCTTCCAGAAGCTGCGTTTCTACCCATACGATGTTCCTGACTATGCGGGCTATCCC

TATGACGTCCCGGACTATGCAGGATCCTATCCATATGACGTTCCAGATTACGCTTAAGCTGCCCATTCGCTACTTGTGGTTACTGG

ATTTGTCGCTCTTTTTTAAGGTTTAATAAACAAAGAAGTAATTCTGATAAAACTGACCGAAGTGGATCCTGTGCCTTCTTATTAAG

TGTGCAAGTGGGACAAACGTGCCTATGGTGATGAAAGTATATAGAATACTTTGAGTAGGAAGTGTACAAGAGGTATTTGGACCCAA

GTCATCAACAAATTTCAAAATATAAGGCAAAATATCAAATTCGCTTCTGGATCATTTTAAAATATAGTGCAAATTCCATAGCCTTA

ACCGCCCGAATCCAAAACATAATAGTTACAGTGTCTTTTTTACTTTTTCCTTTACTAATAAATATTCGAACAGAATAATACATTTT

GTTTGAATCAACTTTTCAATATTACAAATCTTTTGGAAAATTTACAATTTAATATCGCTTTGATTGACTACTTGTGGAACTTGCTT

GGCTTTTGAAGAGCTCAAAGTGTGTTATTCTTGTTGTTCATGAACTGTTGCCTTAGGGTATTTTGGAAATTAAGTAAAATAAAAGA

AAATATACAGCTTTCAGTAGGGAGTTTAAAAGAAAGATTCAGAGTGCAAAAACATTGGATAGGGCCGGCAAGAAAATCTGTGGAAT

ATAAGATAAAACTGGATTAGAATCTTATCAATCGAACCTGGGGATAAATGAAGCTAAAAAATATTTGGAGTTTGTATTACCTGAAT

TATCACACTTGGACATCGAATGAACACACAATGGACATTTAGCCGGGGTAACATATTTTGTTTGGGTTAAGCAGCGGAATAATTCA

ACCTCGATTTGATTATACCGATTTTTCTGGGCATCACATTAACGCTGAATGCATTGGCTTTGGGGTACAAGATGTCTCAAATTGGC

TTAGTTGTGGGGTTAATAAAATTTTGACTTTTTTTTTTTTTGTATTAGACTTGGTTCGATTTGGTTTATCTTGCTGAATTTGTTAG

CAGTTGGTTGAATTCGGTAGTGCGATAGTGCCTAAGGTACC 
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RpL30-3xHA 
Predicted TOP motif in red; CDS in green; 3xHA in orange and highlighted 
 
GCATGCCTGCAGGATATATCTATAACAATAATTTGCTATCAAGCAAATGGTTCAAAATACAGACTGAACCTTATGGATAATAAAAT

ATAAAATCCTAATCCTGCCTTAAATTTTATGTCCTGCTAACGATCCATATCACGTAAGCTACCACAGGGAGATGATTTAAGTCAAT

CCTATAATAGAACCTTTTACTATATGTGGGAGACCAGTAGCCACACAGATCGATGAGCATTTCGCAACTTCATCATCGCAGCGACT

TGGACTTAATTTCGCGGGGGAAGTTCAGAGCTCCCCCGTGGCTATTGGCAAGGAGATCCCAGCATCCCAGCTTCCCAGCAGCCAAG

CATCCAACCATCAAGACAGCCGGCTAGTGAAAGAATTTCCGGACTCTATGTCAAAGGTTGAATCTTATTTGTGCAGCAGCACGCGT

CGCCAGGGGAATGGAAATGATAGGACAGTGGAGGTGGAGGATGTAACGACCCAGACGAGGCGCCACCACCCACGGTGGTGCAGGCG

GCAATCATTCCTGACAGCATGCGGCCACGTAAATGGCGTTGAATTACAGCCCGACAATCGAAGTGTTGAAGTCCCGAACTGAAAAG

TTCACTCCTGCCCGTCCGGCAGCGGCAGCAGCAGCAGCCTGTGCATCATTCATAAGCCGGCCCAGGCCACAGATTGTCTGGAAGCG

AGTCGAGTGCGCACGCACGCAACGAGCCGATGATGATGAGCTCAGGACTCCCAAACAGGCAACTTTATGACTGTGGGCCATGGGTT

GGCATTGGGTTGTGGTGTCGTCACGTGCCGGTAGCCGTCTGCGACTGACTCTGACTCCGGATGTGGATGCGGATGAGGATGCGGAT

GAGGATGCTCCGTGCCGCCCTCCTTGGAGCTCCCTAATCCACGTTGTATAATTCATTTGGCGTTGCCGACCCGTTCGCCGTGCGGA

ACTATTTATTCAATAATTCGACGTAAAAGCTTGACACAGCAATCCGGGGTTGTGAGCCGTCACAAAGCAACTGGGTCTCTTCCAAT

CACGCAGTTGTAGATACCTTAATGCCCACACCCACTGTTTAGTGTTTTAAGCTCTATCACAAATAGATTTTAAATAAAACACATGC

TATAGTTCAACACTTTGGGTGCTTGGCCAACATTTAAAGGTTCAAAGAGCTAAAGCATAGAATCATATTAAGATTGTTGGCATTGC

ATATGTTTCGCATCAATAAACGCCGTGCCATCTAATTTTAGCTTAGATTGTTGCTCGACGCATTATCACGATTTAAAAAAATTTAA

ATTCACGCACGCATACAATCTTCAAGAAGGTTGGCAACTACAAATATTCGAAGTCGAAAACGGCGTTACCAATCGTCATAACTTTG

GAGGTTGTACTGGCTAAAAGATAGTTTCGGTGCGTGTCCACGCTAATTGTGGATTGTGTACACGCTAATTGGTATTTTAACCCTAT

TTGTATTAATTGGTGGTATTTTCTCGCATCCCCCCGTCGGTCACACCAACACAAACGTGGTACCCATTTCCGCCTGTTCTTCCTCT

TTCTTTTGCCATTGTCAGCCGACGAAGGTGGGTGTTTTAATTTTTCATCCGGCTCCACAGAATCACTCGACTAACTAATTTCTATC

GCCTGCAGTGCTTTAACCCAAACTATCAACATGGTGGCCGTTAAGAAACAAAAGAAGGCTCTGGAGAGCACCAACGCCCGTCTGGC

GCTGGTGATGAAGTCCGGCAAATACTGCCTGGGCTACAAGCAGACCTTGAAGACCCTGCGCCAGGGCAAGGCCAAACTGGTGCTCA

TCGCCAGCAACACGCCCGCCCTGAGGTGAGATGCCCATGCGTCTGCTGCTAAGCAGTAGGTTTCCACTGTGCCCAAGTGACCACGT

TTTTGATGGAACCATATGGAGTCTGCCCTTAAAGCTGACTGAGAAGTATGATTCCGAGTAGTGGAGCAGTGCAATCAATCAATCTC

AAGCTTCGGGACTGGTTCGCTTTAGTCTACGGCGCTTCCAAATGGTTCCTCCAACAACGGGCATGCACATCACTTGGGGTAAGAAG

CCGGCATATAAACACCTAGCTGTAGTCTACTGCCCATAATGATGATCCTATTGATTCCGAATGCCTTGACGAATCCTTTTTATACT

AGAGACTCTTTCTGACGCTCGAACCAATGGCTCATCTGTTCCAAGCGCCTTTATATCGGTACTAACATGTGCTCTTCACATTGCAG

GAAGTCCGAGATCGAGTACTACGCTATGCTGGCCAAGACTGAAGTCCAGCACTACAGCGGCACCAACATCGAGCTGGGCACCGCCT

GTGGTAAATACTTCCGCGTGTGCACCCTGTCCATCACCGATCCTGGAGATTCGGACATCATCCGCTCGCTGGAGACGGCCTACCCA

TACGATGTTCCTGACTATGCGGGCTATCCCTATGACGTCCCGGACTATGCAGGATCCTATCCATATGACGTTCCAGATTACGCTTA

AACATTTATTTTTAATCGAACAAGACGACACAATAAAGTTTTGTATGAGCAGAGATAAAGTTTAAAATAAAAACACTATTGTTTTG

GTAAATTCAGTGAAAGCAATGTTGGGATTATCATCAAAAGATTTGGCACGTGATTCTTGTTGTTTAAGTAGCATTTTATTTAAAAG

AAAACATTGTCATTTTGCTTTACTCCCTTAAGTACAAACGTTTTGTATTCTATAAAACTGAATCTATGACCACGAAATTCCCTTTC

CATTACAATTGGGCCCAATATACATTACGTAGACAAACACATTAATATGATAAAAATGTTAGCTTCAAATATGGTTTTGTTTGGTC

TAAAATAGAAGGAAAAGTTAGTTTATTAATGAAATTTTCGACTTTAGTACTTACAGGTACC 
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RpL40-3xHA 
Predicted TOP motif in red; CDS in green; 3xHA in orange and highlighted 
 
GCATGCCTGCAGGTGCTCTGTTCTCAAGGGTTTTCCACGCTTTTCCCTTAGTTTCCCGTTTTCCGCACAACTTGTGCTACTGTCAT

CGATAGGTAAGTGTTGAGGACCTATCGAGCCATTAGAACTTCGATATCGAAAGGGGTATTTTTCAGAATCTATCGATTTGACGCAG

AATGGAAAAGCACGGTGTTCTCACTATAAAGACATACTTTTTTCACTAAGTCAAATACAAATTTATTTATTATATGTGACATATTT

AGCAATACACATTTTTAGAATATCGTTGGCTTAAATGTATATCCCTTACTTACTTATACTTACTTACTTACTTATACTTATACAAC

CTAGTATTCAATTATTGTTCTTAGTAAAATGGACAGCAACTTGAATATTTTTGTATAAATTCAAAAGGTTTAATATCTGAAAAAAT

ATTTCATAAATTCATTAAAAATATAATTTAAATCGATTAGGCGGTTTTTCAATAAAAAAAAATATGCGTAATATGTAATATTTGAA

CCTTATCTAAAATATAATTCTATATACAAGTTTTGATTTCAATTTATTTGTATACAATGCAAATAGCATTTTCATGCCATAATAAT

ATAATTTTGAATTAGCTTAGCTATCAGTGAGGTAGCGTTGGGCTATAAAAAAACACGAAAAACTATATGTTGATATTGTAAAGTTG

GTCTCGGTTCAAATGGTAAAGATATTTTGCATTAATTAATTTGAGTGTCTGAATATTTTTTACAGTTCCATTTAGAATGTTTTGGT

ATTTAAAAAATAGTATTTTGGTATATTTGCAGTGCTCGGCGGCGGCCACACTCTCTTTTCCCTTTTTCTTTTGAATAGCATTTGGT

TGCACGTTTCCTCTGGTGAGTTTCCATTAAATATATTAAAAATAAACGAAAAATCGCAATAACGTGGCAGAATGTAAACATATTGT

TGTTTAGTGACGTATTTGTGATATGAAAAAGATGGACACTGGTGCTTGTCGACCGGTGGAGCTGTTTCTGTCGAACGAAACATGCC

AGCAAGTCGGACCTAACCTCCAATCTTTGCCCGCTCTTTGGGACGCACAAGTTCGCTAAGAAATCGTACGATTTGGTACTGATTTA

TGTTTTATATTGCTTTCAGTGACGCCGCCATTATGCAGATCTTCGTGAAAACCCTCACCGGCAAGACCATCACCTTGGAGGTGGAG

CCTTCTGACACCATCGAGAATGTCAAGGCTAAGATCCAGGATAAGGAGGGCATTCCCCCAGATCAGCAGCGTCTGATCTTCGCCGG

CAAGCAGCTGGAGGATGGCCGCACTCTGTCCGACTACAACATTCAGAAGGAGTCCACCCTGCACTTGGTGCTCCGCCTGCGTGGTG

GTATCATTGAGCCCTCGCTCAGGATTCTGGCCCAGAAGTACAACTGCGACAAGATGATCTGCCGCAAGTGCTACGCCCGTCTGCAT

CCTCGTGCCACCAACTGCCGCAAGAAGAAGTGCGGACACACCAACAACCTGCGCCCCAAGAAGAAGTTGAAGTACCCATACGATGT

TCCTGACTATGCGGGCTATCCCTATGACGTCCCGGACTATGCAGGATCCTATCCATATGACGTTCCAGATTACGCTTAGACTATGA

TCATCCGTCGACGGTCCAGGCTGGTCTTTCTATCGACAAAACCATGGTTAACCATCTAAGTAAATATATGTACATTTTGTGAAACC

ACATCTAATCGAAATGTATTGCATTTGCTGCCAAGGCACAGCCTATTTACACCGTGTATGTTTCTGTTTTCCTGTCATCTGTTTTC

GTTTGTGGTCTCCGAAGAACGAGTTTCTGCGGTTTTAGGAAGCTCTTATACTGCAATTAGTTGGCCTCTCCGAGATCTCAGTTAGT

TTTTCTGCTCTGTTTCTGGTTCTGTCTCGCCACCAGGAAGCGGGCGACAGCAGCAGGTAATTGATATTCCATCTGCCAGCGATACC

AGACCCTTGCGGTCTACTCTTCTGCCCAAGGGAAACAAGGGGACTGGCTGGCTAGTACGCCGCGGATGGTCGAGCAGACCTACTTG

GCCAAGCTAAGCCAAGTCCACTTCGAGTACAGTTAATTGGTTTCATTGACCGCCGACTAAGGCGCGCAACGGCGGTACC 
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