>M200101_VAR2CSA_exon1andexon2_DNA_seq
ATGGATAGTAAAACCACTATTGCTGAAAAAATTGAAGAATACTTAAAGGAAAAATCCAATGATTCTAAAATAGACCAATCGTTGAAAGCTGATCCTAGTGAAGTGCAGTACTATAGAAGTGGAGGTGATGGATATTACTTAAAAAATAATATTTGCAAAATTACTGTGAATCATTCAGATTCTGGAACAAATGATCCTTGTGATAGAAAAGAACTTTCTTATGGCGATAATGACCAATGGAAATGTGACGAAAATTTATCTAAAGTAAGTGGAAAACCTGAAAATATATGTGTTCCTCCGAGAAGACAACGTATGTGCATTAAGAATTTAGAAAAATTAAATGTTGATAAAATTAGGGATAAACATGCATTTTTGGCAGATGTATTACTTACGGCCAGAAATGAAGGAGAAAGAATTATACTATATCATCCAGATACAAATAGTTCTAATGTTTGTGTTGCGTTAGAAAGAAGTTTTGCTGATCTTGCAGATATTATTAGAGGTAGAGATGGGAACAAGTGTGAAACAAAATCCCCAAATAATGTTGAAGAACTAATAAAAAAATTCTTCGAAAAAAATTACAGATCAAATGAAGAATATAAAAGAAAATATCGAAATGATGATGAAAATTATAAGAAATTACGAGAAGCTTGGTGGAATGCTAATAGACAAAAGGTGTGGGAAGTTATTACCTGTAGTGCACGAAGTAACGATTTACTCATAAAACGTCGATGGACAACATCTAAGGAGTCTAATGGAGAAAATAAATTGGAATTGTTCCGCAAATGTGGCCATTATGAAAAAGAGGTTCCTACCAAATTAGATTATGTCCCTCAATTTTTAAGGTGGTTAACAGAATGGATAGCGGATTTATATAGAGAGAAGCAAAATCTGATCGATGACATGGAGAGGCACCGTGAAGAGTGTACAAGAGAGGATGATAAATCTAAAGAAGTTACATCATATTGTAATATGTGTAAAGACAAATGTAAGAAATATTGTGAATGTGTGAAGAAATGGAAGACCGAATGGGAAAATCAAAAAAATAAATATAATGATTTATATGAACAAGAAAACGAAACTTCGCAAAAAAATACATCAAGATATGATGATTATGTTAAAGAATTTTTTGAAAAACTTAATGAAGCTAATTATAAGTCTCTTGATGATTATATAAAGGGTGATCCTTATTTCGCAGAATATGCAACCAAATTATCATTTATTTTAAATTCATCAGATGCTAATAATCCGTCTGAAAAAATACAAAAAAATAATGATGAAGTATGTAACTGTAATGAATCAGGAATTTCATCTGTTGAACAGGCATCAATATCTGATCCGTCGTCGAATAAAACATGTAACACACATAGCTCTATAAAAACTAATAAGAAAAAAGAATGTAAACATGTAAAGTTGGGTGTTCGTGAAAATGATAAGGTTTTGAAAATATGCGTAATTGAGGACACTTCCTTAAGTGGTGTTGAAAATTGTTGTTTCAAAGATTTATTGGGAATTCTTCAAGAACCTCGAATTGATAAAAACCAAAGTGGATCTAGTTCTAATGGTAGTTGTGATAAAAATAGTGAGGAAATATGTCAAAAGAAATTAGATGAAGCCCTTGCATCTTTACATAATGGTTATAAATGCGACAAATGTAAATCTGGAACATCAACAGTTAACAAAAATTGGATATGGAAAAAATTCCCTGGTAATGGGGAAGGATTACAAAAAGAATATGCTAATACCATAGGTTTACCCCCAAGAACACATTCGTTATATTTAGGAAATCTACCTAAACTTGAAAATGTGTGCGAAGATGTAAAGGATATTAATTTTGATACAAAAGAGAAATTCCTAGCAGGATGCTTAATTGCTGCTTTCCATGAAGGAAAAAATTTAAAAACAACATACCCTCAAAATAAAAAAAAATTATGCAAAGCTTTAAAATACAGTTTTGCTGATTATGGAGATTTAATTAAAGGTACAAGTATATGGGATAATGATTTCACAAAAGATCTGGAACTAAATTTACAAAAAGCGTTTGGAAAACTTTTTCGTAAATATATAAAAAAGAATATTGCTAGTGATGAAAATACTTCATATTCTTCTCTTGATGAATTAAGAGAATCATGGTGGAACACGAACAAAAAATATATTTGGTTAGCAATGAAACATGGTGCGGGAATGAATATTACTACGTGTAATGCTGATGGTAGTGTCACTGGTAGTGGTAGTAGTTGTGATGATATTCCTACGATTGATTTGATCCCGCAATATTTACGGTTTTTGCAAGAATGGGTAGAACATTTTTGCGAACAACGTCAAGCAAAAGTAAAAGATGTGATAAAGAATTGTAATTCGTGTAAGGAAAGTGGAGGTACATGTAATAGTGATTGTGAAAAAAAATGTAAAATAGAGTGTGAAAAATACAAAAAATTTATTGAAGAGTGTCGTACAGCTGCTGAAGGTACTGCCGGATCCTCATGGGTCAAAAGGTGGGACCAAATATATATGAGGTATTCCAAATATATAGAAGACGCGAAACGAAACCGTAAAGCGGGCACAAAAAATTGTGGTACAAGTAGTACTACAAATGCTGCCGCAAGTAAATGTGTACAATCAGATATCGATTCGTTTTTCAAACATTTAATTGATATAGGATTGACCACACCGTCTTCTTATTTATCTATTGTTCTTGATGAAAACAATTGTGGCGCGGACAAAGCTCCTTGGACAACATATACGACATACACAACAACAAAAAATTGTGATATACAAAAAGATAAATCAAAGTCACAATCATGTGATACGCTTGTGGTTGTAAATGTTCCGTCTCCACTGGGTAACACTCCACACGGATATAAATACGCATGCCAGTGTAAAATACCAACTACTGAAGAATCATGTGATGATAGAAAAGAATATATGAACCAGTGGATCATTGATACTAGTAAAAAACAAAAAGGTAGTGGTTCTACAAATAATGATTATGAATTATATACATATAATGGTGTAAAGGAAACAAAGCTACCAAAGAAATCAAGTAGCTCTAAATTAGATGACAAGGATGTGATGTTCTTTAATTTGTTTGAACAGTGGAACAAAGAAATACAATATCAGATAGAGCAGTATATGACAAATACAAAAATATCGTGCAATAACGAGATGAATGTACTGAGTAGTTCATCAGAAGAAAGTAAAAACCAAAATGGTAGTGATCATCACGATGGTAGAAATAACAATACCGATCAGGGTACGAACTGCAAAGAAAAATGTAAATGTTACGAATTATGGATAGAAAAAATTAAAGAACAGTGGGATAAACAAAAGAAGAATTATAATAAATTTCAAAGAAAACAAATATATGATGGAAATAACGCTTCTCATAAAAAAGAAATAGTTAAATTATCTCATTTTTTGTTTTTTTCATGTTGGGAAGAATATATACAAAAATATTTCAATGGCGATTGGAGTAAAATTAAGAATATAGGATCTGATACGTTTGAGTTTCTAATAAAAAAATGTGGAAACGATTCAGGTGATGGAGAAACAATATTTAGTGAAAAATTGAATAATGCACATATAAAATGCAATGAAAATGAAAGTACAGATACTAAAATGAAATCAAGTGAAACATCATCTGTCCTTAACGCAACCAATTATATTCGTGGGTGTCAACCAAAAATTTATGATGGAAAAATATTTCCAGGTAAAGGAGGCGAGAAACAATGGATATGTAAAGATACTATAATACATGGAGATACAAATGGTGCCTGTATCCCTCCAAGAACACAAAATTTATGTGTTGGAAATTTATGGGATAAAAGTTATGGTGGAAGGAGTAATATTAAAAATGATACAAAGGAATCATTAAAACAGAAAATAAAAAATGCTATACAAAAAGAAACAGAATTATTGTATGAATACCACGATAAAGGTACAGCAACCATATCACGAAATCCTATGAAAGGACAAAAAGAAAAAGAAGAAAAAAACAATGATTCTAATGGATTACCAAAAGGTTTTTGTCATGCTGTTCAAAGAAGTTTTATTGATTATAAGAATATGATTTTGGGTACCAGTGTAAATATATATGAGTACATTGGAAAATTACAAGAAGATATAAAAAAAATTATCGAAAAAGGAACAACTAAACAAAACGGAAAAACAGTTGGTAGTGGTGCAGATAAAGTGAACGATTGGTGGAAAGGAATTGAGGGGGAAATGTGGGGTGCCGTAAAATGTGGTATAAAAACAATAAATAAAAAACAAAAGAAGAATGGTACATTTAATGGTAATGAGTGTGGGGTATCCCCCCCAACAGGAAATGATGAGGATCAGTTCGTTTCGTGGTTTAAAGAATGGGGCGAACAGTTTTGTATAGAACGATTACAATATGAAAAAAATATACGTGACGCATGCACTAATAATGGTAAGAATGGAAAGAAATGTATTAATTCAAAAAGTGGTCAAGGAGATAAAATACAAGGAGCATGTAAAAGAAAATGTGAAGAATATAAAAAATATATTTCTGAAAAAAAACAAGAATGGGACAAACAAAAAACAAAATATGAAAATAAATATGTAGGAAAATCTGCGAGTGATTTATTGAAAGAAAATTATCCTGAATGTATATCAGCAAATTTTGATTTTATATTTAACGATAATATTGAATATAAAACATATTATCCATATGGAGATTATAGCAGTATATGTTCGTGCGAACAAGTAAAATATTATGAATATATAAAGGATAAAGGACAAAATAATAAATCTCTTTGTCATGAAAAAGGTAATGATAGGACATGGAGTAAAAAATATATAAAAAAATTGGAAAATGGACGAACATTAGAGGGTGTATACGTCCCCCCAAGACGGCAACAATTATGTCTTTATGAACTATTTCCAATAATTATAAAAAACGAAGAAGGTATGGAAAAGGCAAAAGAAGAATTATTGGAAACATTACAAATAGTTGCAGAGAGAGAAGCATATTATTTATGGAAACAGTATAATCCAACTGGTAAAGGAATTGATGATGCGAATAAGAAAGCTTGTTGTGCTATTCGTGGAAGTTTTTATGATTTGGAAGATATTATTAAAGGCAACGATTTAGTGCATGACGAATACACGAAATATATAGACAGTAAATTAAACGAAATTTTCGGTAGTAGTAATACAAATAATATAGATACAAAACGTGCGCGTACAGATTGGTGGGAAAACGAAACCATTGCTAATGGAACTGATCCTAAAACAATTAGGCAGCTAGTATGGGATGCTATGCAATCTGGAGTAAGATATGCAGTAGAGAAAAAAGAAAATTTTCCTCCATGTATGGGAGTTGAACATATAGGAATAGCCAAACCTCAATTTATAAGATGGTTGGAAGAATGGACAAATGAGTTTTGTGAGAAATATACAAAATATTTCGAAGATATGAAATCCAATTGTGATCCCCCCAAAAGTGCTGATGATTGTGATGATAATAGTAATATTGAATGTAAAAAAGCATGTGCAAATTATGCGAATTGGTTAAATCCAAAAAGGATAGAATGGAATGGAATGAGCAATTATTATAATAAAATATACCGTAAAAGTAACAAAGAATCGGAAGATGGAAAAGATTATTCAATGATTATGGAACCTACAGTCATTGACTATTTGAACAAAAGATGCAATGGCGAAATTAATGGGAACTACATTTGTTGTAGTTGTAAAAATATAGGTGAAAATAGCACTTCACCTGCACAAAAAACAAAAGGATCAAAAAAAAAGGATGAACAATGTGAAGACAATAAAGGACCTCTAGATTTAATGAACGAGGTATTAAATAAAATGGACCCAAAATATAGCAAGTTAAATTTGAAGTGCACAGAAGTTTACTTGGAACATGTTGAAGAACAATTAAAAGAAATTGACAATGCAATAAAAGATTACCAGTTATATCCATTAGATAGATGTTTTGATGATCAGACAAAAATGAAGGTGTGTGATTTAATTCGAGATGCTATAGGATGTAAACATAAGACAAACCTCGATGAACTGGATGAATGGAATGATATGGATATGCGAGGTACTTATAATAAGTATAAAGGTGTTTTAATTCCTCCAAGGCGTAGACAATTATGTTTCTCAAGGATTGTGAGAGGTCGCGCAAATTTAAGAAGCTTAAATGAATTTAAAGAAGAAATTTTAAAAGGAGCCCAATCGGAAGGTAAGTTTTTGGGTAATTATTATAACGAAGATAAAGATAAAGAAAAAAAAGAACATAAAGATAAAGAAAAGGCGCTAGAAGCTATGAAAAACAGTTTTTACGATTATGAAGATATAATAAAAGGTAGTGATATATTAGAAAATATACAATTCAAGGATATTAAAAGGAAATTAGACAAATTACTAACAAAAGAGACTAATAATAATATACAAAACGCTGAAGATTGGTGGAAAGTAAATAATAAATCTATATGGAATGCTATGTTATGTGGGTACAAGAAATCTGGGAATAAAATAATAGATCGATCGTGGTGTACCATACCTACTACAGAAAAAACCCCGCAATTTTTAGGATGGATAAAAGAATGGGGAACAAATGTGTGTATAGAAAAAGAAAAGTATAAAAAAAATGTAAAATCAGAATGTTCGAATGTTACTAATATAGATTTAGATCCACAAGCATCGGAATCAACTAAATGTACATCCGAAATCAGAAAATATCAAGAATGGAGCAGGAAAAGGTCTATTCAGTGGGAAGCTATATCTGAAAGATATAAAAAATATAAGGGTATGGATGAATTTAAAAATGTATTTAACAATGCAAATGAACCGAATGCTAATACATATTTAAAGGAACATTGTTCTAAATGTCCGTGTGGATTTAATGATATGAAAGAAATAACTAAATATACAAACATCGGAAATGAAGCATTTAATACAATAATAGAAAAAGTTAAGATTCCAGCTGAACTTGAAGACGTTATTTACCGGCTAAAACATCATGAGTATGATAAAGGTAATGATTATATTTGTAATAAATATAAAAATATACACGATCGTATGAAAAAAAATAATGGTAATTTTGTGACTGATAATTCCGTTAAAAATTCTTGGGAAATTAATAAAGGTGTGCTAATACCTCCACGAAGAAAAAATTTGTTTCTAAACATTGAGAAATCAGATATATGTGAATATAAAAAAAATCCTAAATTGTTTAAAGATTTCATTTATTGGTCGGCATTTACTGAAGTTGAAAGGTTAAAAATAGTATATCGTCAGGACAAAGAGAAAGTTGCTCATGCAATGAAATATAGTTTTGCCGATATAGGAAATATTATCAAAGGTGATGATATGATGAAAAGCCCGACATCTAAATATATAGAGCAAATATTTAAAGGTACGGAATATAGTGGAATTGATAGTGAAACTTGGTGGGACTCGAATAAATATCATGTATGGGAATCCATGTTATGTGGATACAAAAAAGCCTACGGAAAATTTTCAGAAGATGTTGAAAAAATTCGTGAAATACCTAATAATGATAACGTAAATCAATTTTTACGGTGGTTTACAGAATGGGCACAAGATTTTTGTTATCACCAAGCGGAGGAAATTAAAAAATTAGAGGAAGAATGTAACTTTAATACATGTGAAGAAGCAAATGTTCGTCAAAAATCAGAATGTCAACATCAGTGTAATAAATATAAAAAATTTTTAAGAAAATGGAAAGCTCAATATAACAGACAAAATATTAAATATGAAGGATTAACAGACTCAATTAATATAATAAAAAATAAGGAAGCTCCTAAATTTTTGACGGAACATTGTAAAGAAGAATGCTCATGTTTTCAATCCACAAACGTCAATAATGTTATTAATATGTTTGAAAAATTACCTGATGAGTATATAAAAAAATGTCCTTGTCCAAATGTACCTGAAACATCTTCAACTAAAATAGATGATATCGGGAGTTCAAAACAGAATTCATTTGCAATCCAACATTCAAAGGATAAGAAATTGAATAAATGCGCATTGGATGAAAATATCTGCAAAAATTATGAAGATCATAAATGTAACCCCAAAAAAAACCTTGATGTTCTTGATGAATGGAATAATTTATATCTGGAAGATTTTCAATCTAAAAATAAAGGCGTGCTGATTCCTCCAAGACGAAGACAGTTATGCTTTACGCATATGATTAAAGGTCCTCCCAGAATACAAAATATCGATCAATTTAAGAATGAACTATTAAAAGGTGCTGTTATGGAAGGTAAACGTTTAGGAGAATATTATAAAAATAATAGTGAAAAAGCAATTGAAGCAATGACATACAGTTTTGCTGATTATGCAGATATAATTAAAGGAAATGATATGATAGATACCATACCATTCAAGGATATTAAGCGAAAATTAGAACAAGTTCTTGAACAAGAAGAAAAATCGAACAATGTTCTTAACACAGCAGAACAATGGTGGAAAAAAAATAGAAAACATTTGTGGAATGCGATGTTATGTGGATACAAAAAAACAGGATACATGCCTGATGCATACGTACACCTTTGCATTGTACCCGATACCGATGAAACTCCTCAATTCTTACGATGGATGATAGAATGGGCTAAAACATTCTGTAATGACAAAAGAAATAGAGGAACGTCTATCTTGAAACATTGTAAGGATGAAATTGCTAACAATAAAAACGCTACAAACTCAAGTTATAAATATGAATGCGAAAAGGCTGCTGTGAATTATGTACAATGGGCTAGAAAAATAAATGAAAAATGGACTGGATTATCTGAAAAATTTAAAAGATCCACAAGTTATCTTCCTGATGCATATAAATCATATTCACCTGAACGATATTTAACATCAAAATGTGGTACCTGTGATTGTAAATATAAGGATTTAAAAGAAATAATTGATGCGTACAAGGAAAAAACAATAACAGATAATTTCATTGATACAATTATTGATCAAGCAAAAAACGATAACGAACAAACTCCTTGGTCATGGCTATATCCTTTATCGTGGCCTATGTGGAAAATAGAAGCTGGAATTCCTAAATGGACCATGAAGGGAGATATAACAATTGATTGGCCAGACATTAAATGGCCTAAAATTGACTGGGAAAAACCTGCCTCAAAAGTAAGAGATTCAGTTCACCGAATATCAGATATTATTTTTTATATAATAAACAATACACATATAATACCCACTAAAGATTATAAAGCACATTCCGATTCTTCTGTTACAAATCAGGAAATAAAAGTGTATAAAAATTTAGAAGAACGTAACCTAACTCCCCAATTATATGAACGTCCAGAAATCATCGTTCCTACCATAGGTGCAGTAGCGGCATCTATCATTGGAATCTTACTATACAAGAGAAAACCTAAACATCGACCAAGCAATCTTTTTAGTGTCATTGATATACCTCAAAATGATTATGACATGCCTACAACGAAATCATCAAATAGTTATGTCCCATATGAAAGTGGCCGTTATTCTGGAAAAACATATATTTATATGGAAGGAGACGAAACGGACGATTACAATTATGTTCGTGATATATATTCCTCTGATATTACATCTTCGTCTGAGAGCGAATATGAAGAAGTGGATATCAATGATATATATGTACCAAGTCTTCCCAAATATAAAACGTTCATTGAATTAGTACTAGAACCTTCCAAAAGGGATACATTTAATACATCAAGTGGTGACACATTCACCAATAAACTTACGGATGATGAATGGAACCAATTGAAACAGGATTTTATTGAGCAATATTTAACACATATAGGACCTTCCCTACCATTATATAATGAGTTACCTGATGATAATATGTATATGGATACCCAACCTAATATTTTACATGATAGTATGGATGAAAAACCTTTTATTACTCAAATCCAGGATAGATTTCTTGATAGTAGTCATGAAGAAGTTACTTATAATATTGATTGGAATGTTCCTGAAAATATTAATAGGATTACTAATAACATGGACGATCCAAAATACTCCTCAAATAATATGTATACTGGTACCGATTTAATTAATGATTCATTAAATGGTAACCAATATATTGATATATATGATGAGATGCTGAAACGAAAAGAAAACGAATTATTTGGAACATATCATACAAAATATACAACCTTTAACAGTGTTTCTAAACAAACACCTAGTGACCCGATAATTAACCAACTAGATTTATATCATAAATGGATAGACAAGCATAGAGATATTTGCGAACAGTGGAAAACCAAAGAGGATATGTTATATAAATCGAATGAAGTGTGGAATATGGAACGTAAGGAATATCTATTGGATATACAACCATCAACTCTGGATGATATTCATAAAATTAATGATGAAACATATAATATTATTAGTACAAATAATATATATGATCATCCCTCACAGGAAACCCCCCTCCAACTACTTGGATCAACAAATATTATACCCAGTTATATTACCACGGAACAAAATAATGGATTGCGCACAAATATATCTATGGATACATATATTGATGAAACAAATAATAATAATGTGGTAGCCACTAGTATAATAGGTGACGATCAGATGGAAAATTCGTACAATTGT
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ATGGATAGTACAAGCACTATTGGTGACAAAATTGAAGCATACTTAAAGGAAAAATCCAATGATTCTAAAATAGACCAATCGTTGAAAGCTGACCCTAGTGAAGTGCAGTACTATGGAAGTGGAGGTGATGGATATTACTTAAAAAATAATATTTGCAAAATTACTGTGAATCATTCAGATTCTGGAACAAATGATCCTTGTGAAAAAAAATTACCACCTTATGGCGATAATGACCAATGGAAATGTGACGAAAATTTATATAAAGCAAGTGAGAATAATAAAAATGTATGTGTTCCTCCGAGAAGACAACGTATGTGCATTAACAATTTAGAAAACTTAAAATTTGAAAGAATTAGGGATAAACATGCATTTTTGGCAGATGTATTACTTACGGCCAGAAATGAAGGAGAAAGAATTATACTATATCATCCAGATACAAATAGTTCCAATGTTTGTAATGCGTTAGAAAGAAGTTTTGCTGATCTTGCAGATATTATTAGAGGTAGAGATGAAAACAAGTGTGAAACAAAATCCCCAAATAATGTTGAAGAACTAATAAAAAATTTCTTCGGAAAAAATTACAGGGAGAATAAAGAATATAAAAGAAAATATCGAAATGATGACCAAAAATATACAAAATTACGAGAAGATTGGTGGAATGCTAATAGACAAAAGGTGTGGGAAGTTATTACTTGTAGTGCACGAAGTAATGATTTACTCATAAAACGTCGATGGACAACATCTAAGGAGTCTAATGGAGACAATAAATTGGAATTGTGTCGCAAATGTGGCCATTATGAAGAAAAGGTTCCTACCAAATTAGATTATGTCCCTCAATTCTTAAGGTGGTTAACAGAATGGATAGAGGATTTTTATAGAGAGAAGCAAAATCTGATCGATGACATGGAGAGACACCGTGAAGAGTGTACATCAGAGGATGATAAATCTAAAGAAGTTACATCATATTGTAGTACCTGTAAAGACAAATGTAAGAAATATTGTGAATGTGTGAAGAAATGGAAGACCGAATGGGAGAATCAAAAAAATAAATATAAAGATTTATATCAACAAGAAAACGAAACTTCGCAAAAAAATACATCAAGGTATGATGATTATGTTAAAGAATTTTTTGAAAAACTTAATGAAGCTAATTATAAGTCTCTTGATGATTATATAAAGGATGATCCTTATTTCGCAGAATATGTAACTAAATTATCATTTATTTTAAATTCATCAGATGCTAATACTTCGTCTGGAGAAACAGCAAACCATAATGATGAAGTATGTAACTGTAATGAATCAGAAATTTCATCTGTTGAACAGGAACAAATATCGGGTCCGTCGTCGAATAAAACATGTAACACACATAGCTCTATAAAAGCTAATAAGAAAAAAGTATGTAAACATGTAAAGTTGGGTGTTCGTGAAAAGGATAAAGATTTGAAAATATGCGTAATTGAGGACACTTCCTTAAGTGGTGTTGATAATTGTTGTTTCAAAGATTTATTGGGAATTCTTCAAGAAAATTGTAGTGATAATATACGTGAATCTAGTTCTAATGGTAGTTGTAATAATAATAATGAGGAAATATGTCAAAAGAAATTAGATGAAGCCCTTGCATCTTTAACGAATGGTTATAAATGCGAAAAATGTAAATCTGGAACATCAAGAAGTAAAAAAAATTGGATATGGAAAAAATCCTCTGGTAATGGGGAAGGATTACAAAAAGAATATGCTAATACCATAGGTTTACCCCCAAGAACACATTCGTTATATTTAGGAAATCTACCTAAACTTGAAAATGTGTGCGAAGATGTAACAGATATTAATTTTGATACAAAAGAGAAATTTCTAGCAGGATGCTTAATTGCTGCTTTTCATGAAGGAAAAAATTTAAAAATTTCCAATAAAAATAAAAATGATGACAATAATTCAAAATTATGCAAAGCTTTAGAATATAGTTTTGCCGATTATGGAGATTTAATTAAAGGTACAAGTATATGGGATAATGAATATACAAAAGATCTGGAACTAAATTTACAAAAAATTTTTGGAAAACTTTTTCGTAAATATATAAAAAAGAATAATACTGCTGAACAAGATACTTCATATTCTTCTCTTGATGAATTAAGAGAATCATGGTGGAACACGAACAAAAAATATATTTGGACAGCAATGAAACATGGTGCAGAAATGAATAGTACTACGTGTTGTGGTGATGGTAGTGTCACTGGTAGTAGTGATAGTGGTAGTACTACGTGTAGTGGTGACAATGGTAGTATTAGTTGTGATGATATGTCTACAATTGATTTGATCCCGCAATATTTACGTTTTTTGCAAGAATGGGTAGAACATTTTTGCGAACAACGTCAAGCAAAAGTAAAAGATGTGATAGAGAATTGTAATTCGTGTAAGGAATGTGGAGGTACATGTAACGGTGAGTGTAAAACTGAATGTAAAAATAAATGTAAAGACGAGTGTGAAAAATACAAAAAATTTATTGAAGAGTGTCGTACAGCTGCTGAAGGTACTGCCGAATCCTCATGGGTCAAAAGATGGGACCAAATATATAAGAGGTATTCCAAATATATAGAAGACGCGAAACGAAACCGTAAAGCGGGCACAAAAAATTGTGGTATAACCACTGGCACAATTAGTGGTGAAAGTAGTGGTGCAAACAGTGGCGTAACCACTACCGAAAGTAAATGTGTACAATCAGATATCGATTCGTTTTTCAAACATTTAATTGATATAGGATTGACCACACCATCTTCTTATTTATCTATTGTTCTTGATGAAAACAATTGTGGAGAGGACAATGCTCCGTGGACAACATACACGACATACACGACAACAAAAAATTGTGATATACAAAAAAAAACTCCAAAGTCACAATCATGTAATACTGCCGTGGTTGTAAATGTTCCGTCTCCACTGGGTAACACTCCACACGGATATAAATACGCATGCCAGTGTAAAATACCAACTACTGAAGAATCATGTGATGATAGAAAAGAATATATGAATCAATGGAGTTGTGGTAGCGCACAAACAGTAAGAGGTCGTTCTACAAATAATGATTATGAATTATGTAAATATAATGGTGTAAAGGAAACAAAGCCATTAGGGACATTAAAGAACTCTAAATTAAATGACAAGGATGTGATGTTCTTTAATTTGTTTGAACAGTGGAACAAAGAAATACAATATCAGATAGAGCAGTATATGACAAATACAAAAATATCGTGCAATAACGAGATGAAAGTACTGAGTAGTTCATCAGAAGAAAGTAAAAACCAAAAAGGTAGTGATAATCACGATGGTAGAAATAACAATACCGATCAGGGTACGAATTGCAAAGAAAAATGTGAATGTTACAAATTATGGATAAAAAAAATTAAAGAACAGTGGGATAAACAGAAAGACAATTATAATAAATTTCAAAGAAAACAAATTTATGATGCAAATAAAGGTCCTCAGAATAAAAAAGTTGTTAGTTTATCTAATTTTTTGTTTTTTTCATGTTGGGAAGAATATATACAAAAATATTTCAATGGCGATTGGAGTAAAATTAAGAATATAGGATCTGATACGTTTGATTTTCTAATAAAAAAATGTGGAAACAATTCAGGTGATGGAGAAACAATATTTAATAAAAAATTGAATAATGCAAATATAAAATGTAATGAAAATAAAAGTACCAATAATAAAATGAAATCAAGTGGAAAATCATCTGTCCTTAACGCAACCAATTATATTCGTGGGTGTCAACCAAAAATTTATGATGGAAAAATATTTCCAGGTAAAGGAGGCGAGAAACAATGGATATGTAAAGATACTATAATACATGGAGATACAAATGGTGCCTGTATCCCTCCAAGAACACAAAATTTATGCGTTGGAGAGTTATGGTATAAAAGTTATGGTGGAAGGAGTAATATTAAAAATGATACAAAGGAATCATTAAAAAACAAACTAAAAAATGCTATACAAAAAGAAACGGAATTATTGTATGAATACCACGATAAAGGTACAGCAATTATATCGCAAAATGATAAAAAAGGACAAAAAGGAAAAAATGATCCTAATGGATTGCCAAAAGGTTTTTGTCATGCTGTTCAAAGAAGTTTTATTGATTATAAGAATATGATTTTGGGTACCAGTGTAAATATATATGAATACATTGGAAAATTACAAGAAGATATAAAAAAAATTATCGAAAAAGGAACAACTAAACAAAACGGAAAAACAGTTGGTAGTGGTGCAGAAAACGTAAATGCTTGGTGGAAAGAAATAGAAAAAGATATGTGGGATGCAGTAAGATGTGGTATAAAAACAATAAATAAAAAACAAAAGAAGAATGGTACATTTAGTATCGATGAATGTGGAATATTCCCCCCAACAGGAAATGATGAGGATCAGTTCGTTTCGTGGTTTAAAGAATGGGGCGAACAGTTTTGTATAGAACGATTACAATATGAACAAAATATACGTGACGCATGCACTAATAATGGTAAGAATGGAAAGAAATGTATTAATTCAAAAAATAATAACGAAAAAGAAATACAAGGAGACTGTAAAAGAAAATGTGAAGAATATAAAAAATATATTTCTGAAAAAAAACAAGAATGGGACAAACAAAAAACAAAATATGAAAATAAATATGTAGGAAAATCTGCGAGTGATTTATTGAAAGAAAATTATCCTGAATGTATATCAGCAAATTTTGATTTTATATTTAACGACAAAGCTGATCATAAAAAATATTATCCATATGGAGATTATAGCAGTATATGTTCGTGCGAACAAGTAAAATATTACAAATATAATAATGCTGAGAAAAAAAATAATAAATCTCTTTGTCATGAAAAAGGTAATGATAGGACATGGAGTAAAAAATATATAAAAAAATTGGAAAATGGTCGAACATTAGAGGGTGTATACGTCCCCCCAAGACGGCAACAATTATGTCTTTATGAACTATTTCCAATAATTATAAAAAAAGAAAAGGATATGGAAAAGGCAAAAGAAGAATTATTGGAAACATTACAAATAGTTGCAGAGCGAGAAGCATATTATTTATGGAAACAGTATAATCCAACTGGTAAAGGAATTGATGATGCGAATAAGAAAGCTTGTTGTGCTATTCGTGGAAGTTTTTATGATTTGGAAGATATTATTAAAGGCAACGATTTAGTGCATGACGAATACACGAAATATATAGACAGTAAATTAAATAAAATTTTCGGTAGTAGTAATAAAAATGATATAGATACAAAACGTGCGCGTACAGATTGGTGGGAAAACGAAACAATTGGTGTTGCTAACATAACAGATGCAAATAAAAGTGATAGTAAAACAATTAGGCAGCTAGTATGGGATGCTATGCAATCTGGAGTAAGAAAGGCCATCGATGAAGAAAAGGAAAAAAAAAAACCGAATGAAAATTTTCCTCCATGTATGGGAGTTGAACATATAGGAATAGCCAAACCTCAATTTATAAGATGGTTGGAAGAATGGACAAATGAGTTTTGCGAGAAATATACAAAATATTTTGGAGCTATTAATTCCAATTGTAATCTCAGAAAAGGTGCTGATGATTGTGGTGATAATACTAATATCGAATGTAAAAAAGCATGTGCAAATTATACGAATTGGTTAAATCCAAAAAGGATAGAATGGAATGGAATGAGCAATTATTATAATAAAATATACCGTAAAAGTAACAAAGAATCGGACGATGGAAAAGATTATTCAATGATTATGGAACCTACAGTCATTGACTATTTGAACAAAAGATGCAATGGCGAAATTAATGGGAACTACATTTGTTGTAGTTGTAAAAATATAGGTGAAAATTATAACCCTTCACCTGTAGCGAATAAAAAAGCACAAAGAAAGGAAACAGAATGTGAAGAAGAAAAAGGACCTCTAGATTTAATGAACGAGGTATTAAATAAAATGGACGAGAAATATAGCGAGCACAAGATGAAGTGCACAGAAGTTTACTTGGAACATGTTGAAGAACAATTAAAAGAAATTGACAATGCAATAAAAGATTACCAGTTATATCCATTAGATAGATGTTTTGATGATCAGACAAAAATGAAGGTATGTGATTTAATTGGAGATGCTATAGGATGTAAGGATAAAACAAACCTTGATGAACTTGATGAATGGAATGATATGGACCTGCGAGATCCTTACAATAAGTATAAAGGTGTTTTAATTCCTCCTAGACGTAGACAATTGTGTTTCTCAAGGATTGTGAGAGGTCCCGCTAATTTAAGAAACTTAAATGAATTTAAAGAAGAAATTTTAAAAGGAGCACAATCGGAAGGTAAGTTTTTGGGTAATTATTATAACGAAGATAAAGGTAAAGAAAAAAAAGAAGATCGTAAAGAAAAGGCGCTAGAAGCTATGAAGAACAGTTTTTACGATTATGAATATATAATAAAAGGTACTGATATGTTAGCAAATATACAATTCAAGGATATTAAAAGGAAATTAGACAAATTACTAACAAAAGAGACTAATAATACCAAAAAAGTTGACGATTGGTGGGAAACAAATAAGAAATCTATATGGAATGCTATGTTATGTGGGTACAAGAAATCTGGGAATAAAATAATAGATCCATCATGGTGTACCATACCTACTACAGAAAAAACCCCGCAATTTTTACGATGGATAAAAGAATGGGGAACAAATGTGTGTATACAAAAACAAGAGCATAAAGAATACGTTAAATCAAAATGTTCGAATGTTTCTAATTTAGGGGCACAAGAATCGGAATCAAATAATTGTATACCAGAAATCAGAAAATATCAAGAATGGAGCAGGAAAAGGTATGTTCAGTGGGAAACTATATCGAAAAGATATAAACGTATGGATGAATTTAAAAATGTAAAGGAACCGGATGCTAATGAATATTTGAAGGAACATTGTTCTAAATGTCCGTGTGGATTTAATGATATGAAAGAAATAACTAAATATACAAACATCGGAAATGAAGCATTTAAGCAAATAATAGAACAAGTTGATATTCCAGCTGAACTTGAAGACGTTATTTACCGTCTAAAACATCATGAGTATAACTCGAATGATTATTTTTGTAGGAAATACAATAACAAAAATTTATATTCTCGTATGCAACATAATATTGATACTATTTGGACTGATTTGGTTAAAAATTCTTCGGACATTAATAAAGGTGTGCTAATACCTCCACGAAGAAAAAATTTGTTTCTAAAAATTGATGAATCAGATATATGTAAATATAAAAAAAATCCTAAATTGTTTAAAGATTTCATTTATTCGTCGGCATTTACTGAAGTTGAAAGGTTAAAAATAGTATATCGTCAGGACAAAGAGAAAGTTGCTCATGCAATGAAATATAGTTTTGCCGATATAGGAAATATTATCAAAGGAGATGATATGATGGAAAACAATTCGTCTGATAAGATAGGTAAAATTTTGGGAGGAGATGGAGTCGGACAAAATGAAAAACGTAAAGCTTGGTGGGACATGAATAAATATCATATATGGGAAGCTATGTTATGTGGATACAAACATGCCTACGGAAATATTTCAGAAAATGATAGAAAAATGCTTGATATACCTAATAATGATGACGAACATCAATTTTTACGGTGGTTTACGGAATGGGCAGAAACGTTTTGCTTTCATCAAACAGGAGAATTGGAAAAATTAAAGAAGAACTGTTCATTTTCTAGTTGTGAAACTGCGAAAAATAAAGAAAAAGACAATTGTTTAAATGCTTGTGGGAGTTATAAAAGCTTTCTTAAAAAATGGCAAAAACAATATAAGCAACAATACATTGAATATGAAAATTTAGATAATACAATTCCTGAAAGAAAAGATAAAGGTGCTCATGAATTTTTGAAAGATAAATGCAATAGCAAGTGTTCATGTATTGGTGATAGGGATAATGATTATCTCAATAAGGTTTTCTCAGGAGTACCTTATAAGTATAAAGATAAGTGTCCATGTCCTATAGCATCTGAAAGAACAGAAGTTGTGTCAACTACTACTAAAGAACCAACAGATTGCATAGAAAAATCTGCATATTTATTACAACAAAAGGTAAAAATAGATTCAAAAAATGTTGGGAGTATCTTGAAGAAAACTGCATTATCCACTGATAATTCTTGTAGTCCAGAAAATAAATCTGATAGTTCAACTGATTTTTGTACTTTTAGTGAAAAATATAAAAGTCACAGAAAAATGTTAAATGATACATGTCCCGAAAGGGGAAAAGGATTAATTGCAGGAGAAGAATGGAAATGTAATAACATTAAAAACAAAGAAAGTAATATATGTCTTCCTCCTAGAAGAGAATATATGTGTATAAAAGAATTAGAAGCATTAAATTCTAGTAATGTATACAATAGTGAAACATTGTTAGAAGCAGTTCTAAAAGCAGCAACAAATGAAGGGATTCACATAATAAAGAACTTTGAATCAGAAAATGCATGTAAGCAATACGAAATATGTGATAATATGAAATACAGTTTTGCCGATATAGGTGATATAATTAGAGGGAGAGATTTATGGGATACATCTGAAAATCAAAAAAAAATTCAGAAAACTTTGGAAAATATTTTTAGCAAGATATGTATGAATATCGAAATAAATAAGGTAAAACAAAAATACATGGAACCTCCAAAATATCACAAATTACGTGAAGTATGGTGGGAATTACATAGAGATCAAGTATGGAATGCCATGACACGATGTGCTCCAGAAATAGCTTATCTTCGTAGGAAAGGAATACGTAATAATGAAAATATAACATATTGTGGATATGAAAATTTTACTCCTTATCACGATTATATACCGCAAAGATTAAGATGGATTACAGAATGGAGTGAGTCTTATTGTAAAGCACTAATGAAAAATTTTAATGAATACGAACTAGCATGTAAAACATGTGATATGAATAATGGAAAATGCAATGGAGATTCAGAAGGTAATAAATGTAAAAATTGCAAGGAGAAATGTAAAATATATAAAACTTTTTTGGAAAAATGGAAGGTTCAATTCGAGATACATAAAAAAAAGTTTAAAGACTTGTATGACCAAGTAGAACGACATAATGCTTTTCGGAACAATTTAGTTAGATATCAACAGAAACATGATCGTGATAATAAGTATGTGCAAGATTTTTTAAAGAATATCAAAGATCAATGTAATAATATCGATGGTATTAATATATATCTTGATAGAACAAACCAATGCGAAAATATTACTTTTAAAGAAACACAAATTGCGAATAAAGAATATGCATTTAAATATAAAACAAATGAATATAAGGAAGCCTGTAATTGTATAATACCTGATCCATTAGATAAATGTCCTACACAAGATCACCTGTGCAATTCATTTACATCTATAAGTTCATGTATGAGAAACTCTTTTGGTGATAATCTGGACAAATGGAGTGTAAGAGATGTAACTCATTTTGGAAATAAGAATAAATTTATATTTATTTCTCCAAGAAGACGTAGTTTATGTTTTCAAAATATTAGCTCTTCATATCATCCATTTGAAATAGATAAATTTAAATATAAATTTTTGCAGGGTGCCTTTACTCACGGTAATTGGTTAGCAAAAACATATGGAAATAACGAACAGAAAGCATTGGAAGCAATGAAATATAGTTTTGCTGATTATGCTGATATTATTACAGGAAACGATATTTTTGAATATAGTACTTATAATAAACTAAAAAAGTTATTTCATGATAATGAGATAGGAAGTACTCAAAAATGGTGGAACGATAATAAAAAATCTGTATGGAATGCTATGTTATGTGGATATAAGAAGGGAAATAATTCTTTTGCAATTGATGAAGTAAAATGTGAATTGCCATCTACGGAAGGGATTCCACAATTTCTACGTCGTATAAAAGAATGGGGAACATACTTCTGCGAAGAAAAAGAAAAACAAAAGAATATTGTTAATATAAAATGCACAGATTCTGATCATATAATTGGTAAAAGTATAAAGGCTTCTGAAAAACTAGAATGTAAATTAGCCACTGGGAACTATGAACAGTGGAACACTAATAGATTAAAAGAATGGAAGCTATTATCTCAACAATATAAAACCAATAAAGAATCTAATAAAGATATAGATATGTCTGAATTATCTGCAGAACAATATTTAAAAAAACATTGTATTGGATGTTCATGTCGTTTTTCGGACATGGATGAATTATATATTAAAACTTTAAAAAATGAAAATTTGCATGAAGAAATATTAAAAAACGCTCAGATTCCTATATACTTCGAAGAAGTTTATCATAGATTCGACCGTTCTGATGTTCAGTGCCCTGATAATAATATATGTAATTTATATAAATCTATTCCATGTAAGGAAATGTTAAATGATGAGGAGGTTACAGCTTGGACTACACATTCTGTTACTGATGCATCAAAAGCTATTAAAATTGTACTTATTCCTCCACGAAGAAGAAATTTGTGTTTAGTTATTAATGAAACACAGATGAAAGAATTCAAAACAAATAAAGAAATGTTTAAAAGTTTTATTTATTCATCTGCCGCTTCCGAAGTTACACGATTAAAAAAAGTACATAATGATAATAAAGATAAAGTTCTACAAGCAATGAAATATAGTTTTTCAGATATTGGAAATATTATAAAAGGAGATGATATGATGAAATGTTCAATATCTGATAATATATCTGAAATATTAGATGAAAAAAATGGATCAACCAAAAAACGTATAATTTGGTGGTCACAAAATAAATATCACATATGGGAAGCTATGTTATGTGCATATCAAAAGGATAACAAAAAAATAGAGTTTACTAGTCATGATTGTAAAATGCCTGACACTGAGAAAACTCCTCAATTCTTGAGATGGTTAATTGAATGGTCAAAACAAGTATGTGCACATAAATTATCTAAAGCAAAATATGTAAAAGAAAATTGTTCGAATTATATAAAAGATAAAGAATCTGATAAAGAACAATGTATTAATGCATCAAATATTTATATTCAATGGATGAATAAACAAAAAGAACCATGGAAAATATTATCTAATATTTATACAAACTATAAGAATGAAAAGAATATGAATTACCCAAATCTTCCACGAAATGCTTCATATTATGTAAGAGAAAAATGTCCTGAGTGTATCTGTAATTTGGAACATTTGGAAGAAAAAGAAAATCAGAATCATCAGAATGGTGATCATTTAATAGAAGAAGCAATTAATAAAGCTAAAATGGATTTACCTGACACTGAATGGGGTATATCTTGGGGACCATGGAAAGTTAATTGGGAAAATATGTTTTTTATTAGTTCTTTCTTTCCAAGGATAAAAATAGTTTCTAGAGACACAGCAATAACAAATGATATTTCGAATGTATCTCATTCAAAAGATCCTGTAGCAAAGGATAGATCAATTAATGATGCAATGGTTGATGTAGTAAATATAGTAACTCAACCAGTGACAACCGTAATAGATAATGTTACTCCTACACTTGGTCGTGAACTAAATAAAGTTGTTAATCCCATTAATAATATACTAAATGAAGTTACGACCTCAGTACAAAGTTCAGTAACGAAGGTTAAAGAAACAGGTAATAAAATAACAGAAGATATTAAAAAAATAATTGATAATATGGGAAATATCATGGAAGGTATAATACAATCACTTGAAAAAACAAAAGAAAAAGAACATAAAGAATTTAAATCAAAACAAATATTAGATTCAAAGGAAAATACATATCCAAATACAATTGTACCTACAAATATGGAAGACGTCCTCACGATGTATCATAAAATTGACATTATAGCACCAGCTATTAGCGTTGGAATAATCACTTTAGGATATGCCCTCTACAAGGTAAAA
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MDSTSTIGDKIEAYLKEKSNDSKIDQSLKADPSEVQYYGSGGDGYYLKNNICKITVNHSDSGTNDPCEKKLPPYGDNDQWKCDENLYKASENNKNVCVPPRRQRMCINNLENLKFERIRDKHAFLADVLLTARNEGERIILYHPDTNSSNVCNALERSFADLADIIRGRDENKCETKSPNNVEELIKNFFGKNYRENKEYKRKYRNDDQKYTKLREDWWNANRQKVWEVITCSARSNDLLIKRRWTTSKESNGDNKLELCRKCGHYEEKVPTKLDYVPQFLRWLTEWIEDFYREKQNLIDDMERHREECTSEDDKSKEVTSYCSTCKDKCKKYCECVKKWKTEWENQKNKYKDLYQQENETSQKNTSRYDDYVKEFFEKLNEANYKSLDDYIKDDPYFAEYVTKLSFILNSSDANTSSGETANHNDEVCNCNESEISSVEQEQISGPSSNKTCNTHSSIKANKKKVCKHVKLGVREKDKDLKICVIEDTSLSGVDNCCFKDLLGILQENCSDNIRESSSNGSCNNNNEEICQKKLDEALASLTNGYKCEKCKSGTSRSKKNWIWKKSSGNGEGLQKEYANTIGLPPRTHSLYLGNLPKLENVCEDVTDINFDTKEKFLAGCLIAAFHEGKNLKISNKNKNDDNNSKLCKALEYSFADYGDLIKGTSIWDNEYTKDLELNLQKIFGKLFRKYIKKNNTAEQDTSYSSLDELRESWWNTNKKYIWTAMKHGAEMNSTTCCGDGSVTGSSDSGSTTCSGDNGSISCDDMSTIDLIPQYLRFLQEWVEHFCEQRQAKVKDVIENCNSCKECGGTCNGECKTECKNKCKDECEKYKKFIEECRTAAEGTAESSWVKRWDQIYKRYSKYIEDAKRNRKAGTKNCGITTGTISGESSGANSGVTTTESKCVQSDIDSFFKHLIDIGLTTPSSYLSIVLDENNCGEDNAPWTTYTTYTTTKNCDIQKKTPKSQSCNTAVVVNVPSPLGNTPHGYKYACQCKIPTTEESCDDRKEYMNQWSCGSAQTVRGRSTNNDYELCKYNGVKETKPLGTLKNSKLNDKDVMFFNLFEQWNKEIQYQIEQYMTNTKISCNNEMKVLSSSSEESKNQKGSDNHDGRNNNTDQGTNCKEKCECYKLWIKKIKEQWDKQKDNYNKFQRKQIYDANKGPQNKKVVSLSNFLFFSCWEEYIQKYFNGDWSKIKNIGSDTFDFLIKKCGNNSGDGETIFNKKLNNANIKCNENKSTNNKMKSSGKSSVLNATNYIRGCQPKIYDGKIFPGKGGEKQWICKDTIIHGDTNGACIPPRTQNLCVGELWYKSYGGRSNIKNDTKESLKNKLKNAIQKETELLYEYHDKGTAIISQNDKKGQKGKNDPNGLPKGFCHAVQRSFIDYKNMILGTSVNIYEYIGKLQEDIKKIIEKGTTKQNGKTVGSGAENVNAWWKEIEKDMWDAVRCGIKTINKKQKKNGTFSIDECGIFPPTGNDEDQFVSWFKEWGEQFCIERLQYEQNIRDACTNNGKNGKKCINSKNNNEKEIQGDCKRKCEEYKKYISEKKQEWDKQKTKYENKYVGKSASDLLKENYPECISANFDFIFNDKADHKKYYPYGDYSSICSCEQVKYYKYNNAEKKNNKSLCHEKGNDRTWSKKYIKKLENGRTLEGVYVPPRRQQLCLYELFPIIIKKEKDMEKAKEELLETLQIVAEREAYYLWKQYNPTGKGIDDANKKACCAIRGSFYDLEDIIKGNDLVHDEYTKYIDSKLNKIFGSSNKNDIDTKRARTDWWENETIGVANITDANKSDSKTIRQLVWDAMQSGVRKAIDEEKEKKKPNENFPPCMGVEHIGIAKPQFIRWLEEWTNEFCEKYTKYFGAINSNCNLRKGADDCGDNTNIECKKACANYTNWLNPKRIEWNGMSNYYNKIYRKSNKESDDGKDYSMIMEPTVIDYLNKRCNGEINGNYICCSCKNIGENYNPSPVANKKAQRKETECEEEKGPLDLMNEVLNKMDEKYSEHKMKCTEVYLEHVEEQLKEIDNAIKDYQLYPLDRCFDDQTKMKVCDLIGDAIGCKDKTNLDELDEWNDMDLRDPYNKYKGVLIPPRRRQLCFSRIVRGPANLRNLNEFKEEILKGAQSEGKFLGNYYNEDKGKEKKEDRKEKALEAMKNSFYDYEYIIKGTDMLANIQFKDIKRKLDKLLTKETNNTKKVDDWWETNKKSIWNAMLCGYKKSGNKIIDPSWCTIPTTEKTPQFLRWIKEWGTNVCIQKQEHKEYVKSKCSNVSNLGAQESESNNCIPEIRKYQEWSRKRYVQWETISKRYKRMDEFKNVKEPDANEYLKEHCSKCPCGFNDMKEITKYTNIGNEAFKQIIEQVDIPAELEDVIYRLKHHEYNSNDYFCRKYNNKNLYSRMQHNIDTIWTDLVKNSSDINKGVLIPPRRKNLFLKIDESDICKYKKNPKLFKDFIYSSAFTEVERLKIVYRQDKEKVAHAMKYSFADIGNIIKGDDMMENNSSDKIGKILGGDGVGQNEKRKAWWDMNKYHIWEAMLCGYKHAYGNISENDRKMLDIPNNDDEHQFLRWFTEWAETFCFHQTGELEKLKKNCSFSSCETAKNKEKDNCLNACGSYKSFLKKWQKQYKQQYIEYENLDNTIPERKDKGAHEFLKDKCNSKCSCIGDRDNDYLNKVFSGVPYKYKDKCPCPIASERTEVVSTTTKEPTDCIEKSAYLLQQKVKIDSKNVGSILKKTALSTDNSCSPENKSDSSTDFCTFSEKYKSHRKMLNDTCPERGKGLIAGEEWKCNNIKNKESNICLPPRREYMCIKELEALNSSNVYNSETLLEAVLKAATNEGIHIIKNFESENACKQYEICDNMKYSFADIGDIIRGRDLWDTSENQKKIQKTLENIFSKICMNIEINKVKQKYMEPPKYHKLREVWWELHRDQVWNAMTRCAPEIAYLRRKGIRNNENITYCGYENFTPYHDYIPQRLRWITEWSESYCKALMKNFNEYELACKTCDMNNGKCNGDSEGNKCKNCKEKCKIYKTFLEKWKVQFEIHKKKFKDLYDQVERHNAFRNNLVRYQQKHDRDNKYVQDFLKNIKDQCNNIDGINIYLDRTNQCENITFKETQIANKEYAFKYKTNEYKEACNCIIPDPLDKCPTQDHLCNSFTSISSCMRNSFGDNLDKWSVRDVTHFGNKNKFIFISPRRRSLCFQNISSSYHPFEIDKFKYKFLQGAFTHGNWLAKTYGNNEQKALEAMKYSFADYADIITGNDIFEYSTYNKLKKLFHDNEIGSTQKWWNDNKKSVWNAMLCGYKKGNNSFAIDEVKCELPSTEGIPQFLRRIKEWGTYFCEEKEKQKNIVNIKCTDSDHIIGKSIKASEKLECKLATGNYEQWNTNRLKEWKLLSQQYKTNKESNKDIDMSELSAEQYLKKHCIGCSCRFSDMDELYIKTLKNENLHEEILKNAQIPIYFEEVYHRFDRSDVQCPDNNICNLYKSIPCKEMLNDEEVTAWTTHSVTDASKAIKIVLIPPRRRNLCLVINETQMKEFKTNKEMFKSFIYSSAASEVTRLKKVHNDNKDKVLQAMKYSFSDIGNIIKGDDMMKCSISDNISEILDEKNGSTKKRIIWWSQNKYHIWEAMLCAYQKDNKKIEFTSHDCKMPDTEKTPQFLRWLIEWSKQVCAHKLSKAKYVKENCSNYIKDKESDKEQCINASNIYIQWMNKQKEPWKILSNIYTNYKNEKNMNYPNLPRNASYYVREKCPECICNLEHLEEKENQNHQNGDHLIEEAINKAKMDLPDTEWGISWGPWKVNWENMFFISSFFPRIKIVSRDTAITNDISNVSHSKDPVAKDRSINDAMVDVVNIVTQPVTTVIDNVTPTLGRELNKVVNPINNILNEVTTSVQSSVTKVKETGNKITEDIKKIIDNMGNIMEGIIQSLEKTKEKEHKEFKSKQILDSKENTYPNTIVPTNMEDVLTMYHKIDIIAPAISVGIITLGYALYKVK
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ATGGATAGTAAAACCACTATTGCTAACAAAATTGAAGAATATTTAGAGAAGAAATCCAATGAATCTAATATAGATCAATCGTTGAAAGCTGACCCTAGTGAAGTGCAGTACTATAGAAGTGGAGGTGATGGATATTACTTAAAAAATAATATTTGCAAAATTACTGTGAATCATTCAGATTCTGGAACAAATGATCCTTGTGATAGTATACCACCTCCTTATGGCGATAATGACCAATGGAAATGTCAGCAAAATTCATCTGATGGAAGTGAGAATAATAAAAATATATGTGTTCCTCCGAGAAGACAACGTATGTGCATTAAGAATTTAGAAAAATTAAATGTTGAAAAAATTAGGGATAAACATGCATTTTTGGCAGATGTATTACTTACAGCTAGAAATGAAGGAGAAAGAATTATACTATATCATCCAGATACAAATAGTTCTAATGTTTGTGTTGCGTTAGAAAGAAGTTTTGCTGATCTTGCAGATATTATTAGAGGTAGAGATGGGAACAAGTGTGAAACAAAATCCACAAATAATGTTGAAGAACTAATAAAAAAATTCTTCGGAAAAAATTACAGATCAAATGAAGAATATAGAAAAAAATATCGAAATGATGACCAAAATTATAGAAAATTACGAGAAGATTGGTGGACAAAAAATAGACAAAAGGTGTGGGAAGTTATTACTTGTGGTGCCCGAAGTAACGATTTACTCATAAAACGTCGATGGACAACATCTGGAAAATCTAATGGAGAAAATAAATTGGAATTGTTCCGCAAATGTGGCCATTATGAAGGAAAGGTTCCTACCAAATTAGATTATGTCCCTCAATTTTTAAGGTGGTTAACAGAATGGATAGAGGATTTTTATAGAGAAAAGCAAAATCTGATCGATGACATGGAGAGACACCGTGAAGAGTGTACATCAGAGGATGATAAATGTAAAGAAGGTACATCATATTGTAATATGTGTAAAGACAAATGTAAGAAATATTGTGAATGTGTGAAGAAATGGAAGACCGAATGGGAAAATCAAAAAAATAAATATACAGAATTATATGAACAAGAAAACGAAACTAGCTCTTCACCAAAAAAGAAATCAAGGTATGATGATTATGTTAAAGAATTTTTTGAAAAACTTGAAGCTAATTATAAGTCTCTTGATGATTATATAAAGGGTGATCCTTATTCCAAAGAATATGGAAAACTATTAAAATTTGATAACACTAATGCATTTATTGAAAGTCCAACATATTATAATAATGTATGTTGTTGCAGCACACCTGAAAAATCGGCGAAAACGGATGGATCATCATGTTCAAGTTCTTTTGGAACGCAGGATAACAATTTGTTGGTAGAATTTCAGGAGTTATTGAAAAGTTTTTGCGATACATGTGACACTGATATTGGGGTTGAGGTAGTTTGTGAGAATAATTGCGAAGAGCAATATAAAAAACTGCTCCCCTCTCTTGAGAAATGTACTATTTTGACTTGTAATGAATGCAATAAAACTCGATGTAAACCATTAAAAAAGGTCGAAGAAAAATGGATATGGAAAAAATACTCTGGTAAGGAAGGTGGATTACAAAAAGAATATGCTAATACCATAGGCTTACCCCCAAGAACACAATCCTTATGTTTAGTGTGTTTACATGAAAAAGAAGGAAAAACACAACATAAGACAATTAGCACCAATTCAGAATTATTAAAAGAGAGGATAATTGCTGCTTTTCATGAAGGAAAAAATTTAAAAACTTCCCATGAAAATAAAAATGATGACAATGGAAAAAAATTATGCAAAGCTTTAAAATACAGTTTTGCTGATTATGGAGATTTAATTAAAGGTACAAGTATATGGGATAATGAATATACAAAAGATTTGGAACTAAATTTACAAAAAATTTTTGGAAAACTTTTTCGTAAATATATAAAAAAAAATATTTCTACTGAACAACATACTTTATATTCTTCTCTTGATGAATTAAGAGAATCATGGTGGAACACGAACAAAAAATATATTTGGACAGCAATGAAACACGGTGCAGAAATGAATGGTACTACGTGTTGTGGTGATGGTAGTGTCACTGGTAGTGGTAGTAGTTGTGATGATATTCCTACGATTGATTTGATCCCGCAATATTTACGTTTTTTGCAAGAATGGGTAGAACATTTTTGTAAACAACGTCAAGAAAAAGTAAATGCTGTGATAACGAACTGTAATTCGTGTAAGGAATGTGGAGGTACATGTAACGGTGAGTGTAAAACTGAATGTAAAACTAAATGTAAAGTAGCGTGTGACGCATACAAAGAATTTATTGAAAAGTGTGTTTCAGCTGCTGGTGGTACTTCCGGATCCTCATGGAGCAAAAGGTGGGACCAAATATATAAGAGGTATTCCAAATATATAGAAGACGCGAAACGAAACCGTAAAGCGGGCACCAAAAGTTGTGGTACAAGTAGTACTACAAGTACTGCCGAAAATAAATGTGTACAATCAGATATCGATTCGTTTTTCAAACATTTAATTGATATAGGATTGACCACACCATCTTCTTATTTATCTATTGTTCTTGATGAAAACAATTGTGGAGAGGACAAAGCTCCATGGACAACATACACGACATACACAACAACAAAAAATTGTGATAAAGAAAAAGATAAATCAAAGTCACAATCATGTAATACTGCCGTGGTTGTAAATGTTCCGTCTCCACTGGGTAACACTCCACACGAATATAAATATGTTTGTGAGTGTAGAACACCAAATAAACAAGAATCATGTGATGATAGAAAAGAATATATGAACCAGTGGATCATTGATAACACTAAAAATCCAAAAGGTAGTGGTTCTACAAATAATGATTATGAATTATGTAAATATAATGGTGTAAAGGAAACAAAGCCATTAGGGACATTAAAGAACTCTAAATTAGATGAAAATGATGTGACGTTCTTTAATTTGTTTGAACAGTGGAACAAAGAAATACAATATCAGATAGAGCAGTATATGACAAATACAAAAATATCGTGCAATAACGAGATGAAAGTACTGAGTAGTTCATCAGAAGAAAGTCAAAACCAAAATAGTAGTGATCATCACGATGGTGGAAATAACAATATCAATCAGGGTACGAACTGCAAAAAAAACTGTGAATGTTACAAATTATGGATAGAAAAAATTAAGAAGCAGTGGGGAAAACAGAAAAACAACTACAATAAATTTCGAAGTAAACAAATTTATGATGCAAATAAAGGTCCTCAGAATAAAAAAGTTGTTAGTTTATCTCATTTTTTGTTTTTTTCATGTTGGGAAGAATATATACAAAAACAATTCAATGGAGATTGGAGTAAAATTAAGAATATAGGATCTGATACGTTTGAGTTTTTAATAAAAAAATGTGGAAACAATTCAGGTGATGGAGAAACAATATTTAGTGAAAAATTGAAAAATGCACAACAAAAATGTAAGGAAAATGAAAGTACAGATACTAATATTAATAAAAGTGAAACATCATCTGTCCTTAACGCAACCAATTATATTCGTGGGTGTCAATCAAAAACTTACGATGGAAAAATATTTCCAGGTAAAGGAGGCGAGAAAAAATGGATATGTAAAGATACTATAATACATGGAGATACAAATGGTGCCTGTATCCCTCCAAGAACACAAAATTTATGTGTTGGAAATTTATGGGATAAAAGTTATGGTGGAAGGAGTAATATTAAAAATCATACAAAGGAATCATTAAAAAACAAACTAAAAAATGCTATACAAAAAGAAACGGAATTATTGTATGAATACCACGATAAAGGTACAGCAATTATATCGCAAAATGATAAAAAAGAAAAAGCAAATAATAATAATTCTAATGGATTACCAAAAGGTTTTTGTCATGCTGTTCAAAGAAGTTTTATTGATTATAAGAATATGATTTTGGGTACCAGTGTAAACACATATGAGTACATTGGAAAATTACAAGAAGATATAAAAAAAATTATCGAACAAGAAACAACTAAACAAAACGGAAAAACAGTTGGTAGTGGTGCAGAAAACGTAAATGCTTGGTGGAAAGAAATAGAAAAAGATATGTGGGATGCAGTAAGATGTGGTATAAAAACAATAAATAAAAAAAAGAAGAATGGTACATTTAGTATCGATGAATGTGGAATATTCCCCCCAACAGGAAATGATGAGGATCAGTCCGTTTCGTGGTTTAAAGAATGGGGCGAACAGTTTTGTATAGAACGATTACAATATGAACAAAATATACGTGACGCATGCACTAATAGTGGTCAAGAAGATAAAATACAAGGAGCATGTAAAAGAAAATGTGAAAAATATAAAAAATATATTTCTGAAAAAAAACAAGAATGGGACAAACAAAAAACAAAATATGAAAATAAATATGTAGGAAAATTTGCGAGTGATTTATTGAAAGAAAATTATCCTGAATGTATATCAGCAAATTTTGATTTTATATTTAACGACAAAGCTGATCATAAAAAATATTATCCATATGGAGATTATAGCAGTATATGTTCGTGCGAACAAGTAAAATATTATGAATATAATAAGGATAAAGGACAAAATAATAAATCTCTTTGTCATGAAAAAGGTAATGATAGGACATGGAGTAAAAAATATATAAAAAAATTGGAAAATGGTCGATCATTAGAGGGTGTATACGTCCCCCCAAGACGGCAACAATTATGTCTTTATGAACTATTTCCAATAATTATAAAAAACAAAAATGATATTACAAACGCAAAAGAAGAATTATTGGAAACATTACAAATAGTTGCAGAGAGAGAAGCATATTATTTATGGAAACAGTATCATGCACATAATGATACAACTTATCTTGCACATAAGAAAGCATGTTGTGCTATTCGTGGAAGTTTTTATGATTTGGAAGATATTATTAAAGGCAACGATTTAGTGCATGACGAATACACGAAATATATAGACAGTAAATTAAATAAAATTTTCGGTAGTAGTAATAAAAATGATATAGAGACAAAACGTGCGCGTACAGATTGGTGGGAAAACGAAACATTTGAAGTTTCTAACATAACAGATACAAATAAAAGTGATCGTAAAACAATTAGGCAGCTAGTATGGGATGCTATGCAATCTGGAGTAAGATATGCAGAAGAGAAAAACGAAAATTTTCCTCCATGTATGGGAGTTGAACATATAGGAATAGCCAAACCTCAATTTATAAGATGGTTGGAAGAATGGACAAATGAGTTTTGCGAGAAATATACAAAATATTTCGAAGATATGAAATCCAATTGTAATCTCAGAAAAGGTGCTGATGATTGTGGTGATAATACTAATATCGAATGTAAAAAAGCATGTGCAAATTATACGAATTGGTTAAATCCAAAAAGGATAGAATGGAATGGAATGAGCAATTATTATAATAAAATATACCGTAAAAGTAACAAAGAATCGGAAGATGGAAAAGATTATTCAATGATTATGGAACCTACAGTCATTGACTATTTGAACAAAAGATGCAATGGCGAAATTAATGGGAACTACATTTGTTGTAGTTGTAAAAATATAGGTGAAAATAGCACTTCAGGTACAGTTAATAAAAAACTACAAAAAAAGGAAACAGAATGTGAAGACAATAAAGGACCTCTAGATTTAATGAACGAGGTATTAAATAAAATGGACGAGAAATATAGCGCGCACAAGATGAAGTGCACAGAAGTTTACTTGGAACATGTTGAAGAACAATTAAAAGAAATTGACAATGCAATAAAAGATTACCAGTTATATCCATTAGATAGATGTTTTGATGATCAGACAAAAATGAAGATATGTGATTTAATTGGAGATGCTATAGGATGTAAACATAAGACAAACCTCGAAGAACTTGATGAATGGAATGATATGGACCTGCGAGATCCTTACAATAAGCATAAAGGTGTTTTAATTCCTCCTAGACGTAGACAATTGTGTTTCTCAAGGATTGTGAGAGGTCCCGCAAATTTAAGAAACTTAAATGAATTTAAAGAAGAAATTTTAAAAGGAGCCCAATCGGAAGGTAAGTTTTTGGGTAATTATTATAACGAAGATAAAGGTAAAGAAAAAAAAGAAGATCGTAAAGAAAAGGCGCTAGAAGCTATGAAAAACAGTTTTTACGATTATGAATATATAATAAAAGGTAGTGATATGTTAGCAAATATACAATTCAAGGATATTAAAAGGAAATTAGACAAATTACTAGAAAAAGAGACTAATAATAATACCAAAAAAGCTGAAGATTGGTGGGAAACAAATAAGAAATCTATATGGAATGCTATGTTATGTGGGTACAAGAAATCTGGGAATAAAATAATAGATCCATCATGGTGTACCATACCTACTACAGAAAAAACCCCGCAATTTTTACGATGGATAAAAGAATGGGGAACAAATGTGTGTATAGAAAAAGAAAAGTATAAACAGAATGTAAAATTAGAATGTTCGAATGTTTCTAATTTAGGGGCACAAGAATCGGAATCAAATAATTGTACATCAGAAATTAAAAAATATCAAGAATGGAGCAGGAACAGGTCTATTCAGTGGGAAGCTATATCCGAAAGATATAAAAAATATAAGGGTATGGATGAATTTAAAAATGTATTTAACAATGCAAATGAACCGGATGCTAATACATATTTAAAGGAACATTGTTCTAAATGTCCGTGTGGATTTAATGATATGGAAGAAATAACTAAATATACAAACATCGGAAATGAAGCATTTAAGCAAATAATAGAAAAAGTTAAGATTCCAGCTGAACTTGAAGACGTTATTTACCGAATAAAGCATCATAAGTATGATAAAGGTAATGATTATATTTGTAATAAATATAAAAATATACACGATCGTATGAAAAAAAATAATGGTAATTTTGTGACTGATAATTTCGTTAAAAAATCTTGGGACATTAATAAAGGTGTGCTAATACCTCCACGAAGAAAAAATTTGTTTCTAAACATTGAGAAATCAGATATATGTGAATATAAAAAAAATCCTAAATTGTTTAAAGATTTCATTTATTCGTCGGCATTTACTGAAGTTGAAAGGTTAAAAATAGTATATCGTCAGGACAAAGAGAAAGTTGTTCATGCAATGAAATATAGTTTTGCCGATATAGGAAATATTATCAAAGGAGATGATATGATGGAAAACAATTCGTCTGATAAGATAGGTAAAATTTTGGGAGGAGATGGAGACAGAAAAAATGAAAAACGTAAAAAATGGTGGGACTCGAATAAATATCATATATGGGAATCCATGTTATGTGGATATAAACATGCCTACGGAAATATTTCACACGATGATAAAAAAAAGCTTGATATACCTAATAATGATAACGAACATCAATTTTTACGCTGGTTTACCGAATGGGCCGAAGATTTTTGTCATCACCAAGGGAAAGAATTGAAAACATTACGGGATAAATGTAACTTTGTTAAATGTGACTATGCTACTCCTGAGCAAAAAAGCGCATGCCAACTATCTTGCAACAAATATAAAAAGTTTCTTAACAAATGGGAAGAACAATATATACAACAATATTCTAAATATGACAGTCTTGAAGATACAATTTCTGTAATAACGAAAAAACAACCTTATGAATATTTGAAAGTTAAATGTGGGGATAGGTGTTCTTGTCTTCAAAAAAGAGATGGAATTCCTGTTAATAATGCTTTTGTATATCCACCAAAAGAGGTTGAAGGTAAATGCCCCTGTCCTTTAAAACCTGCTATAATACCCCAAACAGAAACGATTACACCTAGAACTACAAAATCAGAAAAACCTCGTCAATTATACACTGATCACGATTTGAATCAATGTCCTCCAAACCATAATACTTGTAATTATTTTAGTATTTTTGGTACATATAAAAAAAAATATCACCTTGAAGATCTTGATAAATGGAATACACTAGATGTGAAGGATCCTCATGGTACTAATAAAGGTGTGCTAGTTCCTCCAAGACGAAGACAGTTATGCTTTACGCATATGATTAAAGGTCCTCCCAGAATACAAAATATCGATCAATTTAAGAATGAACTATTAAAAGGTGCTGTTATGGAAGGTAAACGTTTAGGAGAATATTATAAAAATAATAGTGAAAAAGCAATTGAAGCAATGACATACAGTTTTGCTGATTATGCAGATATAATTAAAGGAAATGATATGATAGATACCATACCATTCAAGGATATTAAGCGAAAATTAGAACAAGTTCTTGAACAAGAAGAAAAATCGAACAATGTTCTTAACACAGCAGAACAATGGTGGAAAAAAAATAGAAAACATTTGTGGAATGCGATGTTATGTGGATACAAAAAAACAGGATACATGCCTGATGCATACGTACACCTTTGCATTGTACCCGATACCGATGAAACTCCTCAATTCTTACGATGGATGATAGAATGGGCTAAAACATTCTGTAATGACAAAAGAAATAGAGGAACGTCTATCTTGAAACATTGTAAGGATGAAATTGCTAACAATAAAAACGCTACAAACTCAAGTTATAAATATGAATGCGAAAAGGCTGCTGTGAATTATGTACAATGGGCTAGAAAAATAAATGAAAAATGGACTGGATTATCTGAAAAATTTAAAAGATCCACAAGTTATCTTCCTGATGCATATAAATCATATTCACCTGAACGATATTTAACATCAAAATGTGGTACCTGTGATTGTAAATATAAGGATTTACAAGAAATAATTGATGCGTACAAGGAAAAAACAATAACAGATAATTTCATTGATACAATTATTGATCAAGCAAAAAACGATAACGAACAAACTCCTTGGTCATGGCTATATCCTTTATCGTGGCCTATATGGAAAATAGAAGCTGGAATTCCTAAATGGACCATGAAGGGAGATATAACAATTGATTGGCCAGACATTAAATGGCCTAAAATTGACTGGGAAAAACCTGCCTCAAAAGTAAGAGATTCAGTTCACCGAATATCAGATATTATTTTTTATATAATAAACAATACACATATAATACCCACTAAAGATTATAAAGCACATTCCGATTCTTCTGTTACAAATCAGGAAATAAAAGTGTATAAAAATTTAGAAGAACGTAACCTAACTCCCCAATTATATGAACGTCCAGAAATCATCGTTCCTACCATAGGTGCAGTAGCGGCATCTATCATTGGAATCTTACTATACAAGGTATTAGTGTTTGTG 
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ATGGATAGTACAAGCACTATTGCTAACAAAATTGAAGAATATTTAGGTGCAAAATCCAATGATTCTAAAATAGACGAATTGTTGAAAGCTGACCCTAGCGAGATAGACTATTATAATTTTGGAGGTGATGGAGATTACTTAAAAAATAATATTTGTAAAATTACCGTGAATCATTCAGATTCTGGAAAGTATGATCCTTGTGAAAAAAAATTACCACCTTATGATGATAATGACCAATGGAAATGTCAGCAAAATTCATCTGATGGAAGTGAAAAACCTGAAAATATATGTGTCCCTCCGAGAAGACAACGTATGTGCATTAACAATTTAGAAAACTTAAAATTTGATAAAATTAGGGATAATAATGCATTTTTGGCAGATGTATTACTTACAGCTAGAAATGAAGGAGAAAAAATAGTGCAGAATCATCCAGATACAAATAGTTCTAATGTTTGTGTTGCGTTAGAAAGAAGTTTTGCTGATCTTGCAGATATTATTAGAGGTACAGATCAATTGAAAGGTTCTAACATTTTAGAACAAAATTTAAGACGAATGTTTAAGAATATACTAGAAAAAGGCAGCACAATTCAAAGTAATTATTCAAAGGACCAAAATTATAGAAAATTACGAGAAGATTGGTGGACAAAAAATAGACAAAAGGTGTGGGAAGTTATTACTTGCGGTGCACGAAGTAACGATTTACTCATAAAACGTCGATGGAGAACATCTAAGGAGTCTAATGGAGAAAATAAATTGGAATTGTTCCGCAAATGTGGCCATTATGAAGGAAAGGTTCCTACCAAATTAGATTATGTCCCTCAATTTTTAAGGTGGTTAACAGAATGGATAGAGGATTTTTATAGAGAAAAGCAAAATCTGATCGATGACATGGAGAGACACCGTGAAGAGTGTACATCAGAGGATGATAAATCTAAAGAAGTTACATCATATTGTAGTACCTGTAAAGACAAATGTAAGAAATATTGTGAATGTGTGAAGAAATGGAAGACCGAATGGGAGAATCAAAAAAATAAATATACAGAATTATATGAACAAAACAAAAACAAAACTTCGCAAAAAAATACATCAAGGTATGATGATTATGTTAAAGAATTTTTTGAAAAACTTAAAGGAAATGGATATTCCTCTGCCAACAGGGTT
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