Supplemental table 3： the Moran's I for 143 Han and non-Han populations in 11 spatial distance classes calculated based on the frequency of each Y-chromosome haplogroup
	Haplo-
group
	Spatial distance (km)

	
	312
	624
	937
	1249
	1562
	1874
	2187
	2499
	2812
	3124
	3437

	C
	0.1198 
	0.1142* 
	0.1116* 
	0.1083** 
	0.1058** 
	0.1017** 
	0.0972** 
	0.0939** 
	0.0915** 
	0.0881** 
	0.0861** 

	D
	0.1913* 
	0.1342* 
	0.1171* 
	0.1147* 
	0.1080** 
	0.1013** 
	0.0980** 
	0.0961** 
	0.0950** 
	0.0936** 
	0.0929** 

	F*
	0.1055 
	0.0866 
	0.0799* 
	0.0721* 
	0.0706* 
	0.0671* 
	0.0620* 
	0.0621* 
	0.0608* 
	0.0605* 
	0.0593* 

	K*
	0.4476* 
	0.3586** 
	0.3105** 
	0.2743** 
	0.2559** 
	0.2484** 
	0.2403** 
	0.2368** 
	0.2343** 
	0.2332** 
	0.2328** 

	O3*
	-0.0191 
	-0.0119 
	-0.0141 
	-0.0145 
	-0.0122 
	-0.0133 
	-0.0128 
	-0.0136 
	-0.0138 
	-0.0140 
	-0.0136 

	O3e
	0.0791 
	0.0559 
	0.0524 
	0.0437 
	0.0437 
	0.0393 
	0.0382* 
	0.0369* 
	0.0362* 
	0.0365* 
	0.0368* 

	O1
	0.2439* 
	0.1966** 
	0.1753** 
	0.1634** 
	0.1596** 
	0.1499** 
	0.1399** 
	0.1347** 
	0.1336** 
	0.1317** 
	0.1317** 

	O2a
	0.2751* 
	0.2522** 
	0.2281** 
	0.2050** 
	0.1879** 
	0.1786** 
	0.1714** 
	0.1680** 
	0.1652** 
	0.1632** 
	0.1620** 

	P*
	0.2265* 
	0.2051** 
	0.1921** 
	0.1775** 
	0.1678** 
	0.1617** 
	0.1573** 
	0.1528** 
	0.1466** 
	0.1432** 
	0.1424** 


Note: The statistical significance of spatial genetic autocorrelation for each haplogroup is tested by 1000 Monte Carlo simulations， * P<0.05; ** P<0.01
