2.6.1.18 2.6.1.19.b
1bgztlz-l.trans. 4418c 26.1.7

@® Fold type |
Fold type Il
'i38 @ Fold type Il
@) hpgt.aminotransferase Fold type v
4.1.2.27
Fold type V
Fold type VI

Fold type VII

cystine.lyase.b
2.6.1.50

4.1.1.19.2 2.6.1.39.b

udp-glcnac.aminotr. ahba.synthase
cobc

5.1.1.15

4.4.1.8b
e ) |-lysine.2-aminotr.

2.5.1.49

44114
arnb
perosamine.aminotr.

26.1.2b

5.1.1.17 2.6.1.80
411252 2.6.1.66
2.6.1.45 o \ Y desv
serine.decarboxylase . \ ™ ] Vo it e A "', i 2.6.1.51
411220 @ X ) . ‘ I T/ , 4414
411150 ‘ 4.1.1.81

y . o.succinylhomoserine.sulfhydr.

;@ b
' @ 26.1.17
4 2.6.1.83
/@ 44184
281.7.a
4.23.1
4419
®s111a 5.4.3.4 5.4.32
25165 4.1.2.85 411171
¢ 2.4.1.1
4.3.1.15 5.1.1.18
. family.prosc . 4.1.1.19.1 5435 glutamate.2.3-aminomutase

4.4.1.25 4.3.1.16

® +31.18b odep

family.1a1d \ \

4.1.1.20
\ p 4.31.17 2.6.1.21 2.6.1.42
\ 7/
44115 N/ 4.21.20
( X
~

4.1.3.38.c 4.1.3.38.b
3.5.99.7

4.3.1.18
4.1.3.38.a



