
2.3.1.37

pgle

4.1.1.86

4.4.1.15

4.1.1.29

4.4.1.25

family.1a1d

2.9.1.1

4.1.1.15.a

4.3.1.15

2.6.1.37

2.6.1.36.a

beta.trans.
2.6.1.19.b

4.1.1.25.b
1.17.1.1

4.4.1.8.c

2.6.1.44.a

2.6.1.18
4.1.1.64

5.1.1.17

4.1.1.22.a

4.1.1.22.b

4.1.1.28

2.6.1.45

4.1.1.25.a

serine.decarboxylase

2.5.1.48.b

4.1.1.19.2

udp-glcnac.aminotr.

2.6.1.57.a

2.5.1.48.a
psec

cystine.lyase.a

4.4.1.8.a
gaba-t

2.6.1.36.b
3.7.1.3

2.3.1.29

2.6.1.19.a

2.3.1.50.c

2.5.1.65

1.4.4.2

2.6.1.1.c

4.4.1.9

2.3.1.50.b

2.3.1.50.a

4.4.1.16.b

4.1.1.15.b

2.1.2.1

family.tt0402

4.2.3.1

4.1.2.26
2.6.1.1.a

2.6.1.52

4.1.99.1
2.6.1.27

5.1.1.13

5.1.1.1.b

5.1.1.14

4.3.1.17

4.3.1.16

sec.synthase

4.1.1.17.2
2.8.1.7.b

5.1.1.18

2.6.1.74.4.1.4
4.1.1.18

family.prosc

4.1.99.2

tylb

o.succinylhomoserine.sulfhydr.

5.4.3.2

4.1.1.81

2.6.1.17

2.6.1.28

hpgt.aminotransferase
4.1.2.27

2.6.1.33

2.6.1.29
2.6.1.4

2.6.1.11

cold

2.6.1.57.b

2.6.1.2.a

2.6.1.1.b

2.3.1.47mocr

5.1.1.1.a

4.1.2.5

2.6.1.84
2.6.1.9

4.1.1.17.14.1.2.85

2.6.1.77
2.6.1.62

5.4.3.8

2.6.1.76

4.1.1.12
2.6.1.81

2.6.1.72

4.1.3.38.b

odcp

glutamate.2.3-aminomutase

4.1.3.38.a

2.6.1.21

5.4.3.54.1.1.19.1

4.3.1.18.b

4.1.3.38.c

4.1.1.20
2.6.1.42

2.4.1.1

4.4.1.8.b

2.6.1.2.b

2.6.1.80

4.4.1.11

2.6.1.83

2.8.1.7.a
4.4.1.8.d

cysteine.desulfhydrase
4.4.1.16.a

2.6.1.44.b

5.4.3.4

2.6.1.5

cobc

2.6.1.39.b

2.6.1.39.a

2.6.1.50

cystine.lyase.b

ahba.synthase

2.6.1.13

5.1.1.15

4.2.1.22

4.3.1.19
2.5.1.47

3.5.99.7

4.2.1.20

4.3.1.18

2.6.1.51

desv

2.6.1.66

perosamine.aminotr.

arnb

4.4.1.14

2.5.1.49

l-lysine.2-aminotr.

4.4.1.1

Fold type I
Fold type II
Fold type III
Fold type IV
Fold type V
Fold type VI
Fold type VII

Figure 3


