Amyloidogenic sequences

J00248 (L1)
AAC97098
AAC97099
AAC97100
AAC97101
AAD09377
BAN

HAC

NIE

Structure:
X72813

COL
HOWE

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWFQQKPGKAPKSLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQYNSYP
DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDISNYLAWFQQKPGKAPKSLIYSASNLQAGVPSNFSGGGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQYKSYP
DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDIKNFLAWLQQKPGKAPKSLIYSASSLQSGVPSNFSGGGSGTHFTLTITSLQPEDFATYYCQQYDSFP
DIEMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDISNFLAWFQQKPGNAPKSLIYAASSLQSGVPSKFSGGGSGTNFTLTISSLQPEDFATYYCQQYNNYP
DIVMTQSPSSLSASIGDRVSITCRASQGISNFLAWFQQKPGKAPKSLIYAASSLQSGVSSNFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQYNSYP
DIQMTQSPSSVSASVGDRLTISCRASQDISTYLAWFQQKPGKAPKSLIYAASNLQSGVPSNFSGSGSGIEFTLTINSLQPEDFATYYCQQYNIYP
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSVYNYVAWFQQKPGKAPKSLIYDASTLQSGVPSNFTGSGSGTDFILTISSLQPEDFATYYCQQYNSYP
DIQMTQSPPSVSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWFQQKPGKAPKSLIYAASSLQSGVPSKFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQYSSSP
DIQMTQSPSSLPASVGDRVIITCRASQAIGNYLAWFQQKPGKAPKSLIYAASNLQSGVSSKFSGSGLGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQYNSNP
ebebebebeebebbebeebebbbebeeebbbebbbbbbbeeebbebbbbbbeeebeebbebbbbebebbebbbbbbbbbeebbbbbbbbbbeeeb

1B6D

DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASSLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLQPDDFATYYCQQYNSYS
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQTIINWLAWYQQKPGEAPKLLIYKASTLOSGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOQPEDVATYYCQQYNSAP
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQTISTSLAWYQQKPGNAPKLLIYRASSLOSGVPSTFSGSGSGTEFTLTISSLOQPDDFATYYCQHYRTYP

A49134 (LCDD) DIQMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASLGINIWLAWYQQKPGKAPNLLIYKATNLQSGVPSRFSASGSGTEFTLTISGLQPDDFATYYCHQDNSYP

Lw

MCM (LCDD)
WIL2 (MCN)
ABU90582
ABU90709

Structure:

X93620
AAAT9238
AAC97102
AAC97103
AAD09367
AAD29304
AAD29303
AM81

ARN

BRE

CRU

DEL2 (AFS)
EPP
ES305
GRAV

GRI

DIQMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSITNYLAWYQQKAGKAPSLLIYKASTLETGVPSRFSGGGSGTHFTLNISSLQPDDFATYYCQQYNTYP
DIQMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSIGNWNAWYQEKPGQAPKLLIYKASTLESGVPSRFSGEGSGTEFTLTISKLQPDIFATYYCQQIFSLP
DIQMTQSPSTLSASVGDRVTITCRPSQAFGSWLAWYQQKPGKAPELLIYRVSSLQSGVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLQPDDVATYYCQQANRYS
DIOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISRWLAWYQQKPGNAPNLLIYKASTLERGVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLQPDDFATYYCQEYSSDW
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASESINEYLAWYQQKPAKAPTLLIFKASTLERGAASRFSGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQYYSSY
ebebebbbeebbbbebbebebbbebeeebbebbbbbbbbeebbbebbbbbbebbbeebbebbbbebebeebbbbbebbeeebbbbbbbbbbebbb

1DFB

DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSREFSGSGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQYDNLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISDYLIWYQQKLGKAPNLLIYDASTLETGVPSRESGSGSGTEYTFTISSLOQPEDIATYYCQQYDDLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDINNYLNWYQQKPGKTPKLLIYGASNLETGVPSREFSGSGSGTDFIFTISSLOQPEDIATYYCQQYDNLP
DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYLNWYQQKPGKAPKLLIDGASNLETGVPSREFSGSGSGTDFTFTISSLOQPEDIATYYCQQYDNLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDIHNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASKLETGVPSKEFSGNGSGTGFTFTISSLOQSEDIATYYCQQYNDLP
DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDIANYLNWYQQORPGKAPKVLIYDASNLEIGVPSRESGTGSGTHENFTISGLQPEDIAVYSCQQYDNLP
DIEMTQSPSSLSASVGNRVIITCQASQDITNFLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLOQKGVPSTFSGSGSGTDFTFTISSLOQPEDIATYYCQQYANLV
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVIITCRASQSVLTYLNWYQQKPGKAPKLIIYDATLLLTGVPSKFSGSGSGSDENISISGLQPEDFATYYCQQFDAGP
DIQOMTQSPSSLSASVGDGVTLTCQASQDISDYLNWYQQKVGEAPKLLMYDASYLETGVPLREFSGSGSGTNYSFTISSLOQPEDFATYYCQQYSNLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDIDNYINWYQQKLGKAPNLLIYDASTLETGVPSREFSGSGSGTEYTFTISSLQPEDIATYYCQQYDDLP
DVOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDVTINYVNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGFPSRESGSASGTDFTFTIINLQPEDIATYYCQQYDNLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYLNWYQQKPGKAPKLLIHAASSLETGVPSRFSGSGSGTDFSFTISSLOQPEDLATYYCQQYDNLP
DIQVIQSPSSLSASVGDRVTITCQASHDISDHLNWFQQKPGKAPKLLIYDASNLERGVPSRESGGGSGTDFTFTISSLOQPEDIATYYCQQYDDLP
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCQASEAIDNYLNWYQQKPGKAPKLLIYNSSNLQTGVPSREFSGSGSGTEFTFTISSLQPEDFATYYCQHYHNLP
DILMTQSPSSLSASVGDIVTITCQASQAINKFLNWYQQKPGKAPKLLIYAASNLETGVPLRFSGSGSGTDFTFTISSLQPEDIATYFCQQYDNLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISSYLNWYQQKPGKAPELLIYAGSTLETGVPSREFSGSGSGTDFTFTISSLOQPEDVATYYCQQYLNLI



HIG
MALF
MH
NIG96
SMA2 (MCN)
WAT (MCN)
ABU90626
ABU90662
ABU90578
ABU90609
ABU90674
ABU90632
ABU90546
ABU90652
ABU90570
ABU90572
ABU90697

(AF'S)

Match:

X93627
AM107
AM113
AND
CHEB
COZ
CRO
CRO2
DRU
MEV
MUM
TRE (AFS)
TRO2 (AFS)
ABU90684
ABU90556
ABU90543
ABU90642
ABU90636
ABU90633
ABU90598

(AFS)

(MCN)
(MCN)

Match:

X93632

2020

2BX5

DIQMTQSPSSLSASVGDSVTITCQADQDINNSLNWYQQKQGKAPKLLIYDVFHLETGVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLQPEDFATYFCQQYNNLP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISDYVNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLQTGVPSRFSGSGSYTHFTVTIDRLQAEDIATYYCQQNNDFEP
DIQMTQSPSYLSASVGDRVNITCQASQDISDHLNWYQQKPGRAPNLLIFGASSLETGVTPRFIGRGYGTHFTFTISSLEPEDVATYYCQQYFNVP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISSYLNWSQQKPGKAPKLLIFEASDLETGVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLLPEDIATYYCQQYDNLP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDINKYLTWYQQKPGKASKLLIYDASNLETGVPSRFSGSGSGTDFTLTIDNLQPEDIATYYCQQYVNLP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDITNYVNWFQQRPGQAPVLLIYGASILETGVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQYDTLP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNFLIWYQOKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDIATYYCQQYNNLP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDIRNYLNWYQOKSGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSGSGSGTHFNLTISTLOPDDTATYYCQQYESLF
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQODSSYYLNWYQOKPGKAPKLLIYDASNLDTGVPSREFSGSGSGTDFTLTINNLOQPEDIATYYCQQYDNVP
DIOMTQSPSSLSASIGDRVTITCQASQODINNYLNWYQOKPGEAPKLLVYDASNLETGVPSREFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYFCQQYETLP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVSLTCQASQODISTYLIWYQQOKSGKAPKLMISGASSLETGVPSRFSGSGSGTHFTFTISSLOPEDIATYYCQQYDYLP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASHDISKYLGWYQOKPGKAPKLXIYDASNLETGVTSREFSGSGSGTHFTFTINSLOQPEDIGTYYCQHYDNLP
DIOMTQSPSSLSASLGDSVTITCQASQGINNFLNWWQOKAGKAPKLVIYDASNLETGVPSRFRGSGTGTHFTFTITNLRPEDIATYYCQQYDTLP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNFLNWYQOKPGKAPKLVIHDASNLKTGVPSRESGTGSGTDFNLTISSLOAEDIATEYCQQFQNLP
DIOMTQSPSSLPVSVGDTVTITCQASQDISIYLNWYQOKPGKAPKFLIYDAANLETGVPLRFSGSGFGANFTFTISSLOTEDIATYYCQQYHNLP
DIOMTQSPSPLSASVGGRVTITCQASQODIYIHLNWYQOKPGEAPKLLIYDVSNLETGVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPGDIATYYCQQYYNIP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDINKFLIWFQOKPGKAPKLLIYDASNLEIGVPLRFSGSGSGTDFTFTISSLOADDIATYYCQQYDDLP
ebebebbbeebebbebeebebbbebeeebbeebbbbbbeeecebbebbbbbbeeebeebbebbbbebebbebbbbbebbbeebbbbbbbbbbeebb

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQTSSLDLNWYQQKPGKAPKLLIYADSSLQTGVPSRFSGSGSGTDFTLTISGLQPEDFATYFCQQYDTGP
DIQMTQSPSSLSASVGNRVTITCRASQSSVDYVAWYQQKPGKAPKLLIFDASSLQSGVPSRFSGTGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQFDNLP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASHSIGGSLNWYHQKPGKAPSLLIFGASSLRSGVPSRFSGSGSGTDFTLTITSLQPEDFAAYFCQQSYSSP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTFTCRASQTIATFLNWYQQKPGKAPKLLIYGASSLQSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSIP
DIQMTQSPSSLAASVGDRVTITCRARQSISNYLNWYQHKPGKAPNVLIYAASNLQSGVPSGFSGSGSGTEFTLTITSLQPEDFATYYCQQSYSAP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSENNFLNWYQQKPGKAPKLLIYDASTLESGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQTYTGI
DIQLTQSPSSLSASVGDRVSVTCRASQSISSYLHWYQQKPGKAPELLIYGASSLONGVPSRFSGIGSGTDFTLTISNLQPEDFATYYCQQTYSSP
DIQMTQSPSSLSAFVGDRVTITCRASQSISTYLNWYQQKPGKAPELLIYAVSTLQSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFASYYCQQSYSMP
DVQMTQSPSSLSASVGDRVIITCRASQSSVDYLNWYQQKPGKAPKLLIFDTSNLQSGVPSRFSGGRSGTDFTLTISSLQPDDFATYYCQQSYTNP
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSINSYLNWYQQKPGKAPNLLIYDASSLQSGVPSNFSGSGSGTDFTLTIRSLQREDFATYYCQQSYSIP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSIAGYLNWYQQRPGKAPELLIYAASTLRSGVPSRFSGSGSGADFTLTISSLQPEDSATYYCQQSYSYP
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSNISYLNWYQQKPGKAPKLLMYAASSLQSGVPARFVGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQTYSAP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQOKQGKAPNLLIYATSSLOSGVSPREFSGSGSGTNFTLTISSLLPDDFATYYCQQSYSTP
DIRLTQSPSSLSASVGDRVTISCRASQSVSTYLNWYQOKPGKAPKLLIYAASNLQSGVPSRFSGSGSETDFTLTISSLOAEDFAIYYCQQGYSSP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISDYLNWYQOKPGKAPNLLIYAASSVQSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOAEDFATYYCQQSSNAP
DIOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQRISKSLNWYLOKQGQAPQLLISSASSLOSGVPSRFSGGGSGTDFSLTISNLOQAEDFATYYCQQSYTVP
DIOMSQSPPSVSASVGDRVTITCRASONIISYINWYQORPGKAPKLLIYAASSMQOSGVPSREFSGSGSGTEFTLTINTLOPEDFGTYYCQQSYSNP
DIOMTQSPPSLSASVGDRVTLTCRASQGIGNSLNWYQOKPGQAPKVLIYAASSLOSGVPSRFSGSGSGTDFTLITISSLOREDSGTYYCQQSYSTP
DIOMTQSPSSLSASVGDGVTITCRASQTISTSVNWYQONPGKAPKLLIYGVSNLQSGVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYSNP
ebebebebeebebeebeebebbbebeeebbbbbbbbbbeeecebeebbbbbbebebeebbebbebebebbebbbbbebbbeebbbbbbbbbebeee

DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHSNGYNYLDWYLQKPGQSPQLLIYLGSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQTP



K2HUTW DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHSDGFDYLNWYLQKPGQSPZLLIYALSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMZALQAP

DRE DIVMTQSPLYLPVIPGEPASISCRSSQSLLHSNGNNYLDWYLQKPGQSPKLVIYLGSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKINKVEAEDVGVYYCIQALQTD
INC DIVLTQSPLSLPVTPGEPASISCKSSQSLMHSSGDNYLDWYLQKPGQSPQIVIYLGSNRASGVPDTEFSGSGSGTDFTLLISSVGAEDVGVYYCMQAEQTP
NIC DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHTNGYNYLDWYLQKPGQSPQLLLYLGSNRVSGVPDREFSGSGSGTNFTL---RVEAEDVGTYYCMQGLQIP
TEW DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHSDGFDYLNWYLQKPGQSPQLLIYLGSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQAP

ebebebbbeebebbebbebbbbbebeeebebeebbbbbbbbbbbeeebbebbbbbbebebeebbebbbbebebbebbbebbebeeebbbbbbbbbbbbeb
Match: 1CBV

X93638 EIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQQOKPGQAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWP
AAD09376 EILMTQSPANLSVSAGEGATLSCRASQSISINLAWYQQORPGQAPRLLIFDASTRAPRSPDRFSGSGSGTEFTLTISSLKSEDSATYYCQQYNNWP
AL700 EIVMTQSPATLSVSPGGRATLSCWASQSVTSNLAWYQQHPGQAPRLLIYATSTRATGTPARFSGSGSGTQFTLTISSLOSEDFAVEYCQQYNNWP
LIGN (LCDD) EIVMTQSPGTLSVSPGDRASLSCRASQDVGSSLAWYQQOKPGQAPRLLIYDASTRASGLPARFSGSGSGTEFTLTISSLOQSEDFAVYYCQQHHTWP
LONG EVVMTQSPVTLSVSPGERATLSCRASQSVISKLAWYQQOKPGQAPRLLVYDASTRATGIPGRVSGSGSGTEFTLTSSGLQSEDSAVYYCQQYYRWS
REV EITLTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSTNLAWYQQOKPGQAPRLLIYGASIRATGISARFSGSGSGTEFTLNITSLOSGDLALYFCQQYGDWP
SCI EIVMTQSPGTLSVSPGERATLSCRASQSVSYNLAWYQQOKPGQAPRLLIYSTSIRATGIPARFSGSGSETEFTLTISILQSEDFAVYYCQHYEDWP
50124 EIVMTQSPATLSVSPGERVTLSCRASQSVRVNLAWYQQOKPGQAPNFLIYGSTTRATGIPARFSGSGSGTEFNFTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWP

ebebbbeeeebebbebeebebebebeeebeebbbbbbbbeeebbbbbbbbbebebeebbebbbbebebbebbbbbebbebbbbbbbbbbbbbbeb
Match: 1RZ8

X93640 (B3) DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYSTP

1EK3 A DIVMTQSPDSLAVSPGERATINCKSSONLLDSSEDTNTLAWYQQKPGQPPKLLIYWASSRESGVPDRESGSGSGTDEFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYSTP
1LVE = LEN DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNSKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDRESGSGSGTDFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYSTP
AAD09378 ELVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSRSVLSDSNSRNLLAWFQOQKPGQPPKLLIYWASTRVSGVPDREFSGSGSGTDFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYSTP
P83593 DIVMTQSPDSLVVSLGERATINCRSSQSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQAPKLLFSWASTRESGVPDRESGSGSGTDFTLTIPGLQAEDVAVYYCQQYYRIP
BLU DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSLSVEFSPNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDRESGSGSGTNEFTLTISRLQAEDVAVYYCQQYYTTL
BURN DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYNSNNKNFLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRGSGVPDRESGSGSGTDEFTLTITRLQAEDVAVYYCQQYYSTP
CAB DIVMTQSPDSLSVSLGERATINCKSSQSVLLSFKNDNYLAWYQQKPGQSPK---YWASTRESGVPDREFSGSGSGTNEFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYTTP
FRA DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSLLYSTRNKICLAWYQQKPGQTPQLLISWASSRESGVPDRESGSGSGTDESLTISSLQAEDVATYYCQQYSTAP
KAL DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRQSGVPDRESGSGSGTDEFTLTISGLQAEDVAVYYCQQYYGTP
REC DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSONVLDASEDTNTLAWYQQKPGQPPKLLIYWASSRESGVPDRESGSGSGTDFTLTISSLOQAEDVAVYYCQQYYSTP
SMA DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNRNYLAWYQQKLGQPPKLLIYWASTRESGVPDRESGSGSGTDFTLTISSLOQAEDVAVYYCHQYYSHP
ABU90663 DIQOMSQSPPSVSASVGDRVTITCRASONIISYINWYQORPGKAPKLLIYAASSMQOSGVPSRESGSGSGTEFTLTINTLQPEDFGTYYCQQSYSNPRTEGPG
ABU90562 ATIVMTQSPDSLTVSLGERATINCKSSHNLFEFSSNNKNYLAWYQQIPGQPPKLLLYWASTRESGVPDREFNGSGSGTDFTLSISSLOQAEDVAVYSCQQYYSAP
ABU90713 DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQTVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDRESGSGSGTDEFTLTISSLQAEDVAVYSCQQYYSIP
ABU90648 DIVMAQSPDSLAVSLGERATINCKSSONVEYSSNNKNYVAWYQQKPGQPPRLLIYRASTRESGVPDRESGGGSGTDEFTLTISSLOQAEDVAVYFCQQYYTTP
ABU90646 DIVVTQSPDSLAVSPGERATINCKSSQSVLHSSYNANYLAWYQQKQGQPPRLLIYWASTRESGVPDRESGSGSGTDETLTISSLQAEDVAVYYCQQYYTTP
ABU90637 DIVMTQSPDSLTVSQGERATINCRSSONLLYSSNNRNYLAWYQQRPGQPPKLLIDWASTRESGVPDRESGSGSGTHEFTLTISSLOQAGDVAVYYCQQYYSIP

Match: 1LVE
Lambda sequences
M30446 (humlv114) QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNYVSWYQQLPGTAPKLLIYENNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA

A29700 QLVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNYVSWYQQLPGTARKLLIYEDNKRPSGIPDRFSGSKDATVATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA
AAC97078 QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSYSNIGKNYVSWYQHIPGTAPRLLIFENNKRPSGIPDRMSASKSGPSATLDIAGLQTGDEADYYCATWENSLTA



AIR
ALX
EPS
EZI
ZIM

Match: 1RZF

Z22188 (HUMLV1L1)
Cox

Mcph

Dia

Emm

Loc (MCN)
Nig51
Nig77
Pfu
A42193
AAC97079
AAC97080
AAC97081
AAC97082
AAD29289
AAD29290
ABU90645
ABU90651
ABU90658
ABU90681
ABU90708
ABU90545
ABU90657
ABU90559
ABU90664
ABU90635
ABU90693
ABU90715
ABU90617
ABU90619
ABU90601
ABU90692
ABU90589
ABU90597
ABU90571

QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIANNYVSWYQQLPGAAPKLLIYENVKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEAEYYCGTWDSSLSG
--VLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNSVSWYQQFPGAAPKLLIYDNHKRPSRIPDQFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDNSLNT
--VLTQPPS-LSAAPGQRVSISCSGSSSNIGKNSVDWYQQLPGTAPKLLIFNNNKR-—-———— RFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEAIYYCGTYDNRRSV
-SVLTQPPS-VSAAPGQTVTISCSGSSSNIGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIYDDNKRPSGIPDRFSGSKSATSATLGITGLQTGDEADYYCGAWDSRESA
-SLLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNYVSWYQQLPGTAPRLLIYENDKRPSGIPDRFSGSKSDASVTLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA
ebebebbee bebbeeeebebebbbbebbbbebebbbbbbbbebebebbbbebeebbeebbebbbbbbeebbbbbbbebbeebbbbbbbbbbbbeebbb

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYSNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDSLNG
SVLTQPPS-ASGTSGQRVTISCSGSSSNIGSNQVNWYRHLPGTAPKLVIYSDSQRPSGVPDRISASKSGTSASLAISGLQSEDESDYYCASWDDSLDG
SVLTQPPS-ASGTPGQRVTIACSGSSSNIGSNAVIWYQQLPGTAPQLLIDTNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAATDDSLNG
SVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNVVTWYQQLPGTAPKLLIYTNNQRPSGVPGRFSGSKSGTSASLAVSGLQSEDEADYYCATWDDSVNG
SVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIRSNTVNWYQHVPGAAPKLLIYINNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSDDEADYYCATWDDSLNG
SVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGENSVIWYQHLSGTAPKLLIYEDNSRASGVSDRFSASKSGTSASLAISGLQPEDETDYYCAAWDDSLDV
SVLTQPPS-ASGVPGQSVIISCSGSSSNIGRNTVNWYQQVPGAAPKLLVYSNNQWPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLHSEDEADYFCATWDDSLDG
SVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSTSNIGSNTVIWYQHLPGTAPKLLIYSNDQRPSGVPHRFSGSKSGASASLAISGLQSEDETDYYCATWDDSLNG
SVLTQPPS-ASGTPGQRVTLSCSGGSSNLGVNTVNWYQQLPGADPKVLIYRNDQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYHCAAWDDSLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNVVTWYQQLPGTAPKLLIYTNNQRPSGVPGRFSGSKSGTSASLAVSGLQSEDEADYYCATWDDSLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSNSNIGINIVNWYQQVPGRAPKLLIYSNNQRPSGVADRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDSLHG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVTWYQHLPGAAPKLLIYSNDQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSVDEAHYYCSAWDDRLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSRTNIASNTVNWYQHLPGMAPKLLIYTNDQRPSGVPDRISGSKSGTSASLGISGLQSEDEADYYCAAWDDRLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVSISCSGSTSNIGSNTVNWYLHLPGTAPKLLIYSNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDSLDG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSNSNIGSNSVNWYQHLPGTAPKLLIYSQSQRPSGVPDRFSGSRSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDSLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVIISCSGSSSNIGRNTVNWYQHLPGTAPKLVIYSNDQRPSGVPDRFSGSKSVTSASLAISGLQSGDEAHSYCAAWDDSLRG

QSVVTQPPS-ASGTTRQRVTISCSGGSSNVGSNTVNWYQHLPGTAPKLLIYSGNQRPSGVPDRFSASKSGTSXSLAISGLQSDDEGDYYCAVWDDSLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVNWYQHLPGTAPKFLIFSNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDSLNG

QSMLTQPPA-ASGTPGQRVSISCSGSSSNIGSNTVNWYQQLPGTGPKLLIFSSNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDSLNG

QSVLTQPPS-ASGNPGQRVTISCSGTISNIGSNTVNWYQHLPGTGPKLLIFSNNQRPSGAPDRFSGSRSGTSASLAISGLRSEDEADYFCAAWDDTLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVEFVSCSGSSSNIGSNTVNWYQHLPGTAPKLLIYITDQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAITGLQSEDEADYYCAVWDDSLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNLGSNTVNWYQHLPGSAPKLLIYSNNQRPSGVPDRFSASKSGTSASLAISGLQSEDESNYYCAAWDARLKG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSISNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLMYSNDQRPSGVPERFSGSKSGTSVSLAISGLOQSEDEADYYCAAWDDSLNG

QSLLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGRRSNIGSNTVTWYQQLPGTAPKLLIYTNDLRPSGVPDRFSGSKSGTSGSLAISGLQSADEGDYYCAAWDDSLNG

QSVLTQAPS-ASGTPGQTVTISCSGSRSNIGSNTVNWYQQVPGTAPTFLIYSNSQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSDDEADYYCAAWDDSLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSTSNIGTNTVNWYQHVPGAAPQLLIYTNDQRPSGVPDRISGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYHCAAWDDSLHG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGRSSNIGSNTVHWYQHVPGAAPKLLIYSNDERPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISRLOQSEDEAHYYCATWDDSPNA

QSVLTQPPS-ASGAPGQTITISCSGSSSNIGINTVCWYQQYPGTAPKLLIYTNDHRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLOQSEDEADYYCAAWDDILDG

QSVLTQPPS-ASGTPGQVVTMSCSGSSSNIGGNTVAWYQHLPGAAPRLLVYSNSERPSGVPDRFSGSKSDTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDTLNG

QSVLTQPPS-ASGTPGQSITISCSGSSSNIGSNSVTWYQHLPGTAPKLLIYSVNQRPSGVPARFSGSKSGTSASLAIIGLQSEDEADYYCGAWDGSLSG

QSVLTQPPS-ASATPGQRVTISCSGSSSNIGNNYVYWYQHLPGTAPKLLIYANNQRPSGVPDRFSGSKSGTSTSLAISGLRSEDEADYHCAAWDDSLSG

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNEVYWYQQVPGTAPKFLIYSNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDSLSV

QSVLTQPPS-ASGTPGQGVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQYLPGMAPKLLIYLNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSGDESDYYCATWDDSLNE

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGINYVYWYQQFPGTAPRLLIYTNNQRPSGVPDRFSGSKSGISASLAISGLRSDDEANYYCATWDDSLGG

QSVLTQPPS-VSETPGQTVTISCSGSSSNIGSVYVYWYQHLPGTAPKLLIQRNSQRPSGITDRFSGSKSGTSASLTISGLRSEDEADYYCAVWHDSLSG
eebebbeb bbbeeeeebebbbebeebbbbebbbbbbbbeeebbbebbbeebebebeebbebbbbebeebbbbbbbbbbeeebebbbbbbbebeeceeb



Match: 4BJL

222191
AAD09370
AAD29291
AAD29292
AAD29293
L1HUEP

Match: 1RZF

222197
AAC97083
AAC97085
AAD29294
AAD33349
L2HUNG
JOHN

MC

NIG84
NOV
ABU90665
ABU90590
ABU90568
ABU90606
ABU90704
ABU90729
ABU90667
ABU90661
ABU90577
ABU90702
ABU90622
ABU90605
ABU90701
ABU90655
ABU90618
ABU90593
ABU90639
ABU90575

Match: 20LD

222208
AAC97087

(second match)

QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSN-IGNNYVSWYQQLPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA
QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGNRYN-IGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIYDDNERPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYFCGTWDSGLTA
QSVLTQPPS-VSAAPGHKVTISCSGSSSN-IGKNYVSWYQQIPGTSPKLLIYDNNKRPSGIPARFSGSKSGTSATLVITGLQSGDEADYYCGTWDSSLSD
QSVLTQPPS-VSAAPGQONVSISCSGSSSN-IGNNHVSWYQQFPGTAPKLLTYDNNERPSGIPDRFSGSKSGTSATLVITGLQTGDEADYFCGTWDYTLS -
QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSD-IGNNYVSWYQQLPGAAPKLLIYDTSKRPSGVPDRFSGSNSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDGSLSA
QSVLTQPPS-LSAAPGQRVSISCSGSSSN-IGKNYVDWYQQLPGTAPKLLIFNNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEAIYYCGTWDNRRSV
ebebebbee bebbeeeebebebbbbebbbbebebbbbbbbbebebebbbbebeebbeebbebbbbbbeebbbbbbbebbeebbbbbbbbbbbbeebbb

QSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYNYVSWYQQHPGKAPKLMIYEVSNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTSSSTL
LSELTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVAIYNYVSWYQQYPTKAPKLTIYEVNNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTITGTQ
SELTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYNYVTWYQQHPGKAPNVLIYEVTYRASGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDDADYYCSSYTINSTR
SELTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSNDVGGYTYVSWYQQHPGKAPKVIIYDVSNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADFYCSSYTSSSTV
QSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDIGNYNYVSWYRQHPGKAPKLIIYDVTNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCNSYTTSDTL
QSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTTSDVGGYDEFVSWYQQHPGKAPKLLIYDVNSRPSGISNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSEFTTTNSR
TQPAS-VSASPGQSITISCTGTSTDVGVYNEVSWYQQHPGKAPKVMIYDVSNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTSSST

SALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYNYVSWYQQHPGKAPQLMIYEVSNRPSGVSNRFSGSKSGNTSSLTISGLQAEDEADYYCSSYTIGTR

SALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTTSDVGGYDFVSWYQQHPGKAPKLLIYDVNSRPSGISNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSFTSTNSR
SALTQPAT-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGDYNYVSWYQQOHPGKAPKLMIYDVSDRPSGVSYRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTSDST

QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYNYVSWYQQHPGKAPKLMIYDVSYRPSGVSDRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCNSYTSSSTP
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYNEFVSWYQQHPGKAPKLMIFDVSNRPSGVSHRFSGSKSDNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTSSSTW
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYNYVSWYQHHPGKAPKEFMIYDVSQRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTGSSTY
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYNYVSWYQHHPDKAPKLMIYEVSNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTSTSDV
QOSALTQPAS-VSESPGQSITIYCAGTSSDVGGYDYVSWYQQHPGKAPKLIIYDVSDRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYTSTDTL
QOSALTQPAS-VSESPGQSITISCAGTSSDVGNYDYVSWYQQHPGKVPKVIIYDVNNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCSSYSSSSAF
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGNSDSVSWYQQHPDKVPKLMIYDVSNRPSRVSDRFSGSKSGNTASLTISGLQTEDEADYYCSSYAASGYV
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGNYNYVSWYQQHPGKAPKLMIYDVGNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDDGDYYCLSHTNNSTL
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDNNDYKYVSWYEQHPGKAPKLMIYEVSSRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLRAEDEADFYCSSHINKTLV
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGSSSDVDTYKYVSWYQHHPGKAPKLMIYDVSNRPSGISNRFSGSKSGNTASLTISGLRAEDETDYYCSSYTRNNTL
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSHDVGGYDDVSWYQQHPGKAPKLMIYDVRNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCTSHTSRNTL
HSALTQPAS-VSGSPGQSISISCTGTSSDVGGYNYVSWYQHYPGKAPKLIIYEVTNRPSGVSNREFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYFCDSYTSDSTW
OSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGSISDVGGYNEFVSWYQQHPGKAPKLMIYDINNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLRAEDEADYYCNSYTVSSSS
OSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSSDVGGYKYVSWYQQHPGKAPKVMIYEVSNRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCNSYTNSSNY
OSALTQPAS-VSGSLGQSITIISCTGSASDVGGYDEFVSWYQQYPGKAPKVMIYDVSSRPSGISNRFSGSKSGNTASLTISGLQAGDEADYYCSSYTSSSTY
QOSALTQPAS-VSGSPGQSITISCTGSSNDVGYNYVSWYQQHPGKGPKVMIYDVSSRPSGVSNRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCTSYTRTNTYV
QSVLTQPAS-VSGSPGQSITISCTGTSNDVGGYNYVSWYQQLPGKAPKLVIYDVDKRLSGVSSRFSGSKSGNTASLTISGLQADDEATYHCISYISSSAL
QOSALTQHAS-VSGSPGQSITISCTGTNSDIGLYNYVSWYQHHPGKAPKLLIYDVIKRPSGVSTRFSGSKSGNTASLTISGLQAADEATYSCNSYTANTTF
eeebebbeb bbbbeeeebebbbebeeebbbbbebbbbbbbeeebbbebbbbebebebeebbebbbbebeebbbbbbbbbbbeebbbbbbbbbbbeeebb

SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDKYACWYQQOKPGQSPVLVIYQDSKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQAMDEADYYCQAWDSSTA
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDRLGDKFACWYQQKPGQSPVLVIYEDTKRPSGIPEREFSGSNSGNTATLTISGTQAMDEGDYYCQSWDSSTA



AAD09368
AAD09369
AAD09374
AAD29296
AAD29297
CLE (MCN)
DOD

DOY

MOL
NIG68 (AFS)
NIG95
WHIT
ABU90588
ABU90608
ABU90682
ABU90710
ABU90723
ABU90691
ABU90615
ABU90558
ABU90656
ABU90630
ABU90563
ABU90685
ABU90669
ABU90561
ABU90679
ABU90677
ABU90566
ABU90732
ABU90624
ABU90607
ABU90595
ABU90553

Match: 1LIL

273673
1CDO_A
2CD0_A
AAC97090
AAC97091
AAC97092
AAC97093

SYELTQPPS-VSVSPGQTASIPCSGDKLGDKYVCWYQQKPGQSPVVVIYEDNKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQAMDEAYYSCQSWDTTTA
SYELTQPPS-LSVSPGQTASITCSGDKLEDNYVSWYQQKPGQSPVVVINQDYKRPSGIPERFAGSNSGNTATLTISGTQAVDEADYYCQVWASSSD
SYELTQPPS-VSVSPGQTATITCSGDKLGDRYVCWYQHKPGQSPALVVYQDSQRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQGMDEADYYCQAWDSSAA
QSVLTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGSEYVCWYQQKAGQSPVLVIYEDTKRPSGIPDRFSGSNSGNAATLTISDTQAMDAADYYCQTWDSSTA
QSVLTQPPS-VSVSPGQTGSITCSGEKLGDKYACWYQQKPGQSPVVVIYQDNMRPSGIPERFSGSNFGNTATLTISGTQAMDEADYYCQAWDSGTA
SYEVTQPPS-LSVSPGQTARITCSGEKLGDAYVCWYQQRPGQSPVVVIYQDNRRPSGIPERFSGSSSGNTATLTISGTETLDEADYYCQVWDSNAS
SYELVQPPS-VSVSPGQTARITCSGDKLGDRFASWYQQKPHQSPMLIIYQDNKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTLAVDEADYHCEAWDGNTA
SFDLTQPPS-VSVSPGQTASITCSGEKLGEEYAAWYQQKPGQSPVLVIYQDTKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQALDEADYYCQAWDSSSV
SYELTQPPS-VSVSPGQTATISCSGDKLGEXXYDWYQQSPGQSPLLVIYEGDKRPSGXXXRFSGSNSGNTATLTISGTESMDEADYYCQAWNSSSV
SYDLTQAPS-LSVSPGQTAYITCSGDNLGNEFVSWYQQRPGQSPALVIYDTSKRPSGIPERFSGSKSGNTATLTISGTESMDEADYYCQAWDQIRD
SYDLTQPPS-VSVSPGQTATISCSGENLGDNFACWYQQKPGQSPVLVIYQDNKRPSGIPERFSGSNSGNTVTLTITGNTTMDEADYYCQVWDVGAV
-YELAQPPS-VSVSPGQTASITCSGEKLGDKYTWWYQQKTGQSPVLVIYQDTKRPSGIPERFAGSNSGNTATLTISGTQAMDEADYYCQTWDNTRV
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDKYACWYQQKAGQSPVLIIYQDSKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQAMDEADYYCQAWDSSTG
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDKYACWYQQKPGQSPVLVIYQDSKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISRTQALDEADYYCQAWDSSTC
SYELSQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDIYACWYQQKSGQSPVLVIYQDTRRPSGIPERFSGSTSGNTVTLTISGTQAIDEADYYCQAWDSNTV
SYELIQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDKYACWYQQKPGQSPVLVIYQODTRRPSGIPERISGSNSGNTATLTISGTQATDEADYYCQAWDSSTV
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDKFACWYQQKPGQSPVLVIYQDRERPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQTNDEADYFCQAWDSDTS
SYDLTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDEYACWYQLKPGQSPVLVIYEDTKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQAMDEADYFCQAWDSGTV
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDKYACWYQQKPGQSPVLVIYQASKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQTMDEADYYCQAWDSSTV
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGNEYACWYQQKPGHSPVLVIYQDSKRPTGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQAVDEADYYCQTWDENTA
SYELTQPPS-VSVSPGQTAIITCSGDKLGSKYAWWYQQKPGLSPVLVIYQDNKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTVSGTQDMDEADYYCQTWDSSNV
SYDLTQPPS-VSVSPGQTASITCSGAKLGDEYASWYQQKPGQSPILVIYQDGKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGAQAMDEADYFCQAWDSSSV
SYDLTQPSS-VSVSPGQTASITCSGNKLGNKYVWWYQQKPGQSPVLVIYQDAKRPSGIPERFSASNSGNTATLTIGGTQAMDEADYYCQTWDISTV
SFELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDKLGDEYVCWYQQKPGQSPLVVIYQDDKRPSGIPERFSGSSSGNTATLTITGTQSMDEADYYCQAWDNSAA
SYELTQPPS-VSVAPGQTASITCSGDKLDNKYISWEFQQKPGQSPLLVMYQDNKRPSGIPERLSGSSSGNTATLTISGTQAMDEAAYYCQAWDSNTG
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGHKLGDTYTCWYQQKPGQSPLLVIYQDNKRPSGIPERFSGSNSGNTATLSISGTQALDEADYFCQAWDSSTA
SPEVTQPPS-VSVSPGQTASITCFGDKLGDEYVSWYQQKPGQSPVLVIYKDSRRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQTLDEADYYCQTWDDATA
SSELSQPPS-VSVSPGQTASITCSGDVLGGKYACWYHQKAGQSPMLLIYQDSKRPSGIPDRFSGSNSGNTATLTISGTQALDEADYYCQAWDSSTIA
PYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDTLGNNFASWYQQKPGQSPVLVIYQDTKRPSTIPGRFSGANSGNTATLTISGTQTIDEGDYYCQTWDRSTL
SYDLTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDNLGDQYACWYQQKPGQSPVLIIYQDNKRPSGIPERFSGSNSGDTATLTISGTQSTDEADYFCQTWANNSA
SYELTQPPS-ISVSPGQTASITCSGDKLGAKYTSWYQQKPGQSPVLVIYQODYRRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQAVDDGDYYCQAWDSSTG
SYELTQPPS-VSVSPGQTASITCSGDNLGDKYASWEFQQKPGQSPRLVMYQDSKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQTMDEADYYCQAWDSTTA
SYDLTQPPS-VSVSPGQTATISCSGNNLGNKYVSWYQQKPGQSPVLVIFQDDKRPSGIPERFSGSNSGNTATLTISGTQAADEADYYCQAWDSSTP
QSVLTQPPS-VSVSPGQTASIPCSGDKLGVKYVSWYQQRPGQSPVLVMSQODTERPSGVSERFSGSNSGNTATLIISGTQAMDEADYYCQVWDSSTV
eeebebbbb bbbbebeebebbbbbeebbebebbbbbbeeeebbbbbbbebeebbbebeebbbbeeeeebbbbbbebbeeebbbbbbbbbbbbebb

NEFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVQWYQQORPGSSPTTVIYEDNQRPSGVPDREFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDSSN
NEFMLNQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGNIDSNYVQWYQQORPGSAPITVIYEDNQRPSGVPDRFAGSIDRSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDARN
NFLLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVHWYQQORPGSSPTTVIFEDDHRPSGVPDRESGSVDTSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDHNN
NEFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRNSGSIASNYVQWYQQORPGSSPNIVIYEDNVRPSGVPDREFSGSIDSSSNSASLTISELKTEDEADYYCQSYDNNN
NEFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIATSYVQOWYQQRPGSSPTTIIFEDNLRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLRTEDEADYYCQSYDSGK
NEFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSGGSIAGDYVQWYQQORPGSAPTSVIYEDDQRPSGVPDREFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSEFDNNN
DFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTGSSGSIASNYVQWYQQRPGSAPTTVIYEDDQRPSGVPDREFSGSIDTSSNSASLTISRLKTEDEADYYCQSYDSNN



AAC97094
AAC97095
AAC97096
AAD28579
AAD29298
AAD29299
AAD29300
AAD29301
AAK58585
AAK58586
AAK58587
LOHUAR
LOHULT
CROS
GARN

GIO

JONE

K11

MAL2

QUI

RUD

SuUT

THO
WILD
WIND

JTO (MCN)
ABU90621
ABU90596
ABU90698
ABU90706
ABU90711
ABU90695
ABU90714
ABU90689
ABU90576
ABU90565
ABU90612
ABU90587
ABU90551
ABU90567

Match: 3BDX

NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVQWNQQRPGSAPSTVIYEDSQRPSGVPDRFSGSIDTSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDGSN
DFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVQWYQQRSGNSPSAVIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLMTEDKADYYCQSYSGSN
DFMLTQPHS-VSESPGKSVTISCTGSSGSVAVNDVQWYQQRPGSAPTTVIYDDDQRSSGVANRFSVSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSFDSNN
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIVSNYVQWYQQORPGSAPTTVISEDDQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLRTEDEADYYCQSYDSSS
DFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTGSSGSIANNYVQWYQQRPGSAPTTMIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSFDNSK
DFMLTQPHS-VSESPGKTNTISCTRSTGSIASNYVQWYQQRPGSAPFTLIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLSISGLKTEDEADYYCQSFADFET
DFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIANNYVQWYQQRPGSSPTNVIHEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKAEDEADYYCQSYDSTK
DFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGNIASNYVQWYQQRPASSPTTVIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDTNI
NFMLTQPHS-VSGSPGKTITISCTGSSGRIASNSVQWYQQORPGSAPNIVMYENNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLMTEDEADYYCQSFDDST
NFMLTQPHS-VSESPGKTITISCTRSSGSIASNYVQWYQQRPGSAPTTVIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDSNN
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTGSSGSIATNYVQWYQLRPGSAPTTVIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDSST
DFMLTQPHS-VSESPGKTVTFSCTGSGSIASDSFVQWYQQRPGSAPTTVIYDDNQRPSGVPDRFSGSIDDSANSASLTISGLKTEDEADYYCQSYNSNH
NFMLTQPLS-VSGSPEKTVTISCTGSSGSIGSNYVQWYQQRPGSAPTNVIYENNQRPSEVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDNNN
DFMLTQPHS-VQESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVQWYQQRPGRAPTTMIYEDNQRPSGVPDRFSASIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDNSN
NFILTQPHS-VSESPGKTVTISCTVSGGNIGKNYMQOWYQQRPNSAPTTVIFENNQRPSGVPLRFSGSIDASSNSASLTIVDLKTEDEAEYFCQTFADTN
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTGSSGSIASNEVQWYQQRPGSAPATVIYEDNQRPSGIPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDSTH
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSLASTYVQWFQQORPGSAPTTVIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTINGLKTEDEADYYCQSYDSET
NFMLTQPHS-VSDSPGKTVIISCTRSSGNIATNYVQWFQQRPGSAPTTVIYDDNQRPSGVPDRFSGSIDRSSNSASLTISGLKPEDEADYYCQSYDATS
KFMLTQPHS-VSASPGKTVTISCTRSSGSIDTNYVQWYQQRPGSAPTNIIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCHSYDSST
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGNIASNYVQWYQQRPGSSPTIVIFEDDQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSAELTISDLKTEDESDYYCQSYDSNY
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVQWYQQRPGSAPTTVIFENAQRPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLKTADEADYYCQSYDNSN
DFMLTQPHS-VSESPGKTVIISCTRSSDSTAGYYVQWYQQRPGRAPTTVIFEDTQRPSGVPDRFSGSIDRSSNSASLTISGLQTEDEADYYCQSYDRDH
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASYYVQWYQLRPGSAPTTVIYEDNQRPSGVPDRFSGSIDRSSNSASLTVSELKTEDEADYYCQSYDSNN
NFLLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRGNGSIANNYVHWYQQRPGSSPTTVIFEDDHRPSGVPDRFSGSVDTSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDHNN
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASYFVQWYQQRPGSSPTTNIYEDTERPSGVPDRFSGSIDSSSNSASLTISGLRTEDEADYYCQSFDSSN
NFMLNQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGNIDSNYVQWYQQRPGSAPITVIYEDNQRPSGVPDRFAGSIDRSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDARN
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRITGSVASNEFVOQWFQQRPGSSPTTVIYEDDQRPSGVPDRESGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDGST
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVQWFQQRPGSSPSTVIYEDDQRPSGVPDRESGSVDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSSDSSD
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVOWYQQRPGRSPTVVIYEDNERPSGVPDRESGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDSNI
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVOQWYQQRPGSSPTIVIYEDNQRPYGVPDRVSGSIDSSSNSASLTISGLKTDDEADYYCQSYDGGH
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRNSGSIASNYVOQWYQQRPGSPPTTVIYEGNQRLSGVPAREFSGSIDSSSNSASLTISGLRTEDEADYYCQSYDISS
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASYYVQWSQQRPGSAPTTVIYKDNQRPSGVPDRESGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDTNK
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSGGNIANNYVOWYQQRPGSAPTTVIYEDNLRPSGVPDRESGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYDTSN
NFILTQPHS-VSESLGKTVIISCTGSSGSIASNYVOWYQQRPGSAPTTVIYEDNQRPSGVPDRESGSIDRSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYAGSS
QFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGNIDSNYVOWYQHRPGSSPTTVIYEDDQRPSGVPDRFSGSIDRSSNSASLSISGLKTEDEADYYCQSYDARS
DFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVQWYQQRPGSAPTTVIYEDDQRPSGVPARFSGSIDRSSNSASLTISGLOQTEDEADYYCQSYERVE
NFMLTQPHS-VSGSPGKTVTISCTGSSGSIASNYVOWYQQRPGSAPTAVIYEDDRRPSGVPDRFAGSIDTSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSFDSFEN
NEVLTQPHS-VSESPGKTVTISCIRSSGIISNNYVOWYQQRPGSSPTIVIYEDSQRPSGVPDRESGSIDSSSNSASLTISGLKTEDEADYYCQSYGSFEN
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASTYVQWYQQRPGSAPTNVIFEDNERPSGVPDRESGSIDSSSNSAYLTISGLKTEDEADYYCQSYGTNN
NFMLTQPHS-VSESPGKTVTISCTRSSGSIASNYVOWYQQRPGSAPTTVIYENNQRPSGVPDRESGSVDSSSNSASLTISGLKTEDETDYYCQSYDRFEN
ebbbbbbbe bebbeeeebbbbbbbbbbebebbebbbbbbeeebbbbbbbbbbeeebeebbebbbbebbeeebbbbbbbbbbeeebebbbbbbbbbeeb



Non-amyloidogenic sequences

J00248 (L1)
AAY33383.
AAWG69259.
AAD56280.
AAY33422.
AAY33480.
AAB26430.
AAF05690.
AAY33461.
AAY33423.
AAY33484.
AAWG69123.
AAY33464.
AAWG67411.
AAB34102.

1

PR RRRRRRNDR R R

DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWFQOQKPGKAPKSLIYAASSLOSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQYNSYP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWYQQKPGNAPKSLIYAASSLESGVPSKEFSGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQANSEP
DIQLTQSPSSLSASIGDRVTITCRASQGIGNSLAWFQQKPGKAPKSLIYAASSLOQSGVPSKFSGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQYKTYP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWYQQKPGKVPKSLIYAASTLOSGVPSRESGSGSGTDFTLTISSLOQPEDVATYYCQKYNSAP
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISSHLAWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLQPEDFATYYCQQFNSYP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISSWLAWYQQKPGKAPKSLIYAASSLOSGVPSKEFSGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQLNSYP
DIQOMTQSPSSVSASVGDRVTITCRASQGISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOQSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQANSEP
ELOMTQSPPSLSASVGDRVTITCRASQGISTYLVWYQQKPEKAPKSLIYAASNLQSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQYNSYP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISSALAWYQQKPGKAPKLLIYDASSLESGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQFNSYP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRNDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQLNSYP
DIQLTQSPSSVSASVGDRVTITCRASQGISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQANSEP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDITNYIAWFQQKPGKAPKSLIYAASTLOSGVPSKFSGSGSGTEFTLTISSLQPEDSATYYCQQYDGYP
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISSYLAWYQQKPGKGPKLLIYAASTLOQSGVPSRFSGSGSGTDFSLTISSLQPEDLATYYCQQYDSYP
DIQVTQSPSFLSASVGDRVTITCRASQGISSYLAWYQQKPGKAPKLLIYAASTLOQSGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLQPEDFATYYCQQLNSYP
DIQVTQSPSSLSASVGDRVTITCRASHDIGSYLAWYQQKPEKAPESLIYAASSLOQSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQYNSYP

Lambda sequences

M30446

CAAB84394
AAY33470
AAR88382
CAD30279
CAA54621
AAA85072
AAB27503

AAP31882.

ABA55013

X72813

BAB18253.

1DFB

AAT76800.
AAWG69061.
AAY33355.
AAL59374.
BAB18255.
AAW69258.
AAWG69129.
AAWG68991.

e e e e

QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNYVSWYQQLPGTAPKLLIYENNKRPSGIPDREFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA
QSVLTQPPS-VSAAPGQRVTISCSGSSSNIGSDYVSWYQQLPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDREFSGSKSGTSATLAITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSF
QSVVTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGDKSVSWYQQLPGTAPKLLIYENDKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA
QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNDVSWYQQFPGTVPKLVIYENNQRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA
QSVLTQPAS-VSGSPGQSITISCSGSSSNIGNNYVSWYRQLPGTAPKLLIYDNNKRPSGIPDRFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCGTWDSSLSA
QSVLTQPPS-VSAAPGQKVTISCSGNSSNIGNNYVSWYQHLPGTAPKLLIYDNNKRPSSIPDREFSGSKSGTSATLGITGLQTGDEADYYCATWTSILRV
QSVLTQPPS-MSAAPGQKVTISCSGSSSNIGNNYVSWYQQFPGTAPKLLIHDNNKRPSGIPDRISGSKSGTSASLAISGLOQSDDEADYYCAAWDDSLNG*
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGRNVVNWYQQLPGTAPKLLIYSNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCATWDDSLTG*
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQQLPGTAPKLLIYRNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDSLSG*
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQQLPGTAPKLLIYRNNQRPSGVPDRFSGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDSLSA

DIQMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASSLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOQPDDFATYYCQQYNSYS
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASGLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOQPDDFATYYCQQYNSYW
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISRWLAWYQQKPGKVPKLLIYKASSLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQYNSYS
QIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQOKPGKAPKLLIYKASSLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQYNSYP
EIVMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISTWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASSLESGVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQYNSYE*
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYDASSLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOQPDDFATYYCQQFNNYP
DIOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQTITNWLAWYQQKPGRAPKLLIYKASNLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOQPDDFATYYCQHYNNYP
DIELTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSLNNWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASSLESGVPSRFSGSASGTEFTLTISSLOQPDDFATYYCQQYNSPW
DIQLTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQKAGKAPTLLIYEASTLOQSGVPSRESGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQYNPYS
DIQLTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSVSSWLAWYQQKPGKAPKVLISRASDLESGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQYKTYS
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSIGSWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASTLOSETPSRFRGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQFNSES



AAW68897.
AAO091637.
AAB27975.

1RZG

CAIO99816.
AAX57560.
AAT96426.
AAWG69083.

X93620
PHO864
P01608

AAD47066.
AAY33403.
AAO91641.
AAWG69058.
AAWG69119.
AAW68974.
AAW69032.
AAWG69009.
AAD19529.
AAQ22022.
AAS79808.

X93627
1DEE

AAV66330.
AAV73916.
AAY33396.
AAR91610.
AAY33454.
AAV73914.

1RZI

AAW69005.
AAC13460.
AAB30087.
AAB26310.
AAY33481.

X93632

AAWG63081.
AAK61518.
AAB25910.
ABC67123.
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DIQLTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSIGSWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASTLOQSETPSRFRGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQFNSES
IVLTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASNLOQSGVPSRESGSGSGTEFTLTISSLQPDDFASYYCQQYSNYP
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASLSISSWLAWYQQKPGIAPKLLIYQASSLOQTGVPSRESGSGSGTEFTLTISSLOQPEDFATYYCRQHNSYP
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISNWLAWYQQKPGRAPKLLMYKASSLKSGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOSDDFATYYCQQHDSSP
-HRMSQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSLNGWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASSLESGVPSRESGSGSGTEFTLTISSLQPDDFATYYCQHYXGYP
-———-TQSPSTLAASVGDRVTITCRASQFIDTWLAWYQQKPGKAPKLLIYKASTLOSGVPSREFSGSGSGTEFTLTISSLOQPDDFATYYCQRYNSHS
DIVMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSIDIWLAWYQQKPGKTPKLLIYKASTLESGVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLKPDDFASYYCQHYNRDS*
EIVMTQSPSSLSAFVGDRVTITCRANQTFSSWLAWYQQOKPGRAPKLLIYKASTLEGGVPSRFSGSGSGTESTLTISSLOQPDDFATYYCQQYNSE'S

DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSREFSGSGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQYDNLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQTSQDISKYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLERGVPSRFSGGGSGTDFTFTISSLOQPEDIATYYCQQYDTLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISIFLNWYQQKPGKAPKLLIYDASKLEAGVPSREFSGTGSGTDFTFTISSLQPEDIATYYCQQFDNLP
DVVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQSSLDISHYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSREFSGSGSGTHFTFTISSLOQPEDFATYYCQQYDNLP
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLQPEDFATYYCQQSYSSP
EIVLTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYLNWYQQOKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSREFSGSGSGTDEFTFTISSLOQPEDEGTYYCQQYNTYP
DIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCQASRDITNYLNWYQLKPGKAPKLLIYDASNLATGVPPRFSGSRSGTDFSFTISSLQPEDVATYYCQQYDTLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDITNYLNWYQLKPGKAPKLLIYDASNLATGVPPREFSGSRSGTDEFSFTISSLQPEDVATYYCQQYDTLP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDITNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLOQPGVPSREFSGSRSGTDFTFTISSLRPEDIATYYCQQYDGPV
DIQLTQSPSSLSASVGHRVTITCQASQDITNYLNWYQLKPGKAPKLLIYDASNLATGVPPREFSGSRSGTHFTFTISSLOQPEDVATYYCQQYDTLP
DVVMTQSPSSLSASVGDRVSITCQASQDITNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLOQPGVPSREFSGSRSGTDFTFTISSLRPEDIATYYCQQYDGPV
-———-TQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNFLTWYQKKPGKAPKVLIYDASNLETGVPSRESGSGSGTDEFTFTIASLOPDDFATYYCQQYNDHP
———————— SSLSASVGDRVTITCQASQDIRKYLNWYQQOKPGKAPKLLIYDASNLEIGVPSREFSGSGSGTDFTFTISSLOQPEDIATYYCQQYDNLY
-———-TQSPSSLSASVGDRVTITCQASQDISNYLNWCQQOKPGKAPKLLIYDGSYLETGVPSRESGTGSGTDFTFTISSLOQPEDIATYYCQQYDNLP

DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOQSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRTSQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOQSGVPSRESGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQSYSAP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYSASSLOSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSSSNP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYSASYLQSGVPSRESGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQONYNSP
DIQOMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQGISSWLAWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOQSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYNASSLOSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQDTNTP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQTISSYLNWYQQKPGKAPELLIYAASRLOQSGVPSRFRGSGSGIDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQSYSTP
DIQOMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYSASALQSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQDSSAP
DIQOMTQSPS-LSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKVPKLLIYAASSLOQSGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTS
DIQOMTQSPSSLSASLGDRVTITCRASQHISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSRFTGSGSGADYTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTS
AE-LTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQNISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVLSRESGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQSYSTP
DIQOMTQSPSSLSASIGDRVTITCRASQSITIKYLSWYQQKPGRAPKLLIYTASSLOGGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQONYNTP
-E-LTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQRGVPSRESGSGSGTDFTLSISSLOQPEDFATYYCQQSYSIP
DIQLTQSPSSVSASVGDRVTITCRASQGISRHLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSREFSGSGSGTDFTLTISSLOQPEDFATYYCQQSYSTP*

DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHSNGYNYLDWYLQKPGQSPQLLIYLGSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQTP
-—-——-TQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHANGYNYLDWYLQKPGQSPQVLIYLGSNRASGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQTP
ELVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLOQSNGHNYLNWYLOKPGQSPQFLIHLGSNRASGVPDRFSGSGSGTDEFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQTP
DIVMTQTPLSLSVTPGQPASISCKSSQSLLHSDGKTYLYWYLQKPGQSPQLLIYEVENRESGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQSIQLP
DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHRNGYNYLDWYLQKPGQSPQLLIYLGSNRAFGVPDREFSGSGSGTDEFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQTR



ABC66952.
CAAB84373.
CAAT73230.
ABA71394.

X93640

AAWG67406
CAAB85510
AAWG69250
AAS60097
AAS47840
AAQ21859
AAZ32310
CAIO99841
AAS47840
CAJ31438
AAT96492
AAZ09078
ABB55182

222188

AAP31882
AAN16433
AAN02492
AAS19429
AAB68783
AAK84192
AAY33378
AAWG67400
AA049730
AAP31886
AAWG67417

222191

CAAT70558
AAY33437
AAY33458
AAX57569
CAD30279
CAA54621
AAR88382
AAC06030

222197

e

DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSNQSLLYSNGYNYLDWYLQKPGQSPQLLIYSGSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQSP
DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHSNGNNYLDRYLQKPGQSPQLLIYLGSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQALQTP
DIVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSSQSLLHSDGYNSLDWFLOQRPGQSPQLLIYLGSNRASGVPDREFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQVLQTP
IFVMTQSPLSLPVTPGEPASISCRSGQSLLHSNGYNYLDWYLQKPGQSPQLLIYLGSNRASGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQSLRTR

DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDRESGSGSGTDFTLTISSLOQAEDVAVYYCQQYYSTP
EIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLEFSSNNKNYLAWYQHKPGQPPKLLLYWASTRESGVPDREFSGSGSGTDFTLTITSLQAEDVAVYYCQQYFYTP
DIVMTQSPDSLALSLGERATINCKSSQSVLYSSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYWASSRESGVPDRESGSGSGTDEFTLTISSLQAEDVALYYCHQEFFTSP
DVVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYDSNNKNYLSWYQQKPGQPPKLLLKWASTRESGVPDRESGGGSGTDEFTLTISSLQAEDVAVYFCQQYYRSP
--—-LTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSILDSSNNRNYLTWYQQKPGOQPPKLLIYWASTRESGVPDRFSGSGSSTDFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYFEFSTP
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYTTKNKNHLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDREFSGSGSGTDEFSLTITNLQAEDVALYYCHQYYLFEP
——————— PDSLAVSLGERATINCKSSQTVLYSSNNKNYLAWYQOKPGQPPRLLIYWATTRESGVPDRFSGSGSGTDFTLTISSLQAEDVALYYCQQYYSSP
DILVTQSPGSLAVSLGERATINCKSSQSILYSSNNKNYLAWYQQKAGQPPKLLISWASTRESGVPDRESVSGSGADFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYNTP
FIQLTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSILYTSNNKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYLASTRESGVPDRESGSGSGTDEFTLTINSLQAEDVAVYYCQQYYIYP
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSSQSVLYTTKNKNHLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDREFSGSGSGTDESLTITNLQAEDVALYYCHQYYLFEP
DIVMTQSPDSLAVSLGERATITCKSSQSLLYRFKNKNFLAWYQQKPGQPPKLLIYWASTRESGVPDRESGSGSGTDFALTISSLQAEDVAIYYCQQYYSSV
DIVMTQSPDSLAVSLGERATISCRSSQSVLYGPNNKNYLAWYQQORLGQPPKLLIYWGSTRESGVPDRESGSGSGTDFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYSNL
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCRSSQSLLYSSNNHNKLAWYQQKPGQPPKLLIYRASTRESGVPDRFRGSGSGTDFTLTISSLOQAEDVAVYYCQQYYSPP
DIVMTQSPDSLAVSLGERATINCKSNQSLLYSSNNNNYLTWYQQKPGQPPKLLEFYWAYTRGSGVPDRESGGGSGTDEFTLTISSLQAEDVAVYYCQQYYTSP

QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNTVNWYQQLPGTAPKLLIYSNNQRPSGVPDRESGSKSGTSASLAISGLQSEDEADYYCAAWDDSLNG
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQQLPGTAPKLLIYRNNQRPSGVPDRESGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDSLSG
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQQLPGTAPKLLIYRNNQRPSGVPDRESGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDSLVE
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQQLPGTAPKLLIYRNNQRPSGVPDRESGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDSLAS
SYELTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSSIGSETVNWYQQLPGTAPKLLIYSNNQRPSGVPDREFSGSKSGTSASLAISGLOSEDEADYYCTAWDDTLNG
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQQLPGTAPKLLIYRNNQRPSGVPDRESGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDRLSG
QSVLTQPPS-ASGTPGQRVTISCSGSSSNIGSNYVYWYQQLPRTAPKLLIYRNNQRPSGVPDREFSGSKSGTSASLAISGLRSEDEADYYCAAWDDSLGE
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