Fragile site  Gene Bank id Gene Bank position Genomic length (Mbp) Breakage number Fragile site  Gene Bank id Gene Bank position Genomic length (Mbp) Breakage number

1p36 FRAIA 1p36 27,6 76 3p24 FRA3A 3p24.2 3,3 53
1p32 FRA1B 1p32 9,7 87 3p23 3p23 2,8 12
1p31 FRALC 1p31 40 154 3p21 3p21 10,8 65
1p22 FRAID 1p22 9,9 325 3p14 FRA3B 3p14.2 5,2 1447
1p21 FRALE 1p21.2 2,5 46 3p13 3p13 43 19
1p13 1p13 10,6 28 3p12 3p12 13,0 28
1921 FRAIF 1921 9,8 24 3¢21 3¢21 9,4 25
1022 1922 2,0 23 3925 FRA3D 3925 11,7 a1
1024 1024 7.4 22 3¢27 FRA3C 3927 5,3 176
1925 FRALG 1925 3,1 178 3¢29 3929 55 16
1931 FRA1K 1931 13,5 25 4p16 FRA4A 4p16.1 5,1 21
1932 1932 14,5 56 4425 4425 6,4 28
1942 FRA1H 1942.1 7,2 a1 4927 FRA4E 4927 3,2 10
1943 1943 6,6 26 4931 FRA4C 4931.1 2,0 62
144 FRALI 1944 6,0 357 4933 4933 1,8 9
2p24 FRA2C 2p24.2 2,5 31 5p15 5p15 18,4 33
2p23 2p23 8,0 49 5p14 FRASE 5p14 10,8 50
2p21 2p21 6,0 21 5p13 FRA5A 5p13 13,1 25
2p16 FRA2D 2p16.2 2,1 30 5q15 FRA5D 5q15 54 a7
2p15 2p15 2,8 12 5¢21 FRASF 5¢21 12,3 32
2p13 FRA2E 2p13 6,5 50 5¢31 FRA5C 5g31.1 5,0 274
221 FRA2F 2¢21.3 2,5 64 6p25 FRA6B 6p25.1 7,0 113
2023 2023 6,2 18 6p23 6p23 18 23
231 FRA2G 231 13,2 63 615 FRA6G 6g15 46 14
2032 FRA2H 2¢32.1 14,5 134 6g21 FRAGF 6g21 9,4 a7
2033 FRA2 233 11,6 135 6023 6023 8,7 29
235 235 6,2 38 6425 6425 11,9 130
2036 236 9,4 21 626 FRAGE 6026 3,5 160
237 FRA2J 2¢37.3 5,9 102 6027 6¢27 6,5 40
3p26 3p26 8,2 23 7p22 FRA7B 7p22 7,0 179

3p25 3p25 8,2 37 7p15 7pl5 9,5 23
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7p14 7p14 2,3 49 14g21 14g21 13,2 38
7p13 FRA7D 7p13 40 26 14¢22 14¢22 7.1 24
7921 FRA7E 7921.2 8,7 24 14¢23 FRA14B 14¢23 9,8 30
7922 FRA7F 7922 9,3 340 14q24 FRA14C 14q24 2,3 453
7931 FRA7G 7¢31.2 2,8 141 15g15 15g15 47 53
7932 FRA7H 7932.3 2,1 806 15422 FRA15A 15022 8,3 26
8022 FRASB 8¢22.1 5,7 77 16413 16413 1,4 6
8q24 FRASD 8¢24.3 9,6 35 16¢21 16¢21 7.2 43
9p23 9p23 5,1 18 16422 FRA16C 16¢22.1 55 779
9p21 FRASC 9p21 13,3 36 16423 FRA16D 16G23.2 2,1 421
9g12 FRAOF 9912 8,3 18 16024 16024 6,1 88
922 FRA9D 9¢22.1 1,4 91 17923 FRA17B 17¢23.1 0,3 35
932 FRASE 932 2,8 58 18p11 18p11 16,1 30
934 934 11,1 23 1812 FRA18A 18g12.2 45 54
10p13 10p13 5,0 16 18g21 FRA18B 18¢21.3 7.3 a4
10g22 FRA10D 10¢22.1 43 22 20p13 20p13 5,0 14
10q24 10q24 8,7 36 20p12 FRA20B 20p12.2 2,9 59
10425 10¢25 3,1 21 22g12 FRA22B 22q12.2 2,6 118
10426 FRA10F 10¢26.1 8,7 61 22q13 22q13 13,7 65
11p14 FRA11D 11p14.2 1,2 74 Xp22 FRAXB Xp22.31 3,5 355
11p13 FRA11E 11p13 54 a7 Xq22 FRAXC Xg22.1 42 182
11q14 FRAL1F 11q14.2 2,5 16 X026 X026 8,0 28
12p12 12p12 11,7 23 Xq27 FRAXD X027.2 1,8 18
12g21 FRA12B 12¢21.3 43 30

12g22 12¢22 35 15

13913 FRA13A 13913.2 1,6 176

13q14 1314 15,2 66

13g21 FRA13C 13¢21.2 2,7 28

13422 13¢22 5,8 23

13932 FRA13D 13932 6,7 36

14913 14913 4,5 30




