l \ 0 -5 -10 -15 -20 -25 -30 -35 -40 -45 -50 -65

Fabp7
NM_030832
,
1\43210-1-2-3-4-5.6.7

EST /Unc5h1 | (
BI293388 6 5 4 3 2 1 0 1 -2 -3 -4 -5
EST /Traf6é
EST /Moxd1
Al1555053 BE115919
EST /Zfp278
EST /Cyp26b1 -
BE105541 BI288076
EST /Wnt7a
EST /Heg1
Al407050 BG671935
Accn1
EST /Cyp26b1
BF397093 NM_012892
EST /Camk2n1
EST /Dbx1
AW535731 BE111167
EST /Hes5
EST on 2q11
BI300542 Al599432
EST /Ctnnd2
EST /Dusp23
BF396810 — Al556865
EST /Tox
Al101139
EST /Chl1
EST /Bhlhb5
BE115766 BE102340
EST /AtI3
Al236099
Adam3
EST /Rabepk
BG381287 NM_020302
EST /Nrap
EST /Zfp207
AA964506 BM386665
BZ10-1-2-3 D9876543210-1-2-3-4-5-6-7-8-9-10-11
EST /Hs3st3b1 EST /Gdf11
AA926037 BE107795
EST /Camk2n1 Cxcl5
Al236027 NM_022214
EST /Hes5 EST /Fabp7 |
BF554509 BF398558
EST /Gex1 Unc5h1 |
AA964161 NM_022206

Sst
NM_012659

EST /Sfrp2 EST /Mtmr1

BF396545 BF412808
EST /Pou3f3 Svs2

BE107327 NM_012710

EST /Fgfr3

BF410980 -

Fold Change by GeneSprin:

EST /Nrarp ge by pring

BG380221 2"Signal Log, Ratio Comparison Analysis by MAS
B Average Ratio of Q-PCR by LightCycler

Nfl
NM_031783

EST /Ctnnd2
BG376561

EST /Sfrp2
BF396602

Nkx6.1
NM_031737

EST
Al410438




