Table S10 Microsatellite polymorphisms in the four studied species - Microsatellites were
amplified using PCR on genomic DNA and microsatellites ID are described in Valenzano et al.
(2009). For each of the two alleles, the length of the amplified fragment is reported. For
homozygous loci, both these values are identical. One individual for each species was analyzed,

n.a. indicates no amplification.



microsatellite ID’ amplicon size

N. furzeri GRZ N. kuhntae N.rachovii N.pienaari
FLI0OO1 allele1 189 160 162 161
allele2 189 162 162 176
FLI0O06 allele 298 303 289 359
allele2 298 303 293 359
FLI1008 allele1 214 n.a. n.a. n.a.
allele2 214 n.a. n.a. n.a.
FLI009 allele1 192 171 233 251
allele2 192 185 233 251
FLIO10 allele1 211 189 205 187
allele2 211 215 269 269
FLI012 allele1 203 n.a. n.a. n.a.
allele2 203 n.a. n.a. n.a.
FLIO13 allele1 240 418 388 420
allele2 240 418 418 420
FLIO15 allele1 245 275 313 286
allele2 245 357 357 296
FLIO16 allele1 244 257 249 235
allele2 244 257 257 235
FLIO17 allele1 263 359 289 303
allele2 263 359 293 303
FLIO19 allele1 259 198 210 190
allele2 259 198 226 190
FL1020 allele1 248 n.a. n.a. n.a.
allele2 248 n.a. n.a. n.a.
FLI021 allele1 292 287 297 271
allele2 292 287 309 315
FLI1024 allele1 250 248 292 316
allele2 250 248 298 316
FL1026 allele1 187 n.a. n.a. n.a.
allele2 187 n.a. n.a. n.a.
FLI027 allele1 237 188 202 314
allele2 237 220 202 314
FL1028 allele1 244 288 n.a. n.a.
allele2 244 296 n.a. n.a.
FLIO30 allele 188 163 167 185
allele2 188 163 173 197
FLIO33 allele1 232 242 210 218
allele2 232 246 210 218
FLI036 allele 346 330 384 378
allele2 346 330 396 378
FLI041 allele1 205 251 n.a. 245
allele2 205 251 n.a. 245
FLI045 allele 388 370 378 368
allele2 388 370 388 368
FL1046 allele1 563 n.a. n.a. n.a.
allele2 563 n.a. n.a. n.a.
FLI049 allele1 341 295 285 293
allele2 341 295 289 295
FLI1050 allele1 395 n.a. n.a. n.a.
allele2 395 n.a. n.a. n.a.
FLI052 allele1 348 436 405 446
allele2 348 436 408 462

FLI053 allele1 288 362 n.a. 382
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