NADH-ubiquinone oxidoreductase 18 kDa subunit

             1  5’UTR                                                  60
Dpse\CG12203 ACAAAACCGATTGATTTCTGTTCCAAATTTTACGTA------ATTCTACCTGCGA---AA

Dper\CG12203 ACAAAACCGATTGATTTCTGTTCCAAATTTTACGTA------ATTCTACCTGCGA---AA

Dpse\dupl    CAAGAGATATTTGTGTTCCGTTCCAAATTGTACGTACGTAAGATTGAAATTGCGAGAGAA

Dper\dupl    CAAGAGATATTTGTGTTCCGTTCCAAATTGTACGTACGTAAGATTGAACTTGCGAGAGAA

           61|->CDS                                           exon|intron 120
Dpse\CG12203 ATGTCGCTTATACGCCAAGTAATGTGCAGGACTACA------TCCTTTCAGCT|GTAAGTG
Dper\CG12203 ATGTCGCTTATACGCCAAGTAATGTGCAGGACTACA------TCCTTTCAGCT|GTAAGTG
Dpse\dupl    ATGTCGCTCCTACGTCGAGTAATGTGCAGGACTACCGCCACCTCCTTGCAGTT|GTAGGTG
Dper\dupl    ATGTCGCTCCTACGTCGAGTAATGTGCAGGACTACCGCCACCTCCTTGCAGTT|GTAGGTG


NADH-ubiquinone oxidoreductase 49 kDa subunit
             1|->CDS                                                   60

Agam\CG1970  ATGGCATTCAGCGTGCTGAACACGGTGGCGAAGCGCACCGCCGCGAACGTTTATGTAACC
Agam\dupl    ATGGCATTCTGTGTGTTAAACGCCGCAGCAAAGCGAACACCAACGACTGTTTACGTAGTC
             61                                                       120

Agam\CG1970  GGCGGCGGGCTGCTGAAAAATGTCGCCGCTTTATGTAACGGGCA---GCAGCCGGCCCGG
Agam\dupl    GGTCGTGGGCTGCTGCAAAATGTCACCGCTCCGTACCGATTGCATCAGCAGCCAGCCCGT


ATP synthase epsilon chain

             1|->CDS                  exon|intron                       60

Agam\CG9032  ATGGCCGCATGGAGAGCTGCTGGATTGAA|GTGAGTTTGTGGCACAGGCAGAGGGACGGCG

Agam\dupl    ATGGCTGCCTGGAGAACTGCCGGACTGAA|GTGAGTTCGAGG-------------------

             61                                                       120
Agam\CG9032  GCTGCCCCTCTTCAGTGTGTGTGCGCTCGGGCAACCATTGTTATGTAACCGAGTTGTGCT
Agam\dupl    ------------------GTGATCGATGGTGCAA--------ATGGTGCCAATTTAT-CT

             121                         intron|exon                   180

Agam\CG9032  AATTGTTTTGCCGTTTTTTTGTTCGCCTTTTTAG|CTACATTAACTACTCCAACATTGCCG

Agam\dupl    AAATGTTTTGCCGCATGATTGTTCGCCTTTTTAG|CTACATCAACTATTCCAACATTGCCG


NADH-ubiquinone oxidoreductase 15 kDa subunit
             1                                                         60

Bmor\CG11455 ACCAGAACCTAAAATGTTTACGTAATTATTAACCTAAGTGTATGAAAATCAAAAAAGGTT

Bmor\dupl    GTATAATCTATGAATATAATCGTGATTTACATATTT--TTTTCGAATTTAAAATAAAATA

             61                   5’UTR|->CDS                          120
Bmor\CG11455 TGTATGCATTTATTTCAGAAAACATCATG---TCTTTGTCGCCGTTCTTTCGCTCACCGT
Bmor\dupl    TCTATAATTTTAATTAATTGAT-ATCATGGACACTATTTCTCCATTCTTCCGTTCACCGT

