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Initiation codon

GGAAGCTTATTATTAAGTACTACCAATTTGTTTAAAATAATTTTGTTAGATTAAGAAAA----------------ATGGGGATTTCTCAGGC
GGAAGCTTATAATTGAGTAGTTTCAATTTGTTTAAAATAATTTTGTTAGATTAAGAAAA----------------ATGGGGATTTCTCAGGC
GTTTTAATTTTGTCCCCGCTTTAAAATTGTTTTCAGATATATCCGTTTAAGCTTTGAACTCTCGGGGTCCTGAGGATGGGGATTTCACAGGC
GGAAGCTTATTATTAAGTACTACCAATTTGTTTAAAATATATCCGTTTAAGCTTTGAACTCTCGGGGTCCTGAGGATGGGGATTTCACAGGC
GGAAGCTTATAATTGAGTAGTTTCAATTTGTTTAAAATATATCCGTTTAAGCTTTGAACTCTCGGGGTCCTGAGGATGGGGATTTCACAGGC
GGAAGCTTATTATTAAGTACTACCAATTTGTTTAAAATTTATGCGTTTGGTTAGGGTTTTAAAAAA---------ATGGGTATTTCGCAAGC
GGAAGCTTATAATTGAGTAGTTTCAATTTGTTTAAAATTTATGCGTTTGGTTAGGGTTTTAAAAAA---------ATGGGTATTTCGCAAGC
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