                xNxL                  LxxLxLxxNxL                  LxxLxLxxN

NLRC57          SCKLTVQCCESLSSVLQSSNCVLRELDLSNNDLQDSGVKLLSDGLKSQHCKLDTLRLQSC 716

TC359229_1      SCNLTVQCCESLSSALQSSNCVLRELDLSNNDLQDSGVKKLSDALKSQQCKLETLR---- 109

TC363713_2      MCNLTAQSCETFSSVLQSSNCVLRELDLSNNDLQDSGVELLSDGLKSQHCKLETLRLAMC 121

                 *:**.*.**::**.***********************: ***.****:***:***:   

                xL                  LxxLxLxxNxL                       LxxLxL

NLRC57          NLTVQCCESLSSALQSSNCVLRELDLSNNDLQDSGVKKLSAGLKKP-----ECKLEILRL 771

TC359229_1      -----------------------------------------------------------L 110

TC363713_2      NLSAQSCESLSSVLQSSNCVLRELDLSNNDLQDSGVKKLSDGLKSLRVLGENCKLEKLRL 181

                 :       :   :     ::  : :    :    :  :   :           :  : *

                xxNxL                  LxxLxLxxNxL

NLRC57          SGCMVTEEGCGFLSSALTSNPSHLRELDLSYNHPGDSGVKLLSEQLEDPNYTLDKLNLDH 831

TC359229_1      SGCMVTEEGCGFLSSALTSNPSHLRELDLSYNHPGDSGVKLLSEQLEDPNYTLNKLNLDH 170

TC363713_2      SGCMVTEEGCGFLSSALTSNPSHLRELDLSYNHPGDSRVKLLSEQLEDPNYTLDKLNLDH 241

                ************************************* ***************:******

                             PRY>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>

NLRC57          GGDTRITAGPHKYVCFLTLDPNTAHTHLILSEENREVKHVRENQPYPDHPDRFDVYP--Q 889

TC359229_1      GGDKRITAGPRKYVCFLTLDPNTAHTKLILSEENRELKSVRENQPYPDHPDRFDGYYCLQ 230

TC363713_2      GGEKRITAGLHKYVCFLTLDPNTTNTQLILSEKNREVKNVRENQPYPDHPDRFDYYS--Q 299

                **:.***** :************::*:*****:***:* *************** *   *

                >>>>>>>SPRY###############################################

NLRC57          VLCRESVCGRCYWEIDWSG-DHGVCISVSYTSIRRKGRGDECWFGYNAQSWSLICSPSRF 948

TC359229_1      VLCRESVCGRCYWEIDWSGEDHGVEISVSYKSIRRKRR---------------------- 268

TC363713_2      VLCRESVCGRCYWEIDCSG-DGVVDISVSYKSIRRKGGGVE------------------- 339

                **************** ** *  * *****.*****       

