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T18*

———————————— MARR----FQEELAAFLFEYDTPRMVLVRNKKVGVIFRLIQLVVLVYVIGWVFLYEK
———————————— MVRR----LARGCWSAFWDYETPKVIVVRNRRLGFVHRMVQLLILLYFVWYVEFIVQK
———————————— MAG-----CCSALAAFLFEYDTPRIVLIRSRKVGLMNRAVQLLILAYVIGWVEVWEK
———————————— MVK---------GIAVLFEYETPKLVQISNIKIGVTQRLLOLVILIYVVCWVMIYEK

——————————————————————————— MGLSYTTQKSVVIRSWRLGALYYGLVAVVLAYVGFFLVYVER
———————————— MAASGFWGSIQQGIYSMLEYDTLKTVHIRSKKVGLIFRLLOITILAYVVGYGITIYQK
———————————— MGFS-------FDWDDIFQYSTVKIVRIRDRRLGILHLSFLVGIVAYIVVYSATIIKK

MTNFTNTNEQEKLSSY----AKRKALDFFFEYETPKVVKVYSTRLGAINRTVQFLVIGYVIGYIFIYAK

68* ™1

GYQTS-SGLISSVSVKLKGLAVTQLPGL-—-=-=-===-—-—— GPQVWDVADYVFPAQGDNSEVVMTNFEIVTPK
SYQODSETGPESSIITKVKGITMSED-————=—————————— KVWDVEEYVKPPEGGSVVSIITRIEVTPS
GYQET-DSVVSSVTTKVKGVAVINTSKL—---———-——— GFRIWDVADYVIPAQEENSLEFVMTNVILTMN
GYQEN-DIAKSAVTTKVKGVGFTNFSHIPG-——--—— IGMRSWDVADYIVPPLENNALFVITNLVKTER
GYQRT-SRAVGNIGLKVKGQATLRDATTG-—-———-——~— ATLVYDANDLVMYEPSG---FFIATALATTL
GYQEV-DSAVSTVLTKVKGIAITCDNTDISSMNDCVPGDLRVWDTPDY IKPAQENDAFFVVSNSIQTSK
GYLFT-EVPIGSVRTSLKGPNTFASNLTY-—-——--—— CSNQOHNGSTYPFTPLECN--YWDEQLALEFPV
EZQAF—EKAESTTIAKVKGMIKTNFSASTG ———————— ANNVWDATDLVIPS%%%?AVFITTNFIQTPS

C117* Cl26* C132* C149* C159*
QTQ-—-—-—--- GYCAEHPEGG--ICKEDSGCTPGKAKRKAQGIRTGKCVAFN-DT---—-— VKTCEIFGW
QTL-——==———- GTCPESMRVHSSTCHSDDDCIAGQLDMQOGNGIRTGHCVPYYHGD---—— SKTCEVSAW
QTQ-——-————- GLCPEIPDATT-VCKSDASCTAGSAGTHSNGVSTGRCVAFN-GS—-—--— VKTCEVAAW
QSL-——=————- SKCQESSWVPEAACYKDSDCKPYFISHLGNGAHTGKCIIKPGND——-—— IGSCEIYSW
QAR-——-———-—-— GRCPGMDEDE--TCEDASACVVGTFSP--SGRMTGQCVATALKDEDGKVVKRCEVEGW
QTOQRAEGWDEDPAAPVTGSASAFNCTSDADCPRFATSR--NGALTGECNTTT——--———-— ERCRIYGW
GQD--—-——-—- STFTCTTRVR--LSKQEANCNFTDPTCK---FVDEPGSAKN-———--——— IYIADIESF
QQS———————- ﬁ%ﬁ?EDTNNKFARCRTDSGCTAGEQVLLGNGFKTGQCVQAT ————————— GTCEIDGW

C165* F185* C217*

165
164

166
156
184
157
178

224
221
224
229
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251
212
236

287
285
290
292
272
316
275
300

338
337
342
343
341
365
318
352

378
406
382

380
405
358
417

CPVEVDDDIP---———--— RPALLREAENFTLFIKNSISFPRFKVNRRNLVEEVNAAHMKTCLFHKT--L
CPVEDGTSDN—---———=— H-FLGKMAPNFTILIKNSIHYPKFKFSKGNIASQK-SDYLKHCTFDQD--S
CPVEDDTHVP---———--— QPAFLKAAENFTLLVKNNIWYPKFNFSKRNILPNITTTYLKSCIYDAK--T
CPLENDTLPLGR---—-- KSFLEFPMVYNYTLLIKNDINFEKFGIHRRNIQNWASKKFLRTCLYNKTDPE
CPGEPEKDEV—-————-————— TVLENVGNFTVFTRISVEFP--GIPDEDGEGNMLWTNLNGTKPTLG—-—-—
GPVESKDEDDRATTDGLEFYARHMPAVKNEFTVYIKNTVFFQRFGAKFGSTDESD-KVDVYTCTWSPTG-L
TILIDHTMYAS-—-———-—=———-— SSGSQFNAVDLHGYILNQDGDEVQIDANGTSIGVSGKPDIMTIG--—
CPAE%&%%PE ————————— PPIFMEAENFTIMVKNYVTFPEFDVKRRNIPDDMKGAYINTCRE%§¥——S

C227* Cc261* c270*
HPLCPVFQLG-YVVQESGQ-NFSTLAEK-GGVVGITIDWHCDLDWHVRHCRPIYEFHGLYE---EKNLS
DPYCPIFRLG-FIVEKAGE-NFTELAHK-GGVIGVIINWNCDLDLSESECNPKYSFRRLDP--KYDPAS
DPFCPIFRLG-KIVENAGH-SFQODMAVE-GGIMGIQVNWDCNLDRAASLCLPRYSFRRLDTRDVEHNVS
NRFCPIFQFG-TIFEEANV-DQSIFIS--GGVIGIDIDWKCDLDWDVQYCNPTYSFRRLDD--AHAKIA
—-—-WNLWTIN-DLLESGGM-SVKEVARK-GWDGRVDVEFDCNLDRGIDACAPKTPYT-LKQVMHPNTLS
ERHCPIFKID-TILNEAGITDFENQAMRNGALITIQVNYDCNLDSSAHTCSPTYKFTRLDT---KSDLS
--—-—-QLLSFGGVSLDQASPVDSNVSIRYDGVVLEFVEITYSNTYTYSTSDEFKYVYSVQQIAN--TIYDVP
DPYCPIFTVQ-RLVELAHE-NFSVVART-GAIFGFIIEWDCNLDEFSVEYCLPKYQIRRIDS--VEEKIA

E249 H252 K297

F291* K309*

PGFNFRFAR--———-—-———————— HEFVENGT---N-YRHLFKVFGIRFDILVDGKAGKEFDIIPTMTTIGS
SGYNFRFAK--———-—-—————-——— YYKINGT---TTTRTLIKAYGIRIDVIVHGOQAGKFSLIPTIINLAT
PGYNFRFAK--——-——-———————— YYRDLAG---NEQRTLIKAYGIRFDIIVFGKAGKEFDIIPTMINIGS
SGFNFRYAH--——-—--—————-——— FYSENGT---N-YRDLIKAYGIRFVIHVSGEAGKFHLLPLTMNIGS
EGEFNIRWISGONVGEPSAQAGVVYSNETANGPGKDVRLLVKGYGPRIRFEVTGVGRKEDWLTLSTTVGA
AGYNFRFAN--——-—-—-————=—-——— YQIDPP-——---— ARDLYKVYGLRFVFVVSGTAGRFSMVPLLVALGS
ETIILESIH-——-—————————————————————— SRLLYKRHGIRVIFIQTGTIGSFHFQTLLLTLVS
KGWNFRHAD-—--—————-————— YWNAPDG---TRRRTLYKFYGIKFVEMVYGKAGRFSPEELAMNLGS

GIGIFGVATVLCDLLLLHILPKRHYYKQKKFK----—-—=-————————————————————— YAEDMGPG
ALTSIGVGSFLCDWILLTFMNKNKLYSHKKEFDKVRTPKHPSSRWPVTLALVLGQIPPPPSHYSQDQPPS
GLALLGMATVLCDIIVLYCMKKRLYYREKKYK---------—-—-—————————————————— YVEDYEQG
GLALLGLAPTVCDIIALNLLRSRDIYQRAKFET--—-—--—-——-——————————————————— IAEEQAHL
GVAFLGIASLVVNAVMMYCSG----PKSKQYES---—-—---—-—-—--—————————————— WLFAEFHDTP
GLGLLGLATVIADLLVTKCIRNANVYYGLKYQ---—-——=--————-—-———————————————— VVDEEDID
GLGLLAVATTVVDQLAIRLLPQRKSYSSLKFQ-—-———=—-————-————————————————— VTESMSNP
GIGLLGIATILCDFLTDFLLR-TDAFGKSKFERIRDTKK---KGPPTLKTMLENAKPPGAVMVIENEPD

™2

——————————— AAERDLAATSS--------------TLGLQENMRTS
PPSGEGPTLGEGAELPLAVQSPRPCSISALTEQVVDTLGQHMGQRPPVPEPSQODSTSTDPKGLAQL

SS--R--RADKAQRKKYGLSKRNTET INENSDENGKI IQWKDDQEFTVSDTQTIHSST
——————————— YGSTEEAT

R AGIDHIPIGDQ-===========——~ KLERQPLLP

———————————— MKKRITTDEGE-—-----——---DVLYTRIEGL
ADPDASTLDDDSSSSDEDGSTRRGLPEQTPSGDSGFGVARPEKHFLLDDPVKPVHFQRTRVTSL
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