Supplementary Table 3 mmu-mir-133a-2 aligned reads

AGAAGCCAAATGCTTTGCTGAAGCTGGTAAAATGGAACCAAATCAGCTGTTGGATGGATTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCTGCGCATTGATCACGCCGCA Precursor
GCTGGTAAAATGGAACCAAAT TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTG 5p and 3p mirbase entries
Length
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTGT . v v v ve e e vee e eeeenns 893,013
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGT . v v vvee e vvee e e eeeenns 288,924
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTG e v v v vee e eviee e eeennns 34,991
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTG e v e e vvee e eee e e ieeeenns 32,513
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGCTGT + v e e e vvee e vee e e 30,961
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAG . « v ve e evee e e iee e eeeenns 27,371
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTA . « v ve e evvee e eeeenns 26,685
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAG . + v e e e vvee e eeennns 17,409
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCA . « v vve e e etee e eee e e ieeeenns 11,872
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTA . « v v e e vee e e eeeenns 8,958
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAG . + vt e e vtee e eee e eieeeenns 8,765
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGC . v v e v vve e e eeeenns 4,836
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCT 4 v e e vvee e eee e e ieeeenns 3,285
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCT + vt e e v vee e e eee e eeeenns 3,025
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAG . + v e e vvee e e e eenns 3,022
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGCTG e v v e e vvee e eee e e 2,302
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGC s v v e e vvee e eee e e ieeeenns 2,076
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGC « v vt e e v vee e eiee e eeeenns 2,049
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGCTGTA  + v v vvee e vee e e 1,793
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGC . v v e e vvee e e e eenns 1,606
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAG . « v v ve e e vee e eeenns 1,149
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCT « v v e e e e e e e eeeevnns 800
............................................................. GGTCCCCTTCAACCAGCTGT wvvveeeeee e e eeeeennnns 407
CCCTTCAACCAGCTGTA 285
TCCCCTTCAACCAGCTGT 280
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGC + + v vvtteeeeeee e e eeeeennnns 275
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCT . v v e e e e e e e eeenvnns 260
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGCT « v vvveeeeeeee e e eeeeennnns 171
GTCCCCTTCAACCAGCTGT 158
..................... AGCTGGTARRATGGAACCARAT .+« e e e e e e et ettt e e e e e e e e e e et ettt e e e e e e e e e e e 155
..................... AGCTGGTARRATGGAACCARR . .« s e e e e et e et ettt e e e e e e e e e e et ettt e e e e e e e e e et 144
......................................................... ATTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGT  + v v v v v v v vvvvveannns 108
CCTTCAACCAGCTGTAGC 90
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCTG w « v v v veeevveven s 89
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGC . « v v e e e e e eeeeennnns 88
..................... AGCTGGTARRATGGAACCAR . & s e e e ettt et ettt e e e e e e e e e et e e ettt e e e e e e e e e et 51
..................... AGCTGGTAARATGGAACCARATC .+« v v v e e e e tettt e e e e e e e e e et et ettt e e e e e e e e e e e eeeaenns 49
........................................................... TTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCTGC . « v v v e evvvvvs s 39
............................................................. GGTCCCCTTCAACCAGCTG w v vvveeeeeee e eeeeennnns 38
..................... AGCTGGTARRATGGAACC . &« e e e e e e e e e e e e ettt e e et e e e e e et e e ettt e e e e e e e e e 36
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCTG e « v evvvveeeennns 36
............................................................. GGTCCCCTTCAACCAGCTGTA . vt eeeeee e e eeeeennnns 36
............................................................. GGTCCCCTTCAACCAGCTGTAG . « v v eeee e e eeeeennnns 29
......................................................... ATTTGGTCCCCTTCAACCAGCTG . v v e e e e v v eveeeannns 27
GTCCCCTTCAACCAGCTG 25
TAGCTGCGCATTGATCACGC———— 25
CCTTCAACCAGCTGTAG 23
TCCCCTTCAACCAGCTGTA 23
CCCTTCAACCAGCTGTAGC 22
........................................................ GATTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGT - v v v e e e e e eveeeennns 18
.......................................................... TTTGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCTGC . v vvvvveeeennns 18
............................................................ TGGTCCCCTTCAACCAGCTGTAGCT « v v v e e e e e eeeeennnns 18
CTTCAACCAGCTGTAGC 18
.................... AAGCTGGTARRATGGARCCARR . &« o e e e et e ettt et e eee e e e et et ettt e e e e e e e e e e et 16
......................................................... ATTTGGTCCCCTTCAACC . 4t e et e e e e e e e e e eeeeanns 15
GTCCCCTTCAACCAGCTGTA 15
..................... AGCTGGTARRATGGARCCA . & e v e e e e et e et ettt e e e e e e e e e et e ettt e e e e e e e et et 14
TCCCCTTCAACCAGCTGTAG 14
GTCCCCTTCAACCAGCTGTAG 12

CCCTTCAACCAGCTGTAG 12



AGCTGCGCATTGATCACGC————

TCCCCTTCAACCAGCTGTAGC

CCTTCAACCAGCTGTAGCT
.................... AAGCTGGT AR R AT GGAAC . & ittt it it ettt ettt e tete e eae e aeaeeaeaeeaeaeeseasenensenennn
....................... CTGGTARAATGGAACC A A . vttt ettt it et e e e aetae e eaeaeeasaeeasaseasaseasansensansensenens
GTAAAATGGAACCAAATCAGCTGTT
TGGATTTGGTCCCCTTCA

TGGATTTGGTCCCCTTCAACCAGCTG

TCCCCTTCAACCAGCTGTAGCT

GCATTGATCACGCCGCA
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