
Additional File 4. Species distribution of BLAST2GO top matches against a subset of the CLC 

assembly. A subset of 23,518 contigs were selected by e‐value > 1E‐3 match to NCBI nr database. 

Over 77% of the sequences matched Drosophila species.

Drosophila virilis

Drosophila mojavensis

Drosophila melanogaster

Drosophila ananassae

Drosophila pseudoobscura

Drosophila grimshawi

Drosophila willistoni

Drosophila persimilis

Hydra magnipapillata

Acyrthosiphon pisum

Drosophila yakuba

Drosophila erecta

Drosophila sechellia

Drosophila simulans

Aedes aegypti

Tribolium castaneum

Culex quinquefasciatus

Megachile rotundata

Metaseiulus occidentalis

Anopheles gambiae

others

Relative Abundance

0 500 1000 1500 2000 2500




