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GATGATG ATGATAATGATGATGGTGATGATAGTGATGATA ATGGTAATGATGATGATGATGATGCTGATAR TGGTGATGATTA TGAT
AATGTTGTGTTATGARATTCCTCTTGCTTCGAGTTATGA A ATCATAAMAAAGG AATAATCATTTGGAAAAAAAATCACTTGAATATATTTALTCGAT
GATGATG ATGATAATGATGATGGTGATGATAGTGATGATA ATGGTAATGATGATGATGATGATGCTGATAR TGGTGATGATTA TGAT
TG ATTATGATTATGATGATGATGATAATGATGATA ATGGTAA T

AAAGAGTAATCTGACCTTIGCCTAGATCAAGATT TGCTACACCATATCAAAACATTIGTAACTTTCCAATT T
GOTACEGCAGGCAGCCAATGARAACGAATTCETTTGATAAL ATTATGAAAATGCAAGCACTACTTTAALCARBAC AG
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TGGTATCATGATGATEGA TEACGACTCTAAGATAACGALNCARAATGATE ACTAGAATATTEGATGATGAT — AATGGTAAT GATAACGAT
TGCETTGATGATGATGA TEATGCCTGCACGATGAAGGATARAALAGATA ATAACACTAGTGATGATAATGAAAATGATGAT TAGAAAATTGATGATGAT
TGETATGATGATGATGA TGACGACTGTAAGATAACGAAGARAATGATG ACTAGAATATTGATGATGAT  AATGGTAAT GATAACGAT
GATGATGA TGACGACTGTAAGATAACGAAGARMATGATE ACTAGAATATTGATGATGAT — AATGGTAAT GAAAATGAT
GTTCTCTTTGTTCACAR TTATGTTTACALARATARAAATGCAACGATGTGT TATGAAAGTCCTCARGC TTCGAGTTATGAR — ATCATTAAAAAAADA
AACTTTGTTATTCCTAGCTCACTTTTCCTGACTGATGTGTCATGTGAAAGGGCAGAL ACTARACTTTCT AGARATGTGAT TTTCTCTT
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TGTAATGATGATGTTGTT ATTGCCTAGAT TCTTTOACARCAT TGT TAAATGGCTTTCGAATCAATGCAATTTTTCAGA TAGAA GGATC
TGTTTTEATGATGTTGTT ATTGCCTAGAT TCTTTCATAACTTTGT TRAAATGGCTTTCGAATCAATGCAATTTTTCAGA TAGAA GGATC
TGTAATEATGATGTTGTT ATTGCCTAGAT TCTTTOACARCAT TGT TAAATGGCTTTCGAATCAATGCAATTTTTCAGA TAGAA GGATC
TGTAATGATGATGTTGTT ATTGCCTAGATTTTTTCATAACTTTGT TARATGGCTTTCGAATCAATGCARTTT T T CAGA TA GAR GGA T
TACAATGGTTAAGATAAT GATGATGAG GATGGTEATGAT TAT CATGTTTTTGATCATGATCAT TATCTGAT CARGATAATGTTAT TAGTGTA
TCAAATTCAGATACCGTCCECCAAATEACCTTTTTTAAAACTTTGT TARATGGCTTTCGAATCCATGCAATTTTT CAGA TA GAR GGA T
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crEEEss T esspEses Eeseses s e sesere st eesess s e eseneee s e sspese s e meipe e s ey
ACAGGEAGECAGGCAGGCAGACTR GC TCCCTCGCAAACTCAAAGGETGACTA
ACAGACAGECAGGCAGACAGACAGAGALAGAGEGAGA CCBATBGACCET - TAGC TCCCTCGCAAACTCAAAGGETGACTA
ACAGGEAGECAGGCAGGCAGACTGAGAAAGAGAGAGA CCBATBGACCET  TAGC TCCCTCGCAAACTCAAAGGETGACTA

CCHATGACCHTTATAGE TCCCTCGCARACTCARAGGGT GACTA
CCHATERACGTTGCATCCTCCC ARATTTGAAGGA T GACTA
Al GRS CCAGTTACCGGTGCTTCCTA




