Streptococcal csRNA gene promoters.
S. mitis B6

PcsRNA3(B6)
TTTTTAAGATTTGTTTAAGATAGGTCGAGTATACTATAGACA
PcsRNA4(B6)
TACTTAAGGAAACTTTAAGCTAGGGAGTGTATACTAAGTCCA
PcsRNA2(B6)
AAGTTAAGCTAGTTTTAAGCTTCGTCATGTATCATATAGTTA
PcsRNA1(B6)
TTCTTAAGCAAAGTTTAAGGATGATCTAGTATTATATAGTCA
PcsRNA5(B6)
TTTTTAAGCTCTATTTAAGGTTGGATGTGTATACTATAATCA
S. oralisUo5
PcsRNA3(Uo5)
AATTTAAGTTAGCTTTAAGATTCATCTTGTATTATATAATCA
PcsRNA4(Uo5)
AACTTAAGAAAAATTTAAGTTAGGAACGGTATACTAAGTCCA
PcsRNA2(Uo5)
AAGTTAAGTTAGCTTTAAGATTCATCTTGTATTATATAATCA
PcsRNA6(Uo5)
TTATTAAGTAAAGTTTAAGTCTCCTCGTGTATTATATAGTTA
PcsRNA1(Uo5)
GATTTAAGTTGAGTTTAAGGATGACTGTGTATACTATAATCA
S. sanguinis SK36

PcsRNA1-1(SK36)
ACTTTAAGTTTTTCTTAAGCTAAGAGCAGTATACTATGAGTA
PcsRNA1-2(SK36)
AAGTTAAGGTTTCTTTAAGTTAGGGGCAGTATACTATGAGTA
PcsRNA7(SK36)
ATTTTAAGGAAGTTTTAAGAAATGGATATTATACTATAACCA
PcsRNA8(SK36)
TTTATAAGTAGGCTTTAAGTTTGAGGGATTATACTATTGTCA
PcsRNA2(SK36)
ACTTTTAGGAAAATTTAAGATAAGTGTTCTATACTAAGACCA
PcsRNA1-3(SK36)
ATCTTAAGATTCATTTAAGATATATATTTTATACTAACGGCA
Plasmid pST0 S. thermophilus
PcsRNA9(pST0)
AGATTAAGACTTTATTAAGCGGCCTTTTTTATAATATAGTCA
S. agalactiae NEM316

PcsRNA10(NEM316)
TTTTTAAGGTTTATTTAAGGTTTCTACTGTATACTAGTATCA
PcsRNA11(NEM316)
TATTTAAGTTTTGTTTAAGGTGAACTTTGTATACTTTAAATA
PcsRNA12(NEM316)
CTTTTAAGGAAACGTTAAGTAAGGGCGGTTATACTATAAACA
PcsRNA13(NEM316)
GTTTTAAGACTTGTTTAAGCATGGCCTTATATACTATAACCA
S. dysgalactiae subsp. equisimilus GGS_124
PcsRNA14(GGS124)
caattaagctaggtttaagttttctaagctaaaccacgctta
PcsRNA15(GGS124)
gatttaaggaaagtttaaggttcctatcgtagaataaaacca
PcsRNA16(GGS124)
gaattaaggtttttttaagcctcttcccttatactaaggaca
PcsRNA17(GGS124)
tgattaaggtttatttaaggtaggcactctatactatccttA
S. equi subsp. equi 4047

PcsRNA18(4047)
cagttaagcttttcttaaggaaactagcttatacttacacta
PcsRNA17(4047)
gaattaagctttctttaagcaagggtgtgtatactagccgta
S. equi subsp. zooepidemicus MGSC10565

>PcsRNA18(MGSC10565)CAGTTAAGCTTTTCTTAAGGAAACTAGCTTATACTTACACTA
>PcsRNA19(MGSC10565)gagttaagctttctttaagcaagggtgtgtatactaaccata
>PcsRNA20(MGSC10565)AGGTTAAGAAAAGTTTAAGCTTTATGCTATACAATATAACTA
S. gallolyticus UCN34

PcsRNA18(UCN34)
tctttaagaaaaatttaaggaagaatttatacactataacca
PcsRNA23-1(UCN34)
tttttaagaaaaaattaaggcacccgatttacaatataaaca
PcsRNA9(UCN34)
cgtttaaggtttctttaaggtttctccgatagaatatagaca
PcsRNA38(UCN34)
actttaaggtttctttaaggtttctccgatatactataaaca
PcsRNA39(UCN34)
tccttaagatttctttaaggctacctttttatactttagtca
PcsRNA23-2(UCN34)
agcttaaggtaagtttaagcaagtctttatatactataaaca
S. gordonii str Challis substr. CH1

PcsRNA7(CH1)
GCTTTAAGATAATTTTAAGTTGGCTCGAGTATACTGTAGTCA
PcsRNA21(CH1)
ACTTTAAGTTTTCTTTAAGTAAGGGAGTTTATGATATACCTA
PcsRNA2-1(CH1)
GCTTTTAGGAAAGTTTAAGGTAAGAGATTTATACTAAGATCA
PcsRNA1(CH1)
TCTTTAAGAATAATTTAAGATGCTTATTCTATACTATAACCA
PcsRNA22(CH1)
tctataagtcttccttaagctttgctggttatactatattca
PcsRNA2-2(CH1)
AGCTTAAGGATATTTTAAGTTAAAGCTCTTATACTGTAATCA
S. mutans UA159
csRNA23-1(UA159)
AGTTTAAGGAGTGATTAAGAAAGATCTTATATACTATAGTCA
csRNA24(UA159)
ACTTTAAGGTTTCTTTAAGGTTTCTCATATATACTTTAATCA
csRNA23-2(UA159)
TTCTTAAGTTTCTTTTAAGAATCCTATCTTATACTATAGTCA
S. pyogenes MGAS315
PcsRNA15(MGAS315)
CATTTAAGAAAACTTTAAGGTTACTATCGTAGAATGAAAACA
PcsRNA14(MGAS315)
caattaagctaggtttaagtttcctaagctaaactacgctta
PcsRNA25(MGAS315)
ggcttaaggtttctttaagtcttatctagtatactaatgtca
S. suis 05ZYH33
PcsRNA26(05ZYH33)
TCTTTTAGTTTCCCTTAAGTTTGGCGAGTTATACTTTATTCA
PcsRNA27(05ZYH33)
ATTTTCAGTTTCTTTTAAGTTTGTAGCTATATACTATATTCA
PcsRNA28(05ZYH33)
AAGTTAAGGTTTGTTTAAGCATTGGAAGATACAATATATTTA
S. uberis 0140J

PcsRNA29(0140J)
ACTTTAAGGTCTAATTAAGCAATGAATCTTATACTAGTACTA
PcsRNA30(0140J)
tggttaaggtgcctttaagaaagctagtgtaagataaacata
PcsRNA31(0140J)
ATTTTAAGCTATTTTTAAGTTTTTAAGGCTATGATATAATCA
PcsRNA32(0140J)
GAGTTAAGAAATCTTTAAGGTTGATAGCTTATGATAAGACTA
S. thermophilus CNRZ1066

PcsRNA33(CNRZ1066)
AACTTAAGGAAAGTTTAAGTAAATCTCTATATACTATAAAAC
PcsRNA34(CNRZ1066)
GCCTTAAGCTTTCTTTAAGCTATCCAAGCTATACTAAGGTCA
PcsRNA35(CNRZ1066)
AATTTAAGTCTCTCTTAAGCTATTTAGACTATACTATCATTA
PcsRNA36(CNRZ1066)
ATTTTAAGTAACCTTTAAGTTCATTAAGATATATTATAACCA
PcsRNA37(CNRZ1066)
GATTTAAGGTTTCTTTAAGGTAGGGAGGTTATACTGTAAATC
S. mitis SF100

>PcsRNA2(SF100)
aagttaagttagctttaagattcatcttgtatcatataatca
>PcsRNA6(SF100)
ttcttaagtaaagtttaagtctccttgtgtattatatagtta
The CiaR binding site TTTAAG-5-TTTAAG is shown in yellow. The -10 region is indicated in blue. Each sequence ends with the transcriptional start site. All csRNAs from S. mitis B6, S. oralis, S. sanguinis and plasmid pST0 have been shown to be expressed. In addition, csRNA15 and csRNA25 have been verified in S. pyogenes.
