>F2-N3

ACTTACAATCTCTTCTTCAACTACAAGCAAGCCAAAATCTCCCCAGAGACAATTGGCGCCACTTGCGACGGCGATGCCGGCAGCCGCGACGAGAAGTTGACACGCAACTCATCGGCGTCGTCTCTCCTCATCTCGTCTTCGAAATTC

>F10-E24

ATCTCAGATACGTCAGGCCCCGCTGCGCAGATTACACCTTACTGAATTAGCGAGCAGGACGAAGAGGCCTACAGGTTTAAGGAACGTTACTGCCTGCTGGTTCACGTCCAATTAATACGGCTGTATTTATTATTTCCTATTAATAAGTGTGATCTGGTTAAAAATAATGTTATGACCTAATAATATAGTAT

>R1-B15

AACATAAGATAAACCGATAATAGGAATCAGACAGATATCACTTTTTCTTGGCCAAGAACAGGCCCCATCGCTGCTCACCAGCTGAAGTCCTGATCAGCTTTGCCTTCCATCCGCCAACAATGTCATTGTAGTCTTCAT
>R2-N6

ATCCCCCCTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTGAGAATGATTAAACCTTAATAAGAATGATCAATGATATTCTTAGTCCAACAATTGCTTTGTCAAACATTGAATCAATTTAAGACAAAACATCGCTTAACAATCCTTGAGAAACAGAAATTCGCTACAGGCATCACAGATGAAACAAAATCAGCATGGTAT

>R5-N17

ATACAAGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGGTAAACCCATTGGGACAGTCGTTCATTGAATACTAAATTTTACACACAGGGCCATACGCAGAATATCTCCAGCTTCGTTTTATTAGGGT
