
Table S1 Motif over-representation ranks for the ChIP’d TF’s binding sites 
 
 

 Sequence backgrounds tested in TFBS over-representation analyses 
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 617 340 118 119 41 43 -15 -18 8 13 

Ap2a 2 2 5 2 2 2 3 3 2 3 
Ap2g 1 1 2 4 1 2 1 1 1 2 
Atf3 5 3 10 9 9 10 12 4 7 5 

Bhlhe40 6 3 10 8 2 3 18 1 1 2 
Brca1 4 7 70 67 18 21 22 3 3 3 
Cebpb 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
Cfos 11 13 13 13 4 8 6 7 6 13 
Cmyc 20 19 39 45 15 15 27 14 14 10 
Ctcf 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 
E2f1 2 1 13 11 13 12 83 4 4 6 
E2f4 6 5 11 9 7 6 11 6 3 6 
E2f6 10 6 3 5 6 6 14 16 15 19 
Ebf1 1 1 1 1 2 2 3 1 1 1 
Elk4 2 1 2 7 2 2 5 1 1 2 
Erra 10 5 8 6 11 5 9 8 8 8 
Fos 1 1 5 5 1 1 1 1 1 5 

Gata1 4 6 7 7 8 6 9 4 4 6 
Gata2 5 3 7 8 4 4 9 3 4 5 
Gata3 10 9 6 7 7 9 21 10 13 11 



Hnf4a 2 2 4 3 3 4 4 2 2 2 
Hsf1 4 3 3 4 4 4 3 3 4 3 
Irf1 112 119 140 151 159 161 105 124 141 114 
Irf3 57 51 2 26 36 23 11 11 25 19 

Junb 1 1 5 5 1 1 1 1 1 5 
Jund 3 1 7 8 1 1 4 1 1 7 
Jun 5 3 9 8 3 4 5 3 2 6 
Max 9 5 9 10 9 9 18 9 11 10 
Mxi1 22 22 36 36 18 17 44 17 17 18 
Nfe2 11 5 6 6 11 13 16 13 11 12 
Nfkb 3 1 4 2 1 2 1 1 1 2 
Nfya 4 3 4 5 5 3 8 2 2 3 
Nfyb 1 1 4 2 1 1 1 1 1 1 
Nrf1 3 1 3 4 5 5 4 1 3 3 

Prdm1 1 1 3 2 1 3 2 1 1 4 
Rfx5 14 12 4 4 3 5 8 2 4 4 
Stat1 2 1 4 5 2 1 3 1 2 1 
Stat2 9 4 8 4 5 6 8 4 7 5 
Stat3 120 58 22 25 48 39 161 78 105 31 
Tal1 2 2 2 2 2 2 4 2 2 2 
Tbp 145 123 138 148 32 31 133 35 40 52 
Usf2 2 1 1 1 1 1 2 1 1 2 
Yy1 2 2 4 5 2 4 5 3 2 4 

Znf143 34 16 15 15 8 9 10 5 6 6 
Znf263 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 
Znf274 3 5 5 6 6 5 8 4 5 5 

 
 


