Hs-MIF           MPMFIVNTNVPRASVPDGFLSELTQQLAQATGKPPQYIAVHVVPDQLMAFGGSSEPCALC 60

Ac-MIF           MPMVRVATNLPDKDVPANFEERLTDLLAESMNKPRNRIAIEVLAGQRITHGASRNPVAVI 60

Ap-MIF1 
        
MPHFRLETNVSKSKVTPEILKKISAAVAKTLGKPESYVVVTIVPDQLMHWDGDDKPCGTA 60

Ap-MIF2

MPRLSLDTNLPASKIPEDFLSTCTSLLSKSLGKRQSYCVSTVNPGVIMTLGGSNDPCGFI 60

Ap-MIF3

MPTLSITTNLPKYKIPSTFLADASKLVSQVLQTPELYIAVRIKAGQQMFWYNNESLCALG 60

Ap-MIF4

MSILRIDTNVSHLDIDDAFLVESTEALAKTLKKPKSEILVFVNGNQPILIAGSDEPAIIV 60

Ap-MIF5

-MSYTIDTNLAASQVPDGFLSDTSDFLCALFDRPKKVIMGQLRSGQEFDFSGSTDHCVVM 59

                      : **:.  .:   :       :.             :  .  :            

Hs-MIF           SLH-----SIGKIGGAQNRSYSKLLCGLLAERLRISPDRVYINYYDMNAANVGWNNSTFA 115

Ac-MIF           KVE-----SIGALSADDNIRHTQKITQFCQDTLKLPKDKVIITYFDLQPIHVGFNGTTVA 115

Ap-MIF1

TLM-----SIGSLGVEQNKKHAAVLYPLLKKELGIPDDRLYITFSDQSSSNVGYSGTTFQ 115

Ap-MIF2

QVT-----SIGSLGPEENPKHIEVLTDYMHQTLGIPKERLLINLQANIQETTGYLGTTFY 115

Ap-MIF3

NLT-----GTGNFGIDENKHYASIIYDFIEKQLGIPQDKFYLSFVEQKPSNIGVRGTTLE 115

Ap-MIF4

SLL-----SVGGINEIDNKLHSAALFSLITKYLKINENRITIAFSPIEPHAMGHNGKMVV 115

Ap-MIF5

NLTRGSLRPNTTTDEEAIERYVAAISEYLQNALGVPKSRIMIFYYEHDMALIGNNGRTLK 119

                  :           .      :   :     . * :  ... :             .  . 

Hs-MIF           ------------

Ac-MIF           AATM-------- 119

Ap-MIF1

TILG-------- 119

Ap-MIF2

QLFTVEKGKRL- 126

Ap-MIF3

EIIQ-------- 119

Ap-MIF4

Q----------- 116

Ap-MIF5

RIWSEIGTFPSD 131
