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TGTTGGCCATTCCTGTGCGAGT

GCCCCCTTTCCTCCACCGGA

GTGCAAAAGCAGTGCGGAGGG

TCCGAAGAAGGTCGTACAGTTGCG

TTGGCACGTCCATAACGCTCACC

GATGCTCGAGCCGCCTGGG

CCTCTTGGGGGCCCACCTCC

TGCGGGTGGGTCAATAGGTGC

TTCCTTGACGCCCTGCTGCC

TGGGGTTGAGTGGTTGGGGGA

TGGGGACCTCCTCGCGAACG




