Mm Tmcl
Mm Tmc?2

Mm Tmc3

Mm Tmcbh
Mm Tmcé
Mm Tmc4

Mm Tmc7
Mm Tmc8

Hs TMC1

Hs TMC2

Hs TMC3

Hs TMC5

Hs TMCe6

Hs TMC4

Hs TMC7

Hs TMCS8

Fr Tmc2rsl
Fr Tmc2rs?2
Fr Tmc3

Fr Tmch

Fr Tmcérsl
Fr Tmcérs?2
Fr Tmc4

Fr Tmc7

Ce TmcAhl
Ce TmcAh2
Ag TmcAh
Ag TmcBh
Ag TmcCh
Dr TmcAh

Consensus:

512
556
500
476
539
457
484
422
515
558
498
478
540
470
486
418
625
438
395
369
540
475
445
456
629
594
481
399
495
404

CWETXVGQEly (K/R) LtvXD

M : identical residues
O : similar residues

528
572
516
492
555
476
500
438
531
574
514
494
556
486
502
434
641
454
412
385
556
491
461
472
645
520
497
415
511
420



