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Sitel Site2 Dist D D* R Fisher
CYP193°UTR 1 2 1 -0,096 -0,466 -0,387 0,000***B
1 3 2 -0,013 -1,000 -0,158 0,031*
1 4 3 -0,013 -0,106 -0,058 0,437
1 5 4 0,009 0,123 0,052 0,555
1 6 5 0,003 0,195 0,038 0,708
1 7 6 -0,002 -1,000 -0,064 1,000
1 8 7 0,006 0,248 0,058 0,521
2 3 1 0,002 0,107 0,020 1,000
CYP19/ 2 4 2 0,063 0,448 0,293 0,000***B
CYPllvntr 2 5 3 0,008 0,107 0,048 0,554
2 6 4 -0,010 -0,676 -0,109 0,138
2 7 5 0,003 1,000 0,077 0,440
2 8 6 -0,002 -0,092 -0,018 1,000
3 4 1 0,007 0,331 0,096 0,170
3 5 2 -0,004 -1,000 -0,067 0,600
3 6 3 -0,001 -1,000 -0,031 1,000
3 7 4 0,000 -1,000 -0,011 1,000
3 8 5 -0,001 -1,000 -0,037 1,000
CcYP11/ 4 5 1 0,052 0,510 0,350 0,000***B
CYP1Al 4 6 2 0,015 0,618 0,194 0,012*
4 7 3 -0,001 -1,000 -0,039 1,000
4 8 4 -0,002 -0,207 -0,026 1,000
CYPIA1L 5 6 1 0,019 0,669 0,305 0,001***B
/CYP1AL 5 7 2 -0,001 -1,000 -0,027 1,000
5 8 3 -0,006 -1,000 -0,088 0,364
6 7 1 0,000 -1,000 -0,012 1,000
6 8 2 -0,001 -1,000 -0,040 1,000
7 8 1 0,000 -1,000 -0,015 1,000
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E2 Below median E2 Above median
CTTATATC 17 12
CGTATATC 21 20
CGTA/TCITATCIA 23 6
TTTATATC 26 33
TT/GT/IAATATCIA 9 12
TGTTT/CATC 6 11

P<0.025




