
Copia3-I_XT  (best hit)
COP2_I_MT  (best hit)

PGCOPIAX1  (best hit)
ATCOPIA37_I  (best hit)

COP7_I_MT (best hit)
ATCOPIA49_I  (best hit)
ATCOPIA69_I  (best hit)

ATCOPIA33_I
ATCOPIA76_I  (best hit)

ATCOPIA32_I
TA1-2_I

ATCOPIA10_I
COP18_I_MT  (best hit)

SHACOP17_I_MT (best hit)
COPIA3-I_OS  (best hit)

COP12_I_MT  (best hit)
COPI1_I  (best hit)

SHACOP_I_MT  (best hit)
SHACOP15_I_MT  (best hit)
Tto1_BAA11674.1  (best hit)
SHACOP16_I_MT

Tnt1_1  (best hit)
TLC1_I

ZMCOPIA2_I  (best hit)
TAR1_TA

RIRE5-I_OS
COP16_I_MT  (best hit)

TONT2-I_PV  (best hit)
COP8_I_MT  (best hit)

TONT1_LE_I
ATCOPIA95_I  (best hit)

RN107_I  (best hit)
SC-1  (best hit)

STONOR_I  (best hit)
OSTONOR1_I
OARE1_I

BARE1_HV_I
WIS4_TM_I

ANGELA1_AT_I
Ty1_CA880804.1

RIRE1_I
Ty1_ABF97047.1

CPSC2_I  (best hit)
CPSC4B_I
SC-8  (best hit)

SC-4  (best hit)
ATCOPIA40_I  (best hit)

ATCOPIA65_I  (best hit)
ATCOPIA64_I  (best hit)

ATCOPIA63_I  (best hit)
ATCOPIA31_I  (best hit)

SHACOP8_I_MT  (best hit)
SHACOP21_I_MT  (best hit)

SHACOP18_I_MT  (best hit)
SHACOP4_I_MT  (best hit)
COP12_I_MT  (best hit)

COP20_I_MT  (best hit)
ATCOPIA78_I  (best hit)

Ty1_ABF81447.1  (best hit)
ATCOPIA43I  (best hit)

ENDOVIR1_I  (best hit)
Ty1_AAG52949.1
COPIA3-I_LC  (best hit)
SIRE1_AY205610  (best hit)

Ty1_AAO73523.1
Ty1_AAO73521.1

SHACOP14_I_MT  (best hit)

Copia3_HV  (best hit)
Maximus_I

SZ-37
Opie2a_AAL35396.1

Ty1_AAN40035.1  (best hit)
PREM2_ZM_I
Ji1_ABF67921.1

COPIA1-I_OS  (best hit)
Ty1_ABA98369.1

SZ-55
Ty1_ABF94836.1
COPIA-I_MT  (best hit)

Ty1_ABE88916.1  (best hit)
COPIA2-I_LC  (best hit)

COPIA4_I_MT
Ty1_ABE80270.1

ATCOPIA71_I  (best hit)
ATCOPIA72_I  (best hit)

ATCOPIA38_I
TOPSCOTCH_LP_I

COP21_I_MT  (best hit)
SHACOP6_I_MT

SHACOP7_I_MT
SHACOP12_I_MT  (best hit)
MTCOPIA1_I  (best hit)

SHACOP23_I_MT  (best hit)
COP10_I_MT  (best hit)

ATCOPIA75_I  (best hit)
ATCOPIA70_I  (best hit)
ATCOPIA13I  (best hit)

TOS17
SHACOP9_I_MT  (best hit)

LCCOPIA1_I  (best hit)
TST1  (best hit)

SHACOP11_I_MT
OSR3_I  (best hit)

PDR1  (best hit)
SZ-6IN  (best hit)

SZ-17  (best hit)
OSCOPIA2_I  (best hit)

COP_I_MT  (best hit)
COP3_I_MT  (best hit)

ATRE1_I
CASTOR_I
ATCOPIA6I  (best hit)

SHACOP3_I_MT  (best hit)
SHACOP20_I_MT  (best hit)

COP6_I_MT  (best hit)
Hopscotch_I

RETROFIT_I
COPIA1_ZM_I

ATCOPIA82_I  (best hit)
ATCOPIA47_I

COPIA_DM
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Clade 1

Clade 2Clade 2

Clade 3Clade 3

Clade 4Clade 4

Clade 5Clade 5

Clade 6Clade 6

Clade 7

Clade 8Clade 8

CL1Contig2201_5

CL8Contig4_2,3
CL8Contig2_3*

INGA_HV_I

Ty1_ABN08974.1

Copia1_HV  (best hit)

Ty1_ABE88314.1

CL1Contig1710_2

TORTL1  (best hit)
CL41Contig2_6

Ty1/copia-like retrotransposons


