
                 a: GGAGGGGATGA ACCAGAA CATCCA  (1)
                 b: A.GAAC..... A.T.AG. AGC.A.  (1)
                 c: ...AA.C.... CT..... ......  (2)
                 d: .A.AA..G... A.....G ...T..  (1)
                 e: .A.AA..G... A.....G ......  (2)
                  f: ...AA..G... A..C..G ...T..  (3)
                 g: .......G... A.....G ......  (17)
                 h: ...AA...... A.....G .G....  (2)
                  i: ...AA..G.AG C...... .G....  (1)
                  j: ...AA..GC.. C...... .G....  (1)
                 k: ...AA..GC.. C.....G .....C  (1)
                  l: ...AA..G... A...... ......  (1)
                m: ...AA..G... C...... ......  (1)
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SSU LSU ND1 ND2 COI COII COIII ND4 ND5 Cyt b  CRND6A
8

A
6

N
D

3

N
D

4L

A

L4162 H5058 L5961 H6604 L15677 H16387

ND2 COI  CR

B

L4306 L15729H6585

Haplotype No. individuals


