start end sizeinc fcd scd
tmM 1 71 71 -3 — —
trnl 69 129 64 0 — —
tmQ 130 198 69 0 — —
s1 199 270 72 0

s7 M1 st nad2 271 1284 1014 1 ATT TAA
(A+T nad2 trnW 1286 1354 69 -8 — —
region) trnC 1247 1411 65 0 — —
s2 1412 1430 19 0 — —
frnY 1431 1495 65 9 — —
cox1 1505 3038 1534 0 CGAT(aa)
trmL2 3039 3106 68 0 — —
cox2 3107 3791 685 0 ATG T(aa)
trnK 3792 3862 71 9 — —
tmD 3872 3946 75 0 — —
atp8 3947 4108 162 -7 ATT TAA
atp6 4102 4779 678 3 ATG TAA
cox3 4783 5574 792 2 ATA TAA
trnG 5577 5642 66 0 — —
nad3 5643 5996 354 0 ATC TAA
s3 5997 6070 74 0 — —
trnA 6071 6141 71 7 — —
trnR 6149 6214 66 12 — —
trnN 6227 6293 67 1 — —
, trnS1 6295 6362 68 6 — —
Ochrogaster lunifer trn4E 6369 6442 74 0 — —
s4 6443 6512 70 0 — —
mtDNA 15593 bp mF o513 oe83 71 0 —
nad5 6584 8330 1747 0 ATT T(aa)
(CA),o(TA),, trmH 8331 8397 67 0 — —
nad4 8398 9757 1360 2 GTT T(aa)
nad4L 9760 10062 303 2 GTT TAA
trnT 1006510128 64 0 — —

trnP 1012910193 65 7 —
nad6 10201 10740 540 0 ATA TAA
cob 10741 118951155 9 ATG TAA
trnS2 11905 11973 69 0 — —
s5 1197411990 17 0 — —
nad1 11991 12932 942 1 GTG TAA
trnL1 1293413002 69 0 — —
s6 1300313050 48 0 — —
rrnL 13051 1440113510 — —
irnV 1440214468 67 0 — —
rrnS 1446915274 806 0 — —
s7 1527515593 319 0 — —




