
A  1    ATTTGTTCAACATTAACTCATCGGATCAGTTCAGCAACTATTGCATTAGCTAACAATAAA  60 

        |||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||| 

B  1    ATTTGTTCAACATTAACTCATCGGATCAGTTCAGTAACTATTGCATTAGCTAACAATAAA  60 

               FadR 

A  61   AATGAAAATGATTTCCACGATACAGAAAAAGGAGACTGTCATGGTCGCACCCATTCCCGC  120 

        |||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| 

B  61   AATGAAAATGATTTCCACGATACAGAAAAAAGAGACTGTCATGGTCGCACCCATTCCCGC  120 

          -35   IclR    TS            -10       M  V  A  P  I  P  A   

MG1655 

MG1655 

BL21 

BL21 


