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1 100
AAACAACAAATGATAGI CAAAATTCTACAACCACAGGTGAAGATTCGACTGGACAATCIICAAGATTCTACAACCACAGGTGAAGATTCGACTGGACAATC
AAACAACAAATGATAGICAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGAT TCGACCGGGCAATCl—— === === === — = —m—m oo
AAACAACAAATGATAGI CAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGAT TCGACCGGGCAATCl—= === === === —— = —m—m oo
AAACAACAAATGATAGICAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGAT TCGACCGGACAATCl— === === === — = m oo o
AAACAACAAATGATAGICAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGAT TCGACCGGACAATCl—— === === === — = —m oo oo
AAACAACAAATGATAGTCAAGATTCTACGACCACAGOIGAAGATTCGACCGGACAATC ———————————————————— :Z— ———————————————————
AAACAACAAATGATAGICAAGATTCTACGACCACAGGEGAAGATTCGACCGGACAATC| —————————————————— g —
AAACAACAAATGATAGICAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGAT TCGAGTGGGCAATCl—— === === — === — = —m—m oo
AAACAACAAATGATAGICAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGAT TCGACCGGACAATCl—— === === === — = m—m oo
AAACAACAAATGATAGI CAAAATTCTACAACCACAGGTGAAGATTCGACTGGACAATCIICAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGAT TCGACTGGACAATC
AAACAACAAATGATAGICAAAATTCTACAACCACAGGTGAAGAT TCGAGTGGGCAATCl—— === === === — = —m—m oo
AAACAACAAATGATAGICAAAATTCTACAACCACAGGTGAAGAT TCGACTGGACAATCl—— === === === — = m—m oo
101 200
TCAAGATTCTACAACCACAGGTGAAGATTCGAGTGGACAATC[ICAAGATTCTACAACCACAGGTGAAGATTCGAGTGGACAATCECAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
———————————————————— :;————————————————————————————————————————‘1L———————————————————TCAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
TCAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGATTCGACCGGACAATC[ICAAGATTCTACGACCACAGGTGAAGATTCGACCGGACAATCFCAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— TCAATCTGGCGACATT
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— GCAATCTGGCGACATT




Mho-52

1 96
PG21 GACATAAATTCGTTAGATGATGAAGTTGCTCATGCGGCAGCTAAGGATHATEATRATGATGACGATGAT-—GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
H34 GACATAAATTCGTTAGATGATGAAGTTGCTCATGCAACAACTAAAGATEATEATRACGATGACGATGATF - -[GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
M132 GACATAAATTCGCTAGATGATGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAAGATEATEATRATGATGACGAT[GACH--[GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
4244 GACATAAATTCGTTAGATGATGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAAGATEATEATRATGATGACGATGACH--[GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
4704 GACATAAATTCGCTAGATGACGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAAGATEATEATRATGATGACGATGACH--[GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
4927 GACATAAATTCGCTAGATGATGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAA ﬂT z 3::% 5::@17&9— GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
4829 GACATAAATTCGCTAGATGATGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAA[AT T —-GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
3631 GACATAAATTCGCTAGATGATGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAAGATHEATEATRATGATGACGATGACH-—-GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
1562 GACATAAATTCGCTAGATGATGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAAGATEATEATRATGATGACGATGACH--[GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
2477 GACATAAATTCGTTAGATGATGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAAGATHATEATRATGATGACGATGACH-—GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
2537 GACATAAATTCGCTAGATGACGAAGTTGCTCACGCAACAACTAAAGATHEATEATRATGATGACGATGACH-—-GCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
4796 GACATAAATTCGTTAGATGATGAAGTTGCTCATGCGGCAGCTAAAGATEATEATRACGATGATGATGATGATGCAGAAGAGGAAGAAAAAGATTTT
Mho-53

1 77
PG21 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTRTTRTTRTTRTTATTRATT--TTGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
H34 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTATTATTATTRTTATTATT+——-TTGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
M132 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTATTRTTRATTRTTATTRTT+-—-TTGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
4244 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTATTRTTRATTRTT——-F-—1+—-—-TTGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
4704 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTATTRTTRATTRTTATTRTTATTITGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
4927 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTRAT Th AT TGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
3631 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTT ﬁT 234 g'ﬁ I TGATCTTGATTATTTTCATTTGTTGC
4829 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTATTRTTRATT--—-—-F-—1t-—-TTGATCTTGATTATTTTCGTTTGTTGC
1562 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTATTRTTRATT--—-—-F-—1t-—-TTGATCTTGATTATTTTCGTTTGTTGC
2477 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTRATTRTTRATTF--+-—---1--TTGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
2537 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTRTTRTTRATTF--+-—---1--TTGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC
4796 GGCGATGGGCTAGAATCTTGATTTGATTTATTRTTRATTRTT——-F-—1+-—-TTGATCTTGATTATTTTTATTTGTTGC




Mho-114

1 100
PG21 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTICTTCAATTAATCTCTGTTTTTATAATTGGCTITGGCTITGTTTCTGGTTTAAGCTTTTTATC
H34 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTCTTCAATTAATCTCTGTTTTTATAT[TCAGCCITGGCTITGCTTCTGGTTTATGCTCTTTATC
M132 TGTAATAATTTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTICTICTTCAGTTAATCTCTGTTTTTATAT[TTGGCCLTGGCTITGCTTCTGGTTTATGCTCTTTATC
4244 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCTIGGAAATATTTCTCTTCAATTAATCTCTGTTTTTATAATTGGCTF-—---— FTTGTTTCTGGTTTAAGCTTTTTATC
4704 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTCTTCAGTTAATCTCTGTTTTTATATTCGGCCITGGCTITGCTTCTGGTTTATGCTCTTTATC
4927 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTICTTCAATTAATCTCTGTTTTTATAATTACTIC CTITGTTTCTGGTTTAAGCTCTTTATC
3631 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCTGGAAATATTTCTCTTCAATTAATCTCTGTTTTTATAATTGECT| ——[TGTTTCTGGTTTAAGCTTTTTATC
4829 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTCTTCAATTAATCTCTGTTTTTATATTCGGCCITGGCTITGCTTCTGGTTTATGCTCTTTATC
1562 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTCTTCAATTAATCTCTGTTTTTATATTTGGCCITGGCTITGCTTCTGGTTTAAGCTTTTTATC
2477 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTICTTCAATTAATCTCTGTTTTTATAATTGGCTITGGCTITGTTTCTGGTTTAAGCTCTTTATC
2537 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTICTTCAGTTAATCTCTGTTTTTATAT[TCGGCCITGGCTITGCTTCTGGTTTATGCTCTTTATC
4796 TGTAATAATCTGAAGTTTTAACATCAGGAAATATTTCTCTTCAATTAATCTCTGTTTTTATAATTGGCTITGGCTITGTTTCTGGTTTAAGCTCTTTATC
Mho-116

1 100
PG21 TTTTCCAAAATCGAATTCGATTGGTTTTGGTTTT|GAAF--CCTCTAACATCTTTTTTAGCAATTACATATTTTCCAGTTTTAGGATCTTTTTCTAATTTA
H34 TTTTCCAAAATCGAATTCAATTGGTTTTGGTTTT|IGAAF-—-CCTTTAACAGTTTTTTTAGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGCATCTTGTTCTAATTTA
M132 TTTTCCAAAATCGAATTCGATTGGTTTTGGTTTT|IGAAF--CCTTTAACAGTTTTTTTAGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGTATCTTGTTCTAATTTA
4244 TTTTCCAAAATCGAATTCGATTGGTTTTGGTTTT|GAAF--CCTTTAACATCTTTTTTGGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGTATCTTGTTCTAATTTA
4704 TTTTCCAAAATCGAATTCAATTGGTTTTGGTTTTGAAF--CCTTTAACATCTTTTTTAGCAATTACATATTTTCCAGTTTTAGGATCTTTTTCTAATTTA
4927 TTTTCCAAAATCGAATTCAATTGGTTTTGGTTTT|GfA 2wy CCTTTAACATCTTTTTTAGCAATTACATATTTTCCAGTTTTAGGATCTTTTTCTAATTTA
3631 TTTTCCAAAATCGAATTCAATTGGTTTTGGTTTTgtA;Z—ZCTTTAACAGTTTTTTTAGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGTATCTTGTTCTAATTTA
4829 TTTTCCAAAATCGAATTCGATTGGTTTTGGTTTT|GAAF--CCTTTAACAGTTTTTTTAGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGTATCTTGTTCTAATTTA
1562 TTTTCCAAAATCGAATTCGATTGGTTTTGGTTTT|GAAF-—-CCTTTAACAGTTTTTTTAGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGTATCTTGTTCTAATTTA
2477 TTTTCCAAAATCGAATTTAATTAGTTCTGGTGTTGAAGAALCCTTTAGCATATCTTTCATCAATTACATATTTCCCGGTTTTAAGATCTTTTTCGAATTTA
2537 TTTTCCAAAATCGAATTCAATTGGTTTTGGTTTT|GAAF--CCTCTAACATCTTTGTTAGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGCATCTTGTTCTAATTTA
4796 TTTTCCAAAATCGAATTCGATTAGTTTTIGGTTTTGAAF--CCTTTAACAGTTTTTTTAGCAATTACATATTTTTTAGTATTGGTATCTTGTTCTAATTTA




Figure S1. Alignment of the sequences of the five targeted genomic regions of the 12 M. hominis strains used for the selection of
the VNTRs. For each VNTR, repeat copies are boxed and marked by the number corresponding to the number of the repeat

marker. Numbers indicate on the left of the alignment designate M. hominis strain names.



