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3
GACGTTCTCCTCGTTGTTTGCCGTCCGGCCGCTCAGACGGTTCGCTTCGGGCTCGTCTGCGGTTCGACCGGAGGGTGGTCTTGCTGCTCCTGGCCGGLCGC
3 3
GGTCCCCAAGTGGTGCTGGGTCGCAGCCGTATCGCCGACTTTCGGGCGACTGTTTGAGGGTACTGACCAGCCTTCGCCTGGTCAAACCTGGCCTGCCGCA
3
ACGCAGCCGCGCCCGGCCGGTACCGAGATTTCGCATTCCGCTCCCGCCAGCCACTCGGGTCAACTAACCTACCGAGCCGAAGCAAGCCCCAGTCACCCTA
3 3
AACGACCGGATTGGAGTACAGCGGAACGGTTGGCAGCCGCACGGAAAACTGTTAGCTTCTGCCAAGTCGTTTTAGACTACGAACAGCGCTCGACAACGAA
3
GCGAGGATGGTAGATCAACTAGCTGCCTAGACAACCTTTTTCGGGTTTTCTTCCAGCGCGGAGATCGCGGGCCGTCGCCGGTAGGTTGTGGCTCGCATAC
3 1 2
1 — 3 2 ——
GATCATCCTGTCCAEACCfbTGTATAACTATGTGGAdZGTTGTTTTGTCGCCZAGCGTGAGTTGTACTTCGACCCGGGACGTTCGAGAACCAGGGAGATG

CGTCGT

3 3

ATCACGCCGCGGCCCCGGCCTTTCCGGCCCCCGGCCCGCAATTTTTTCACCCCGTCCCGGAATTTTTTCCGAGAAACTTCTCACCCGTTTGTCACACCGG

<+—S 1 3
3 => _< = e 2

2
TCACACCCAGGGCATGTGCC63GAGCTGTGCACZACACCGGGAGGCAGCGGTGTAGTACCACCGCGTACGTGCAéZGCCCGCGTTCGTCCC&ZTCGGCTC
3
3 2 P ———_ 3
AACATGTCACCCACAGCCGCCCCCACCGTGATCCACACCCCGGCGCACCGCGCGAGCTGCGGCGGGAGACCGCTGTCCCéZAghTGCACAAGCCTTATTA

« 3 34—3; 3

CTGTTACTCTTCATCGGTTCTTCTTTGZ—\AATACAGCCCFGGGGACGTTCGGTGCAC'ACCCTGCGTCGCGGCCGTCGTCAGCCCGGTTTGTCGG
> 3 3
CCTTTGCGATTAGCTTTCAAGATGGCCCCAGAGGATCTACGGTTGTTCTTCGACTGCCGTTGCGGTCGTCGTCGACGCCTCGCGTGTCGCCGGCGCCGTG

ACGGGCCCCATGCTAGCGGGGGGAGGCTAGCCAATGGATCCGACAACGCTGAGTAGGTGAAGGGACGCTA



