
Twist                ATACAGGTGGTGCACGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCA 1080
TW08/27              ATACAGGTGGTGCACGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCA 1080
A_odontolyticus      -----------TCACGGTTGTCGTCAGCTCGTGTCGTGAGATGTTGGGTTAAGTCCCGCA 49 
                                 ************************************************ 
 
Twist                ACGAGCGCAACCCTCGTCCTGTGTTGCCAGCGCGTAATGGCGGGGACTCACAGGAGACTG 1140
TW08/27              ACGAGCGCAACCCTCGTCCTGTGTTGCCAGCGCGTAATGGCGGGGACTCACAGGAGACTG 1140
A_odontolyticus      ACGAGCGCAACCCTTGCCCTATGTTGCCAGCACGTGATGGTGGGGACTCGTGGGGGACTG 109 
                     ************** * *** ********** *** **** ********   ** ***** 
 
Twist                CCGGGGTCAACTCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTCG-GTCTTG 1199
TW08/27              CCGGGGTCAACTCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCTTCG-GTCTTG 1199
A_odontolyticus      CCGGGGTTAACTCGGAGGAAGGTGGGGATGACGTCAAATCATCATGCCCCTTATGTCTTG 169 
                     ******* ***************************************** *   ****** 
 
Twist                GGCTTCACGCGTGCTACAATGGCTGGTACAGAGGGTTGCAATATCGCAAGGTGGAGCGAA 1259
TW08/27              GGCTTCACGCGTGCTACAATGGCTGGTACAGAGGGTTGCAATATCGCAAGGTGGAGCGAA 1259
A_odontolyticus      GGCTTCACGCATGCTACAATGGTTGGTACAGAGGGTTGCGATATCGCAAGGTGGAGCGAA 229 
                     ********** *********** **************** ******************** 
 
Twist                TCTCAAAAAGCCAGTCTCAGTTCGGATTGGGGTCTGCAACTCGACCCCATGAAGTCGGAG 1319
TW08/27              TCTCAAAAAGCCAGTCTCAGTTCGGATTGGGGTCTGCAACTCGACCCCATGAAGTCGGAG 1319
A_odontolyticus      TG---------------------------------------------------------- 231 
                     *                                                           


