1 GOTCARAGGGATTTTTTGGGATATCTATCATTTATGATAGCARGANATTGTTICTTTTTTATTATTTTCAATGCTCTTT

b |
8; TTTGTAMRCGTTTAGTGTGEGATTTTCCOBEEANMATAGGCATAMAAGTGATCAGACCAGACAGGGTTTAGCTCATANTGT
1
1
1
b |
1

161 TTTCATTIGTGTGATCCOGTGTCACATARTGEOCANMN T CATTCTTCAGTOGOGTTGTATGTOCTACGGATTAGGOGGTAC

321 GATTOGCAGCGTGATGOCTAMGTTGEC ARG TARCGATTOCOOGAATARGAAATGATARAGTAGTANCTOGCAGTATCTG
401 GCACCGATAGTTTTTTATGCCATCAATGEAGAGTGATTTTOGARCTGSG0GATATGSTCTATCACCTAACT TATGTTTTA

241 AGTTGCGCTGTTTTAGGATTAATCCTATGCTTTGGTTGANGCARATCTTCAGGETGGAACTAGAMGCANOGGATGANDG
481 AACATAGOCTGTOGGGN

v

A

1447 C GCA GIC TGA GCCIGTAACGATTIGTGAATCTATOGCTGTGTGTTGTGAMGECGGTGATGGATTTCTTOCTCTAGA
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